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การถ่ายทอดโรคเห่ียวสับปะรดโดยเพลี้ยแป้ง 
Transmission of Pineapple mealybug wilt-associated virus by mealybug 

วันเพญ็  ศรีทองชัย1  กาญจนา  วาระวิชะนี1  สุเทพ  สหายา2    
1กลุ่มวิจัยโรคพืช  สํานักวิจัยพัฒนาการอารักขาพืช 

2 กลุ่มกีฏและสัตววิทยา  สาํนักวิจัยพัฒนาการอารักขาพืช 

 
บทคัดย่อ 

 สํารวจและเก็บเพลี้ยแป้งสีชมพูจากแปลงที ่ จ. เพชรบุรี มาเลี้ยงให้ปลอดไวรัสในกรงกันแมลง   
จากน้ันนําหน่อสับปะรดพันธ์ุปัตตาเวียมาตรวจสอบว่าปลอดไวรัส  PMWaV-1 และ  PMWaV-2  โดย
เทคนิค RT-PCR  ไพรเมอร์ที่ใช้ตรวจ PMWaV-1 ได้แก่  Pa222-F1 (5′-ACA GGA AGG ACA ACA 
CTC AC-3′) และ    Pa223-R (5′-CGC ACA AAC TTC AAG CAA TC-3′) จะให้แถบ band ของดีเอ็น
เอ ขนาด 589 คู่เบส สําหรับไพรเมอร์ที่ใช้ตรวจ  PMWaV-2 คือ  Pa224-F2   (5′-CAT ACG AAC TAG 
ACT CAT ACG-3′)  และ Pa225-R2         (5′-CCA TCC ACC AAT TTT ACT AC-3′) ให้แถบ band 
ของดีเอ็นเอ ขนาด 609 คู่เบส มาเลี้ยงเพ่ิมปริมาณในอาหารเพาะเลี้ยงเน้ือเย่ือสูตรชักนําให้เกิดการแตก
กอ (สูตรอาหาร MS + BA 1 ppm) และย้ายอาหารทุก 1-2 เดือน จากน้ันจึงย้ายเป็นต้นเด่ียวลงเลี้ยง
บนอาหารสูตรชักนําให้เกิดราก (MS+IBA 0.5 ppm) และย้ายปลูกลงดิน จนมีอายุประมาณ 4-5  เดือน 
จึงนํามาถ่ายทอดโรคโดยใช้เพลี้ยแป้ง 10 ตัว/ต้น มีระยะเวลาในการรับเช้ือและถ่ายทอดเช้ือ 3 และ 5 
วัน ตามลําดับ  เก็บใบสับปะรดมาตรวจหาไวรัสโดยเทคนิค RT-PCR พบว่า ต้นสับปะรดที่รับเช้ือไวรัส 
strain  เด่ียว  (PMWaV-2)  และstrain ผสม (PMWaV-1 + PMWaV-2 )  เริม่ตรวจพบ แถบ band 
ของดีเอ็นเอของ PMWaV-2 ขนาด 609 คูเ่บส หลังการถ่ายทอดโรคแล้ว 2 เดือน แต่ต้นสับปะรดเริ่ม
แสดงอาการใบอ่อนน่ิม สีเหลืองซีด และ ลู่ลง หลังจากถ่ายทอดเช้ือแล้ว 4 เดือน สําหรับ PMWaV-1 
เริ่มตรวจพบแถบ band ของดีเอ็นเอ หลังการถ่ายทอดโรคแล้ว 4 เดือน และแสดงอาการเหี่ยวไม่รุนแรง
เท่ากับต้นที่มีไวรัส  PMWaV-1 + PMWaV-2 
 
 
 
 
  
 
  รหัสการทดลอง  01-08-49-01-02-01-03-52 
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คํานาํ 
  สับปะรด [Ananas  comosus (L.) Merr.] อยู่ในวงศ์ Bromeliaceae มีถิ่นกําเนิดใน
ประเทศบราซิลและปารากวัย  เริ่มมีการนําเข้ามาปลูกในประเทศไทยโดยชาวโปรตุเกสต้ังแต่ปี พ.ศ. 
2223 และปลูกกระจายไปท่ัวทุกภาคของประเทศ ตามความเหมาะสมของพื้นที่และชนิดพันธ์ุ 
สับปะรดจัดเป็นผลไม้ที่มีความสําคัญทางเศรษฐกิจของไทย สามารถปลูกและเก็บผลผลิตได้ตลอดปี 
เพ่ือใช้บริโภคสดภายในประเทศและแปรรูปเป็นผลิตภัณฑ์ต่างๆ เช่น สับปะรดกระป๋อง นํ้าสับปะรด 
สับปะรดกวน สับปะรดแช่แข็งและสับปะรดอบแห้ง มีมูลค่าส่งออกประมาณปีละ 13,000-15,000 
ล้านบาท (สํานักงานเศรษฐกิจการเกษตร, 2545) โดยประเทศไทยครองความเป็นผู้นําในการผลิตและ
ส่งออกสับปะรดเป็นอันดับหน่ึงของโลก เป็นเวลานานกว่า 10 ปีจนถึงปัจจุบัน โดยมีตลาดผู้นําเข้าที่
สําคัญ ได้แก่ สหรัฐอเมริกา สหภาพยุโรป ญี่ปุ่น และสาธารณรัฐประชาชนจีน (กระทรวงเกษตรและ
สหกรณ์, 2547) 

ศัตรูพืชเป็นอุปสรรคสําคัญในการปลูกสับปะรด ทําให้ผลผลิตและคุณภาพสับปะรดเสียหาย
อย่างรุนแรง จนบางคร้ังไม่สามารถเก็บผลผลิตได้ ศัตรูสําคัญที่สุดที่กําลังเป็นปัญหาสําคัญต่อการปลูก
สับปะรดของไทยในปัจจุบัน คือ “โรคเหี่ยว” ซึ่งพบระบาดเป็นครั้งแรกในรัฐฮาวาย ประเทศ
สหรัฐอเมริกา เมื่อต้นปี พ.ศ. 2443 และปัจจุบันโรคน้ีแพร่ระบาดท่ัวไปในประเทศท่ีมีการปลูก
สับปะรดเป็นการค้า เช่น ออสเตรเลีย ไทย และคิวบา เป็นต้น สําหรับประเทศไทยมีรายงานว่าพบการ
ระบาดของโรคเห่ียวในแหล่งปลูกสับปะรดของจังหวัดชลบุรีต้ังแต่ปี พ.ศ. 2532 และทําความเสียหาย
ให้แก่ผลผลิตอย่างสูง (Dilokkunanant et al., 1996) ด้วยเหตุที่เกษตรกรมีการนําหน่อพันธ์ุจาก
แหล่งที่มีโรคระบาด ซึ่งเกิดจากเช้ือไวรัส PiWV (Pineapple wilt virus)ไปปลูก จึงทําให้โรคเห่ียวแพร่
ระบาดมายังภาคตะวันตก  ในปี พ.ศ. 2546 โรคน้ีระบาดรุนแรงในแปลงปลูกสับปะรดของภาค
ตะวันตกบริเวณจังหวัดประจวบคีรีขันธ์ และเพชรบุรี ซึ่งเป็นแหล่งปลูกสําคัญของประเทศ โดยมีพ้ืนที่
ปลูกสับปะรดเป็นอันดับ 1 และ 3 ของประเทศ คือ 492,058 และ 56,192 ไร่ ตามลําดับ จากพ้ืนที่
ปลูกทั้งประเทศ 962,693 ไร่ โดยพบการแพร่ระบาดของโรคสูงถึง 90% ของพ้ืนที่ในเขต ตําบลหนอง
พลับ อําเภอหัวหิน จังหวัดประจวบคีรีขันธ์ พันธ์ุที่พบว่ามีการระบาดของโรคเหี่ยว คือ พันธ์ุปัตตาเวีย 
หรือรู้จักแพร่หลายในนามสับปะรดศรีราชา เป็นพันธ์ุที่ปลูกมากที่สุดคิดเป็นร้อยละ 70 ของผลผลิต
รวมของสับปะรด  จัดอยู่ในกลุ่มพันธ์ุ Smooth Cayenne เป็นพันธ์ุที่นอกจากนิยมปลูกเพ่ือ
อุตสาหกรรมแปรรูปแล้ว  ยังเป็นพันธ์ุหลักเพียงพันธ์ุเดียวมาโดยตลอด นอกจากน้ียังเป็นพันธ์ุที่นิยมใช้
บริโภคผลสดอีกด้วย (วันเพ็ญ, 2546)  

โรคเหี่ยว เกิดจากไวรัส Pineapple mealybug wilt-associated virus (PMWaVs ได้แก่ 
PMWaV-1 และ PMWaV-2) ซึ่งมีอนุภาคแบบท่อนยาวคด (flexuous rod) ขนาดประมาณ 1,200 X 
12 นาโนเมตร จัดอยู่ในสกุล คลอสเตอโรไวรัส (Closterovirus) กระจายอยู่หนาแน่นเฉพาะภายใน
เซลลท์่ออาหารของพืช (Van Regenmortel, 2000; Sether et al., 2001) โดยมีเพลี้ยแป้ง [pink 
pineapple mealybug, Dysmicoccus brevipes (Cockerell) และ gray pineapple mealybug, 
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D. neobrevipes (Beardsley)] เป็นพาหะ โดยทั่วไปพบ D. brevipes  ในแทบทกุแห่งที่มีการปลูก
สับปะรด รวมทั้งประเทศไทย และมมีด ได้แก่ มดคันไฟ (Solenopsis sp.) และมดหัวโต (Pheidole 
sp.) เป็นตัวพาเพลี้ยแป้งให้กระจายจากที่หน่ึงไปยังอีกที่หน่ึง (ชํานาญ พิทักษ์ และคณะ, 2540; 
Beardsley, 1993) ทั้งยังมีวัชพืชชนิดต่างๆเป็นแหล่งหลบซ่อนของมดและเพลี้ยแป้ง ลักษณะอาการ
ของโรคที่เด่นชัด คือใบเริ่มแสดงอาการอ่อนน่ิม มีสีเขยีวอ่อนหรือสีเหลือง ปลายใบแห้งตายเป็นสี
นํ้าตาลหรือสีแดงลามเข้าสู่โคนใบ (die back) ใบลูล่งและแผแ่บนไม่ต้ังขึ้นเหมือนใบปกติ ต่อมาต้น
เหี่ยวและแห้งตายในท่ีสุด รากมีขนาดสั้นและแตกแขนงนอ้ยมาก ทําใหถ้อนต้นขึ้นมาได้ง่าย ซึ่งตรง
ข้ามกับต้นปกติที่มีรากจํานวนมากยึดเกาะดินแน่น ทําใหถ้อนต้นขึ้นมาได้ยาก ผลมีขนาดเล็กมากจนไม่
สามารถเก็บเก่ียวได้ และโรคน้ีไม่สามารถถา่ยทอดโดยวิธีกล (mechanical inoculation) (German 
et al. , 1992; สํานักวิจัยพัฒนาการอารักขาพืช, 2546) 
  ปัจจัยสําคัญในการแพร่ระบาดของโรคเหี่ยวในแปลงปลูกคอื เพลี้ยแป้ง ซึ่งในประเทสไทย
พบว่า มีเพลี้ยแป้งสีชมพูในแปลงปลูกสับปะรด ฉะน้ันจึงเห็นควรมีการศึกษาเกี่ยวกับการถ่ายทอดโรค
เหี่ยวโดยเพลี้ยแป้ง เพ่ือนําไปใช้เป็นข้อมูลในการป้องกันกําจัดโรคน้ีได้อย่างมีประสิทธิภาพ 

 
วิธีดําเนินการ 

อุปกรณ์  
1. ต้นสับปะรดที่เป็นโรคเหี่ยว 
2. หน่อพันธ์ุสับปะรดที่ปลอดโรค 
3. เพลี้ยแป้งสีชมพู 
4. โรงเรือนทดลอง และกรงกันแมลง 
5.  ดินและกระถางสําหรับปลูกสับปะรด 

        6.  อุปกรณ์และสารเคมีในการตรวจสอบเช้ือไวรัสโดยเทคนิคอณูชีววิทยา 
 
วิธีการ  
 1.  เพลี้ยแป้งที่ใช้เป็นพาหะในการทดสอบ 
                   สํารวจและเก็บเพลี้ยแป้งทั้งสีชมพูจากแปลงปลูกสับปะรดใน จ. เพชรบุรี มาเลี้ยงให้
ปลอดจากไวรัสสาเหตุโรคเหี่ยวของสับปะรดบนผลฟักทองในกล่องกันแมลง โดยย้ายเพลี้ยแป้งไปบน
ฟักทองผลใหมทุ่กเดือน อย่างน้อย 3 รุ่น (generation) เพ่ือให้เพลี้ยแป้งปลอดไวรัส ก่อนจะนําไปใช้
เป็นพาหะในการถ่ายทอดโรค 
 

2. การเตรียมแหล่งของไวรัส 
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             นําต้นสับปะรดที่เป็นโรคเหี่ยวจากแปลงปลูกมาตรวจสอบว่าเป็นไวรัส Pineapple 
mealybug wilt-associated virus 1 (PMWaV-1) หรือ 2 (PMWaV-2) โดยเทคนิคอณูชีววิทยา 
และเก็บไว้ในเรือนทดลองเพ่ือใช้เป็นแหล่งของไวรัส 

2.1 การแยกสกัดอาร์เอ็นเอของของไวรัสจากใบสับปะรด                             
 โดยใช้ชุดสกัดสําเร็จรูป (MasterPureTMRNA Purification Kit ของบริษัท EPICENTRE) 

1. เก็บตัวอย่างพืช  1 – 5  มลิลิกรัม  ใช้ทําได้ทันที หรือจะแช่เก็บที่ – 70 ซ 
2. ดูด Proteinase K (50 ไมโครกรัม/ไมโครลติร)   1 ไมโครลิตร ทําให้เจือจางใน 300 

ไมโครลิตรของ Tissue and Cell Lysis Solution (1 ตัวอย่าง) ใส่  5 ไมโครลิตร  ในหลอด 
1.5  มิลลิลิตร 

3. บดตัวอย่างพืชใน ไนโตรเจนเหลว  และเก็บใส่หลอดขนาด 1.5  มลิลลิิตร 
4.  เติมสารละลาย Tissue and Cell Lysis Solution ซึ่งผสมกับ  Proteinase K แล้ว (ขอ้ 2) 

300 ไมโครลิตร  และผสมให้เข้ากัน 

5. นําไปบ่มที่  65 ซ  นาน  15  นาที (ผสมใหเ้ข้ากันโดยใช้  Vortex  ทุกๆ 5  นาท)ี                                      
            นําสารละลายเซลลพื์ชที่ได้มาแช่ในนํ้าแข็ง  นาน  3 – 5 นาที   

6. เติม MPC Protein Precipitation Reagent  175 ไมโครลิตร. ในสารละลายของ RNA ของ
เซลล์พืช  300  ไมโครลิตร ผสมให้เข้ากันโดยใช้  Vortex นาน 10 วินาท ี  

7. นํามาป่ันที่  10,000 รอบ/นาที  นาน  10  นาที  
8. ทิ้งตะกอน  และเก็บส่วนใสใส่หลอดใหม ่

9. เติม Isopropanal  500  ไมโครลิตร โดยต้องเย็นจัดโดยแช่ที่ -20 ซ แลว้พลิกหลอดขึ้นลง 
30-40 ครั้ง 

10. นําสารละลายข้อ 4  มาป่ัน 10,000 รอบ/นาที ที่  4ซ  นาน  10  นาที  
11. ล้างตะกอนด้วย  75  %  ethanol  500  ไมโครลิตร แลว้ quick spin (ล้าง 2 ครั้ง) 

12. dry  ตะกอนใน  37ซ   นานประมาณ  2  ช่ัวโมง 
13. ละลายตะกอนของ RNA ที่ได้ใน  TE  buffer 15-20 ไมโครลิตร 

2..2  การเพ่ิมปริมาณ cDNA ด้วยเทคนิค RT-PCR 
              นําอาร์เอ็นเอของเช้ือที่ได้จากการแยกสกัด มาทําปฏิกิริยา RT-PCR โดยใช้  

        ไพรเมอร์ ที่มีความจําเพาะกับไวรัส PMWaV แต่ละ strain (Sether and Hu, 2002a) ได้แก่            

                 Pa222-F1         5′-ACA GGA AGG ACA ACA CTC AC-3′       PMWaV-1 
                 Pa223-R1         5′-CGC ACA AAC TTC AAG CAA TC-3′  
                 Pa224-F2       5′-CAT ACG AAC TAG ACT CAT ACG-3′       PMWaV-2 
                 Pa225-R2         5′-CCA TCC ACC AAT TTT ACT AC-3′  
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โดยใช้ปฏิกิริยาดังน้ี  

 
RT-PCR Profile 

20 ul. Reaction (ใช้ชุดของ Bioneer) 
dH2O             6   ไมโครลิตร 
Primer  R (100 พิโคโมล)                    1    ไมโครลิตร 
RNA  template            5    ไมโครลิตร 

    บ่มที่  95 ซ  3 นาที แล้วแช่บนนํ้าแขง็.อีก  5 นาที จากน้ันเติม 
 5X RT  buffer            4   ไมโครลิตร 
 
10 mM  dNTP 1   ไมโครลิตร  
DTT             2   ไมโครลิตร 

    บ่มที่  37 ซ  10 นาที  แล้วเติม 
M-MLV Reverse Transcriptase          1   ไมโครลิตร 

    บ่มที ่ 45 ซ  50  นาท ี
PCR  Profile 

20 ul. Reaction  
GoTaq®Green Master Mix (Promega)         10.0    ไมโครลิตร 
Primer  R (100 พิโคโมล)                      0.5    ไมโครลติร 
Primer  F (100 พิโคโมล)             0.5   ไมโครลิตร 
dH2O               6.0    ไมโครลิตร 
Template (ที่ได้จาก RT-PCR)                                           3.0    ไมโครลิตร 

 
นําหลอดที่ผสมปฏิกิริยามาใส่ในเครื่อง Thermal cycler เพ่ือสังเคราะห์ cDNA  

ตาม program ดังนี ้

 94 ซ      5  นาท ี

 94 ซ 1.30  นาที       

55 ซ 1.30  นาที  .      35   รอบ 

72 ซ 1.30  นาที.   

72 ซ 10  นาที 
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 ตรวจสอบขนาดดีเอ็นเอที่ได้จากปฏิกิริยา PCR ด้วย 2 % agarose gel electrophoresis ที่
กระแสไฟฟ้า  100  โวล์ท  ใน TAE บัฟเฟอร์  เป็นเวลา  30  นาที   
 
        3.   การเตรียมหน่อพันธ์ุสับปะรดปลอดไวรัส 
                   นําต้นอ่อนสับปะรดพันธ์ุปัตตาเวียที่ปลอดโรค มานํามาเลี้ยงในอาหารเพาะเลี้ยง
เน้ือเย่ือสูตรชักนําให้เกิดการแตกกอ (สูตรอาหาร MS + BA 1 ppm) (สถาบันวิจัยพืชสวน, 2546) กอ 
และย้ายอาหารทุก 1-2 เดือน จากน้ันจึงย้ายเป็นต้นเด่ียวลงเลี้ยงบนอาหารสูตรชักนําให้เกิดราก 
(MS+IBA 0.5 ppm) เมื่อนํามาเก็บรักษาในโรงเรือนกันแมลง และใส่ปุ๋ยบํารุงต้นให้มีอายุประมาณ 4-
5  เดือน ก่อนจะนําไปใช้เป็นพืชทดลองในการทดสอบการถ่ายทอดโรคเหี่ยวโดยเพลี้ยแป้ง 
 4.  การถ่ายทอดโรคเหี่ยวโดยเพลี้ยแป้งสีชมพู 
         นําตัวอ่อนเพลี้ยแป้งสีชมพู (instar ที่ 2-3) ที่ปราศจากไวรัส มาปล่อยบนใบสบัปะรด
จากต้นที่เป็นโรคซึ่งตรวจสอบแล้วว่ามีไวรัสเด่ียว ( PMWaV-1 หรือ  PMWaV-2 ) และ ต้นทีม่ีไวรัสทัง้ 
2 ชนิด (PMWaV-1+ PMWaV-2)  โดยเก็บในกล่องช้ืนเพ่ือรับเช้ือไวรัส  PMWaV-1,  PMWaV-2 และ 
PMWaV-1+ PMWaV-2 เป็นเวลา  3  วัน จากน้ันจึงนําไปปล่อยบนหน่อสับปะรดพันธ์ุปัตตาเวียปกติ 
นาน 5 วัน โดยใช้เพลี้ยแป้ง 10 ตัว/ต้น  (Dilokkunanant et al., 1996) จํานวน  4  ต้น/ชนิดของ
ไวรัส  จากน้ันเก็บต้นสับปะรดไว้ในกรงกันแมลง เพ่ือสงัเกตอาการของโรค ใส่ปุ๋ยและฉีดยาป้องกัน
กําจัดเพลี้ยแป้งบนต้นสับปะรด ทุก 2 สัปดาห์   ตรวจหาไวรัสในหน่อสับปะรดปกติหลังจากได้รับเช้ือ
ไวรัสจากเพลี้ยแป้ง ทุก 30 วันหลังการถ่ายทอดโรคแล้ว โดยใช้เทคนิคอณูชีววิทยา (RT-PCR)  
 
 เวลาและสถานท่ี  ระยะเวลา  ตุลาคม 2551 – กันยายน  2553 
    สถานที ่  - กลุ่มงานไวรสัวิทยา  กลุม่วิจัยโรคพืช  สํานักวิจัยพัฒนาการอารักขาพืช 
     กรมวิชาการเกษตร 

 
ผลและวิจารณ์ผลการทดลอง 

1.  เพลี้ยแป้งที่ใช้เป็นพาหะในการทดสอบ 
             เพลี้ยแป้งทั้งสีชมพูจากแปลงปลูกสับปะรด สามารถขยายพันธ์ุได้ดีบนผลฟักทอง และถ้าให้
เพลี้ยแป้งอยู่ในที่มืด โดยนํากล่องกระดาษมาครอบกล่องเล้ียงอีกช้ันหน่ึง เพลี้ยแป้งจะขยายพันธ์ุได้
ดีกว่าการเลี้ยงในที่สว่าง ทั้งน้ีเพราะในธรรมชาติเพลี้ยแป้งสีชมพูมักอาศัยอยู่ตามซอกกาบใบโคนต้น 
หรือบริเวณรากสับปะรด  
2.    การเตรียมแหล่งของไวรัส       
                 นําหน่อสับปะรดที่แสดงอาการเห่ียว จากแหล่งปลูก มาตรวจสอบว่าเกิดจากไวรัสเด่ียว 
ได้แก่ PMWaV-1 หรือPMWaV-2  และต้นที่มีไวรัสทัง้ 2 strain อยู่ร่วมกัน โดยเทคนิค RT-PCR  
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จากน้ันนํามาปลูกในกระถาง อย่างละ 3 กระถาง และเก็บไว้ในโรงเรือนกันแมลง เพ่ือใช้เป็นแหล่งของ
ไวรัสในการทดลองต่อไป 
3.   การเตรียมหน่อพันธ์ุสับปะรดปลอดไวรัส 
         หน่อสับปะรดปลอดโรคท่ีได้จากต้นอ่อนในขวดเพาะเลี้ยงเนื้อเย่ือ จํานวน  16  หน่อ ได้
นํามาปลูกในกระถาง  ดูแลใส่ปุ๋ย พ่นยากําจัดแมลงและเก็บไว้ในกรงกันแมลง  พบว่า หน่อสับปะรดมี
การเจริญเติบโตดี ฉะน้ันเมื่อต้นสับปะรดอายุ ประมาณ 5 เดือน จึงเหมาะที่จะนําไปทดสอบการ
ถ่ายทอดโรคเหี่ยวโดยเพลี้ยแป้งสีชมพู ขณะน้ีอยู่ในขั้นตอนเลี้ยงขยายเพลี้ยแป้งปลอดไวรัสให้มีเพียงพอ 
และรอให้หน่อมีอายุที่เหมาะสําหรับใช้ในการถ่ายทอดไวรัสต่อไป  
4.  การถ่ายทอดโรคเหี่ยวโดยเพลี้ยแป้งสีชมพู 
 หลังจากถ่ายทอดโรคเหี่ยวที่เกิดจากไวรัส PMWaV-1, PMWaV-2และ PMWaV-1 + PMWaV-
2โดยใช้เพลี้ยแป้ง 10 ตัว/ต้น มีระยะเวลาในการรับเช้ือและถ่ายทอดเช้ือ 3 และ 5 วัน ตามลําดับ  เก็บ
ใบสับปะรดมาตรวจหาไวรัสโดยเทคนิค RT-PCR พบว่า ต้นสับปะรดที่รับเช้ือไวรัส strain  เด่ียว  
(PMWaV-2)  และstrain ผสม (PMWaV-1 + PMWaV-2 )  เริ่มตรวจพบ แถบ band ของดีเอ็นเอของ 
PMWaV-2 ขนาด 609 คู่เบส หลังการถ่ายทอดโรคแล้ว 2 เดือน แต่ต้นสับปะรดเริ่มแสดงอาการใบอ่อน
น่ิม สีเหลืองซดี และ ลูล่ง หลังจากถ่ายทอดเช้ือแล้ว 4 เดือน ต้นที่ได้รับไวรัสทั้งสอง strain แสดงอาการ
แคระแกร็นกว่าต้นที่ได้รับไวรัส PMWaV-2 สําหรับ PMWaV-1 เริ่มตรวจพบแถบ band ของดีเอ็นเอ 
ขนาด 589 คู่เบส หลังการถ่ายทอดโรคแล้ว 4 เดือน และแสดงอาการเห่ียวไม่รุนแรงเท่ากับต้นที่มีไวรัส  
PMWaV-1 + PMWaV-2 แสดงว่า ถ้าไวรัสเข้าทําลายต้นสับปะรดทั้งสอง strain มีผลทําให้พืชแสดง
อาการเห่ียวรุนแรงกว่าการเข้าทําลายโดยไวรัส strain เด่ียว ซึ่งสอดคลอ้งกับรายงานของ Sether และ
คณะ (2001) 
 
 
 

 
 
 
 
 

          ภาพท่ี 1.   ผลวิเคราะห์การตรวจสอบดีเอ็นเอของไวรัส PMWaV-1 ของสับปะรดโดยใช้ 
                        ไพรเมอร ์Pa224-F1 และ  Pa225-R1                                
                               M :   ดีเอ็นเอมาตรฐาน (100  bp. DNA Ladder) 

                      1 :   ต้นเป็นโรคที่เกิดจาก PMWaV-2 
                                2  :   ต้นปกติ 
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                   3-6 :   ต้นสับปะรดที่ได้รับการถ่ายทอดเช้ือ PMWaV-2 
                   7-10 :   ต้นสับปะรดที่ได้รับการถ่ายทอดเช้ือ PMWaV-1 + PMWaV-2 
                      
                     

 
 
 
 
 
 
 
 

          ภาพที่ 2.   เปรียบเทียบลักษณะอาการและการเจริญเติบโตของสับปะรดหลังจากการ
ถ่ายทอดไวรัส  
                         PMWaV-1, PMWaV-2 และ  PMWaV-1+ PMWaV-2 โดยเพลี้ยแป้ง 
 

สรุปผลการทดลองและคําแนะนาํ 
 สํารวจและเก็บเพลี้ยแป้งสีชมพูจากแปลงที่ จ. เพชรบุรี มาเลี้ยงให้ปลอดไวรัสในกรงกัน
แมลง   จากน้ันนําหน่อสับปะรดพันธ์ุปัตตาเวียมาตรวจสอบว่าปลอดไวรัส  PMWaV-1 และ  
PMWaV-2  โดยเทคนิค RT-PCR  ไพรเมอร์ที่ใช้ตรวจ PMWaV-1 ได้แก่  Pa222-F1 (5′-ACA GGA 
AGG ACA ACA CTC AC-3′) และ    Pa223-R (5′-CGC ACA AAC TTC AAG CAA TC-3′) จะให้
แถบ band ของดีเอ็นเอ ขนาด 589 คู่เบส สําหรับไพรเมอร์ที่ใช้ตรวจ  PMWaV-2 คือ  Pa224-F2   
(5′-CAT ACG AAC TAG ACT CAT ACG-3′)  และ Pa225-R2         (5′-CCA TCC ACC AAT TTT 
ACT AC-3′) ให้แถบ band ของดีเอ็นเอ ขนาด 609 คู่เบส มาเลี้ยงเพ่ิมปริมาณในอาหารเพาะเลี้ยง
เน้ือเย่ือสูตรชักนําให้เกิดการแตกกอ (สูตรอาหาร MS + BA 1 ppm) และย้ายอาหารทุก 1-2 เดือน 
จากน้ันจึงย้ายเป็นต้นเด่ียวลงเลี้ยงบนอาหารสูตรชักนําให้เกิดราก (MS+IBA 0.5 ppm) และย้ายาปลูก
ลงดิน จนมีอายุประมาณ 4-5  เดือน จึงนํามาถ่ายทอดโรคโดยใช้เพลี้ยแป้ง 10 ตัว/ต้น มีระยะเวลาใน
การรับเช้ือและถ่ายทอดเช้ือ 3 และ 5 วัน ตามลําดับ  เก็บใบสับปะรดมาตรวจหาไวรัสโดยเทคนิค RT-
PCR พบว่า ต้นสับปะรดที่รับเช้ือไวรัส strain  เด่ียว  (PMWaV-2)  และstrain ผสม (PMWaV-1 + 
PMWaV-2 )  เริ่มตรวจพบ แถบ band ของดีเอ็นเอของ PMWaV-2 ขนาด 609 คู่เบส หลังการ
ถ่ายทอดโรคแล้ว 2 เดือน แต่ต้นสับปะรดเริ่มแสดงอาการใบอ่อนน่ิม สีเหลืองซีด และ ลู่ลง หลังจาก
ถ่ายทอดเช้ือแล้ว 4 เดือน สําหรับ PMWaV-1 เริ่มตรวจพบแถบ band ของดีเอ็นเอ หลังการถ่ายทอด
โรคแล้ว 4 เดือน และแสดงอาการเหี่ยวไม่รุนแรงเท่ากับต้นที่มีไวรัส  PMWaV-1 + PMWaV-2 ผลการ
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ทดลองนี้สามารถนําไปใช้ในการทดสอบความต้านทานของสายพันธ์ุสับปะรดต่อไวรัสแต่ละ strain 
เพ่ือหาสายพันธ์ุต้านทาน/ทนทานต่อไวรัสสาเหตุโรคเห่ียว เพราะในปัจจุบันพันธ์ุสับปะรดที่ปลูกเป็น
การค้าของไทย ไม่มีพันธ์ุต้านทานต่อโรคน้ีเลย 
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