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รายงานความกา้วหนา้ 

 

เก็บตัวอย่างของพืชที่แสดงอาการของโรคราสนิม ระหว่างเดือนตุลาคม 2559 – เดือนกันยายน 2560 
จากจังหวัด เชียงใหม่ เพชรบูรณ์ เพชรบุรี กระบี่ พังงา นครศรีธรรมราช สุราษฎร์ธานี ยโสธร และ
ชัยภูมิ จ านวน 22 ตัวอย่าง ศึกษาลักษณะทางสัณฐานวิทยา สกัดและเพ่ิมปริมาณของ DNA ต าแหน่ง 
ITS ของราสนิม จ านวน 2 ไอโซเลท จากตัวอย่างใบสัก และใบเบญจมาศ ท าการวิเคราะห์ และ
ตรวจสอบล าดับนิวคลีโอไทด์ พบว่าคือ Olivea tectonae และ Puccinia horiana  
 

ค าหลัก :  ราสนิม rust fungi barcoding 
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ค าน า 
ราสนิม (Rust fungi) ใน order Pucciniales, sub-phylum Pucciniomycotina, phylum Basidiomycota 

(Aime, 2006; Cummins and Hiratsuka, 2003) ราสนิม จัดเป็นราสาเหตุโรคพืชกลุ่มใหญ่ (Kirk et al., 
2008; Kolmer et al., 2001) ที่ประกอบด้วย มากกว่า 7,000 สปีชีส์ จาก 160 วงศ์ ภายใต้ 14 สกุล 
(Aime, 2006; Cummins and Hiratsuka, 2003; Cline et al., 2013; Kolmer et al., 2001; Ono and 
Aime, 2006; Swann et al., 2001; Webster and Weber, 2007) และคาดการณ์ว่ายังมีอีกหลายชนิดที่
ยังไม่ถูกค้นพบ โดยเฉพาะในพ้ืนที่เขตร้อนชื้น (Shivas and Hyde, 1997) ราสนิมสามารถเข้าท าลายและ
สร้างความเสียหายให้แก่พืชได้อย่างหลากหลาย เช่น อ้อย กาแฟ ข้าวโพด ถั่วเขียว ถั่วเหลือง ไม้ดอกไม้
ประดับ พืชตระกูลขิง และอ่ืนๆ ราสนิม มีลักษณะทางสัณฐานวิทยาที่หลากหลาย โดยลักษณะทาง
สัณฐานวิทยาจะขึ้นกับระยะของการเจริญเติบโตของวงจรชีวิตที่มีมากถึง 5 ระยะ และในแต่ระยะมีการ
สร้างสปอร์ที่มีลักษณะทางสัญฐานวิทยาที่แตกต่างกัน (Cummins and Hiratsuka, 2003; Eckardt, 
2006; Petersen, 1974) อีกท้ังราสนิมบางชนิดสามารถเจริญและแพร่ขยายพันธุ์ได้บนพืชอาศัยเพียง
ชนิดเดียว แต่บางชนิดต้องอาศัยบนพืชต่างชนิดกันอย่างน้อยสองชนิดเพ่ือให้ครบวงจรชีวิต 
(Cunningham, 1931) เพ่ือการเจริญเติบโตและสร้างส่วนขยายพันธุ์ในระยะที่จ าเพาะเจาะจง เนื่องจาก
ราสนิมมีความจ าเพาะเจาะจงต่อพืชอาศัย และมีระยะการเจริญเติบโตในวงจรชีวิตที่ซับซ้อน ดังนั้น ใน
การจ าแนกชนิดของราสนิมแต่เดิมจึงอาศัยข้อมูลของพืชอาศัย ลักษณะทางสัณฐานวิทยา และลักษณะ
วงจรชีวิตของราสนิม มาใช้ในการจัดจ าแนกชนิด  

ในประเทศไทย ราสนิมสามารถเข้าท าลายและท าให้เกิดโรคกับพืชหลายชนิด โดยเฉพาะพืชส าคัญ
ทางเศรษฐกิจ เช่นโรคราสนิมของข้าวโพด ที่เกิดจาก Puccinia polysora และ Puccinia sorghi (ชุติมันต์ และ
คณะ, 2547) โรคราสนิมของกาแฟ ที่เกิดจาก Hemileia vastatrix โรคราสนิมของอ้อย ที่เกิดจาก  
Puccinia melanocephala (เฉลิมพล และคณะ, 2547; ธนาคร และคณะ, 2526) โรคราสนิมของข้าวสาลี ที่
เกิดจาก Puccinia recondite f. sp. tritici  โรคราสนิมของถั่วเหลือง ที่เกิดจาก Phakopsora pachyrhizi  โรคราสนิม
ของถั่วลิสง ที่เกิดจาก Puccinia arachidis โรคราสนิมของถั่วฝักยาวที่เกิดจาก Uromyces phaseoli varvignae  
(วิจัย, 2551) ระหว่างปี 1980-1994 มีการส ารวจโรคราสนิมในประเทศไทย พบว่ามีจ านวนประมาณ 64 สปีชีส์  
จาก 17 วงศ์ โดยพบบนพืชจ านวน 66 สปีชีส์ (Giatgong, 1980; Gjaerum, 1995; Kakishima et al., 1988; 
Lohsomboon et al., 1986, 1988, 1992, 1994; Lorsuwan et al., 1984; Ono et al., 1988a,b) ซึ่งการ
จ าแนกชนิดใช้ลักษณะทางสัณฐานวิทยา ผลการส ารวจล่าสุดโดย Engkhaninum et al. (2005) รายงานพบรา
สนิมจ านวน 10 สปีชีย์ จาก 7 วงศ์ ได้แก่ Crossospora fici Crossospora zizyphi Maravalia achroa 
Pileolaria shiraiana Puccinia cara Ravenelia japonica Sphaerophragmium clemensiae Uredo musae 
Uredo operculinae Uromyces commelinae โดยเป็นรายงานการพบครั้งแรกบนพืชจ านวน 6 ชนิด 

เนื่องจากปัจจุบันความกา้วหน้าของเทคโนโลยีทางด้านชีวโมเลกุล เข้ามามีบทบาทในงานด้าน
อนุกรมวิธานมากขึ้น โดยมีการน าเทคนิคและข้อมูลทางชีวโมเลกุลมาช่วยเปรียบเทียบในบ่งการชี้หรือ
จ าแนกชนิดของจุลินทรีย์ (genealogical concordance) ควบคู่กับการวินิจฉัยด้วยลักษณะทาง
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สัณฐานวิทยา และข้อมูลทางชีวโมเลกุลที่ได้นั้น สามารถใช้เป็นข้อมูลเฉพาะเพ่ือการวินิจฉัยราชนิด
นั้นๆ (DNA barcoding) (Cräutlein et al., 2011) โดยการน าไปเปรียบเทียบกับรหัสพันธุกรรม
อ้างอิง (reference libraries) ที่ทราบชนิดแล้ว ต าแหน่งของรหัสพันธุกรรม (locus) ของเชื้อราที่นิยม
น ามาถอดรหัส โดยมีวัตถุประสงค์เพ่ือการจ าแนก ศึกษาวิวัฒนาการ และประชากรของสิ่งมีชีวิตนั้นมี
หลายต าแหน่ง เช่น Internal Transcribed Spacer (ITS) ซึ่งเป็นต าแหน่งที่นิยมใช้ (Seifert, 2009) 
ซึ่งต าแหน่งนี้มีสามารถบอกความแตกต่างได้ในระดับสปีชีส์ (White et al., 1990) ท าให้มีการค้นพบ
ราสาเหตุโรคพืชใหม่หลายชนิด รวมถึงราสนิม อย่างไรก็ตาม การถอดรหัสข้อมูลจากต าแหน่ง ITS ใน
ราสนิมค่อนข้างยาก (Liu et al., 2012) ดังนั้นจึงมีการใช้ข้อมูลของพันธุกรรมในต าแหน่งอ่ืนประกอบ
เพ่ือจ าแนกและแนกความแตกต่างในระดับสปีชีส์ เช่น the Small Subunit (SSU) the Large 
Subunit (LSU) the Intergenic Spacer (IGS) Mitochondria cytochrome oxidase subunit 3 
(CO3) และอ่ืนๆ (Aime, 2006; Beenken et al., 2012; Bennett et al., 2011; Dixon et al., 
2010; Minnis et al., 2012; Yun et al., 2011) 

การรายงานและการศึกษาราสนิมในประเทศไทยเป็นการรายงาน และจัดจ าแนกด้วยลักษณะ
ทางสัณฐานวิทยา ข้อมูลการจ าแนกชนิดของราสนิมที่มีข้อมูลทางด้านชีวโมเลกุลเข้ามาประกอบยัง
น้อยหรือไม่ครอบคลุม อีกทั้งยังมีการศึกษาและรายงานว่า ราสนิมหลายสปีชีส์มีแนวโน้มว่ามีความ
ซับซ้อน (complex species) จากข้อมูลลักษณะทางสัณฐานวิทยาไม่เพียงพอต่อการจ าแนก รวมถึง
ความซับซ้อนในการจัดจ าแนกของราสนิม ท าให้การจ าแนกชนิดของราสนิมโดยใช้ข้อมูลทางด้าน
สัณฐานวิทยา ร่วมกับข้อมูลชีวโมเลกุลจึงมีความส าคัญ หากทราบถึงชนิดของราสนิมบนพืชอาศัยต่างๆ 
นอกจากสามารถใช้เป็นข้อมูลพ้ืนฐานในด้านการจ าแนกชนิดของราสนิมแล้ว ยังสามารถเป็นข้อมูล
พ้ืนฐานในการศึกษาวิวัฒนาการของราสนิม ประโยชน์ในทางด้านโรคพืช  การเกษตรทั่วไป และ
สามารถใช้ข้อมูลเหล่านี้ในการใช้ส าหรับการอ้างอิงหรือยืนยันในการจัดท าบัญชีรายชื่อศัตรูพืช เพ่ือ
ประโยชน์ในการน าเข้าและส่งออกสินค้า 

ดังนั้น การทดลองนี้มีวัตถุประสงค์เพ่ือศึกษาและจ าแนกชนิดของราสนิม (Pucciniales) 
สาเหตุโรคพืชโดยลักษณะทางสัณฐานวิทยาและข้อมูลด้านชีวโมเลกุล และได้ DNA barcode ของรา
สนิม (Pucciniales) สาเหตุโรคพืช เพ่ือใช้เป็นหลักฐานอ้างอิงในการจัดท าบัญชีรายชื่อศัตรูพืช เพ่ือ
ประโยชน์ในการน าเข้าและส่งออกสินค้า  
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วธิดี าเนินการ 
อุปกรณ ์

- อุปกรณ์เก็บตัวอย่าง ได้แก่ ถุงพลาสติก ถุงกระดาษ กรรไกรตัดแต่งก่ิง ไม้ทับตัวอย่าง 
กระดาษหนังสือพิมพ์ ซองกระดาษส าหรับเก็บและรักษาตัวอย่าง 

- อุปกรณ์ในห้องปฏิบัติการ ได้แก่ เครื่องปั่นเหวี่ยงความเร็วสูง (centrifuge) เครื่อง 
Polymerase chain reaction (PCR machine) เครื่องเขย่า (vortex) เครื่อง tissue lyser gel tank 
เครื่องก าเนิดกระแสไฟ gel plate comb เครื่องถ่ายภาพเจล microwave micropipette ขนาด 10 
100 200 และ 1000 ไมโครลิตร กล้องจุลทรรศน์แบบ compound กล้องจุลทรรศน์แบบ stereo 
พร้อมอุปกรณ์ถ่ายภาพ water bath และ heat block 

- วัสดุในห้องปฏิบัติการ สไลด์และแผ่นแก้วปิดสไลด์ tips ขนาด 10 100 200 และ 1000 
ไมโครลิตร PCR tube ใบมีดผ่าตัด เข็มเขี่ยปลายแหลม ปากคีบ 

- อุปกรณ์เครื่องแก้ว ได้แก่ บิกเกอร์ ขวดดูแรน กระบอกตวง ตะเกียงแอลกอฮอล์ plate 
- สารเคมี ได้แก่ เอนไซม์ส าหรับท าปฏิกิริยา Taq DNA Polymerase Phusion High-

Fidelity DNA Polymerase Proteinase K enzyme Lithium Borate buffer (LB) ชุดส าหรับการ
สกัดดีเอ็นเอ ได้แก่ Microbial DNA Isolation Kit Power Plant Isolation Kit ชุดส าหรับการสกัด
เจล ชุดส าหรับท าความสะอาดดีเอ็นเอ Stain G loading dye agarose gel (PCR grade) PCR 
water DNA ladder อาหารเลี้ยงเชื้อ เช่น potato dextrose agar (PDA) และ ไพร์เมอร์ ได้แก่ 

- the Internal Transcribed Spacer (ITS) ITS1F/ITS4B (Gardes and Bruns, 1993)  
- the Large Subunit (LSU) Rust2inv (Aime, 2006)/ LR7 (Vilgalys and Hester, 

1990) และ  ท า nested PCR ด้วย LROR/LR6 (Vilgalys and Hester, 1990) 
- the Small Subunit (SSU) NS1 (White et al., 1990)/Rust18SR (Aime, 2006) 
- Cytochrome c oxidase subunit 3 (CO3) CO3_F1/CO3_R1 (Vialle et al., 2009) 

Sequence assemble programs เช่น Genious version 8.1.9 
 

วธิกีาร 
1.  รวบรวมและปรบัปรุงข้อมลูลกัษณะของราสนิมสาเหตโุรคพชื 
รวบรวมข้อมูลสถานะของอนุกรมวิธานของราสนิมให้เป็นปัจจุบัน ได้แก่ ชื่อวิทยาศาสตร์ ชื่อ

พ้อง การจัดจ าแนกชนิดของ ราสนิม โดยใช้ข้อมูลทางด้านชีวโมเลกุล  
2.  เกบ็ และรวบรวมตวัอย่างโรคพชืที่เกดิจากราสนมิ 
เก็บตัวอย่างโรคพืชที่เกิดจากโรคราสนิมวงศ์ Pucciniales จากแหล่งปลูกพืชในประเทศไทย ได้แก่ 

ภาคเหนือ จ.เชียงใหม่ จ.เชียงราย จ.พะเยา จ.ล าพูน จ.อุตรดิตถ์ ภาคกลาง จ.สุโขทัย จ.พิษณุโลก  
จ. สุพรรณบุรี จ.นครสวรรค์ จ.นครปฐม ภาคตะวันออกเฉียงเหนือ จ.นครราชสีมา จ.ขอนแก่น จ.สุรินทร์  
จ.ศรีษะเกษ จ.อุดรธานี ภาคตะวันตก จ.ตาก จ.กาญจนบุรี จ.เพชรบุรี จ.ประจวบคีรีขันธ์ จ.ราชบุรี ภาคใต้ 
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จ.ชุมพร จ.สุราษฎร์ธานี จ.ตรัง จ.กระบี่ โดยเลือกเก็บส่วนที่แสดงอาการของโรค ห่อตัวอย่างด้วยกระดาษ 
โดยรักษาสภาพของตัวอย่างในสภาพที่แห้ง เพ่ือให้ส่วนของแผลที่เกิดจากราสนิมอยู่ในสภาพที่สมบูรณ์ 
และหลีกเลี่ยงที่เชื้อราชนิดอ่ืนจะข้ึนปกคลุมสืบเนื่องจากความชื้น บันทึกข้อมูลรายละเอียด วันที่ พิกัด 
สถานที่ที่เก็บตัวอย่าง ผู้เก็บ พืชอาศัย และลักษณะอาการของโรค จากนั้นน ามาจ าแนกชนิดและท าการ
สกัดดีเอ็นเอ ในห้องปฏิบัติการ ตัวอย่างแห้งจะจัดเก็บในพิพิธภัณฑ์โรคพืช  ตึกอิงคศรีกสิการ กลุ่มวิจัยโรค
พืช กรมวิชาการเกษตร ทั้งนี้ตัวอย่างโรคที่ใช้ในการศึกษา จะรวมถึงตัวอย่างแห้งของโรคพืชที่เกิดจากรา
สนิม ที่เก็บรักษาในพิพิธภัณฑ์โรคพืช 

3.  ศึกษา และจ าแนกชนิดของราสนมิสาเหตโุรคพชืโดยใชล้กัษณะทางสัณฐานวิทยา 
ศึกษาลักษณะทางสัณฐานวิทยาของเชื้อได้แก่ ลักษณะของ teliospore urediniopsore 

spermatia และลักษณะอ่ืนๆ ภายใต้กล้องจุลทรรศน์แบบ Stereo และ Compound เพ่ือบันทึกขนาด 
รูปร่างและบันทึกภาพ รวมถึงการบันทึกข้อมูลของพืชอาศัย จ าแนกชนิดราสนิม สาเหตุโรคพืช โดย
เปรียบเทียบลักษณะของราสนิมที่ศึกษา กับคู่มือหรือวรรณกรรมของ Aime (2006) Cummins and 
Hiratsuka (2003) Cline et al. (2013) Kolmer et al. (2001) Ono and Aime (2006) Swann et al. (2001) 

4.  จ าแนกชนิดของราสนมิสาเหตโุรคพชืโดยใชข้้อมลูพนัธุกรรม 
 สกดัดเีอน็เอ 
 ตักชิ้นส่วนของราสนิมที่พบบนชื้นส่วนของพืช ภายใต้กล้องจุลทรรศน์ชนิด stereo ย้ายลง

ในหลอดส าหรับการสกัดดีเอ็นเอ ท าการสกัดตามวิธีของ Doungsa-ard, et al. (2015) เก็บรักษาดี
เอ็นเอไว้ที่อุณหภูมิ -20 หรือ -40 องศาเซลเซียส เพ่ือรักษาสภาพและคุณภาพของดีเอ็นเอ 

 เพิม่ปรมิาณดเีอน็เอเปา้หมาย 
 น าดีเอ็นเอท่ีสกัดได้จากแต่ละตัวอย่าง มาท าการเพ่ิมปริมาณดีเอ็นเอต าแหน่ง the Large 

Subunit (LSU) Small Subunit (SSU) Internal Transcribed Spacer (ITS) และ Cytochrome 
Oxidase 3 (CO3) ด้วยวิธี Polymerase Chain Reaction (PCR) โดยใช้ Taq DNA Polymerase ใช้ 
cycling และ condition ของปฏิกิริยาตามที่ผู้ผลิตแนะน า ก าหนดใช้ค่า annealing temperature ของ
แต่ละต าแหน่ง LSU SSU ITS และ CO3 ที่ 62 60 60 และ 58 องศาเซลเซียส ตามล าดับ 

 การตรวจสอบผลติภัณฑ ์PCR  
 ตรวจสอบผลิตภัณฑ์ที่ได้จากการท า PCR โดยตรวจสอบขนาดของชิ้นส่วนของดีเอ็นเอที่

ต้องการ ด้วยวิธี อิเล็กโทรโฟรีซิส (Electrophoresis) ท าการผสมผลิตภัณฑ์ PCR ด้วย loading dye 
และ stain ในปริมาตร 4 1 และ 1 ไมโครลิตร ตามล าดับ ผสมให้เข้ากันจากนั้นหยอดลงใน agarose gel  
ที่ความเข้มข้น 1% ให้ผลิตภัณฑ์ PCR เคลื่อนที่ผ่านสารละลาย Lithium Borate buffer (LB buffer) 
ส่งผลิตภัณฑ์ PCR ไปยัง บริษัท Macrogen Korea เพ่ือท าให้ผลิตภัณฑ์ PCR บริสุทธิ์ และหาล าดับนิวคลีโอไทด์ 
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 การวเิคราะห ์และตรวจสอบล าดับนวิคลโีอไทด ์ 
 น าข้อมูลล าดับนิวคลีโอไทด์ (sequence) มาท าการวิเคราะห์ โดยน า forward sequence 

และ reverse sequence ที่ได้มาเปรียบเทียบเทียบกัน โดยใช้โปรแกรม Geneious version 8.1.9 
(http://www.geneious.com, Kearse et al., 2012) จะบันทึกข้อมูลของล าดับนิวคลีโอไทด์ในรูปแบบ
ไฟล์ fasta ท าการตรวจสอบความถูกต้องของชนิดของจุลินทรีย์ที่ท าการศึกษากับฐานข้อมูลทาง
พันธุกรรม เช่น Mycobank GenBank โดยเลือกวิธีเปรียบเทียบกับ type sequence 
- การบนัทกึข้อมลู 

 1. บันทึกข้อมูล เก็บรักษาสายพันธุ์เชื้อราและเก็บรักษาดีเอ็นเอต้นแบบ 
ข้อมูลของรหัสดีเอ็นเอ (DNA barcode) จะถูกเก็บบันทึก และใช้เป็นข้อมูลอ้างอิงส าหรับ 

การตรวจสอบชนิดของศัตรูพืช ใช้เป็นข้อมูลอ้างอิงส าหรับการจัดท าบัญชีรายชื่อโรคพืชรวมถึงสามารถ
ใช้เป็นข้อมูลประกอบในการศึกษาด้านวิวัฒนาการต่อไป ดีเอ็นเอต้นแบบที่สกัดได้จะจัดเก็บไว้ที่
อุณหภูมิ –40 องศาเซลเซียส ณ พิพิธภัณฑ์โรคพืช กลุ่มวิจัยโรคพืช ส านักวิจัยพัฒนาการอารักขาพืช  

2. วิเคราะห์ผล สรุปและเขียนรายงานความก้าวหน้า 
 

เวลาและสถานที ่
ตุลาคม 2559 – กันยายน 2560 
กลุ่มวิจัยโรคพืช ส านักวิจัยพัฒนาการอารักขาพืช กรมวิชาการเกษตร 
แปลงปลูกพืชในประเทศไทย 
 

ผลและวจิารณผ์ลการทดลอง 

 

เก็บตัวอย่างของพืชที่แสดงอาการของโรคราสนิม (Figure 1) จากจังหวัดเชียงใหม่ เพชรบูรณ์ 
เพชรบุรี กระบี่ พังงา นครศรีธรรมราช สุราษฎร์ธานี ยโสธร และชัยภูมิ จ านวน 22 ตัวอย่าง (Table 1) 
น าตัวอย่างมาท าการศึกษาภายใต้กล้องจุลทรรศน์ ท าสกัดและเพ่ิมปริมาณของ DNA เป้าหมาย 
ต าแหน่ง ITS ของราสนิม จ านวน 2 ไอโซเลท ที่แยกได้จากตัวอย่างใบสัก และใบเบญจมาศ ท าการ
วิเคราะห์ และตรวจสอบล าดับนิวคลีโอไทด์ พบว่าคือ Olivea tectonae และ Puccinia horiana ซึ่ง
สาเหตุของโรคราสนิมสัก และเบญจมาศ ตามล าดับ โดยมีรายละเอียด ดังนี้ 

 
ราสนิมสัก 
เชื้อราสาเหตุ 
Olivea tectonae (Racib.) Thirum., Current Science 18 (5): 176 (1949) 
Synonymy: 

≡Chaconia tectonae T.S. Ramakr. & K. Ramakr., Indian Phytopathology 2 (1): 19 
(1949) 
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≡Olivea neotectonae Buriticá & Salazar-Yepes, Revista, Facultad Nacional de 
Agronomía Medellín: 3652 (2007) 
≡Olivea tectonae (T.S. Ramakr. & K. Ramakr.) J.L. Mulder, CMI Descriptions of 
Pathogenic Fungi and Bacteria 365 (1973) 
=Tegillum neotectonae (Buriticá & Salazar-Yepes) Doweld, Index Fungorum 36: 
1 (2013) 
=Tegillum tectonae (Racib.) Doweld: 1 (2013)  
=Uredo tectonae Racib., Parasitische Algen und Pilze Java's 1: 28 (1900) 

Classification  
Kingdom Fungi  
Phylum Basidiomycota 
Subphylum Pucciniomycotina 
Class  Pucciniomycetes  
Order  Pucciniales 
Family  Chaconiaceae 
Genus  Olivea 
Species tectonae 

พืชและสว่นที่พบ ใบสัก (Tectona grandis L.) 
ลักษณะอาการของโรค พบจุดสีน้ าตาลส้มกระจายทั่วใบ เมื่อลูบหรือดูบริเวณใต้ใบจะพบสปอร์เป็นผง
ฝุ่นสีส้มหรือน้ าตาล พบกระจายทั่วใบ หากอาการรุนแรงจะท าให้ใบร่วง (Figure 2)  
ลักษณะของเชื้อ  uredenia อยู่บริเวณใต้ผิวใบ สีส้มเหลือง เป็นจุดขนาดเล็กประมาณ 0.2-0.5 mm. 
เมื่อเจริญเต็มที่ uredenia จะปริออก ภายในบรรจุ urediniospores รูปร่างรีคล้ายไข่ สีเหลืองส้ม
ขนาดประมาณ 18-28 × 14-22 µm ผนังเซลล์ของสปอร์ใสไม่มีสีหนาประมาณ 2 µm ไม่มี germ 
pore มักพบปนกับ telia  
พืชอาศัย สัก (T. grandis) 
Consensus sequence 
Internal Transcribed Spacer (ITS) region  
CCCGAAGGTAAACCTCCTGACCCACATGTGACCTTGTAGTTGCTTCTGTTGATTCTGTCGGCGTCTGGACGGCC
GTCGCGCCGCCCGCGACCCGGAACCAGGCGGCCGCCTGGGACCAATATCAACTCTTTGTATCCACTAGTCTTC
TGATCAGCCGCACGGCACCAAGAAATGGATCAAAACTTTCCTTACAGAAGGGAGGGATCCGTGAATTGGAAAA
CGCAACGAACCGTGAAAAGTAAAGGGAATTGTGGAATTCTAGGAATCATGCAATCTTTGAATGTTCATTGCGCC
TGCCAGCATTTTGGCGGGGATGGCTGTTCGAGGGACATTTCAACCCTCGAGCTCCCCTTTGGAAGTCCGGGAG
TTGGGACCTGTAGACTTACCGTTTGTGAAACCATGGATTTGTGGCTGTGATTCATTTACCTCCGCGTAGAATCT
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ATACACCGCATCGGAAACTCGGCGGGGCCACCCCGCAAAACCCCTTAATTTGGGAACATTTATCATTGAACAAG
AAAGATTACCCGCTGAACTTAATCATAACAATGTAACGGAAG 
 

ราสนิมขาวเบญจมาศ 
เชื้อราสาเหตุ 
Puccinia horiana Henn., Hedwigia Beiblätter 40: 25 (1901) 
Classification  

Kingdom Fungi  
Phylum Basidiomycota 
Subphylum Pucciniomycotina 
Class  Pucciniomycetes  
Order  Pucciniales 
Family  Pucciniaceae 
Genus  Puccinia 
Species horiana 

พืชและส่วนที่พบ ใบเบญจมาศ (Chrysanthemum) 
ลักษณะอาการของโรค พบจุดสีน้ าตาลส้มกระจายทั่วใบ เมื่อลูบหรือดูบริเวณใต้ใบจะพบสปอร์เป็นผง
ฝุ่นสีส้มหรือน้ าตาล พบกระจายทั่วใบ หากอาการรุนแรงจะท าให้ใบร่วง (Figure 3)  
ลักษณะของเชื้อ  uredenia อยู่บริเวณใต้ผิวใบ สีส้มเหลือง เป็นจุดขนาดเล็กประมาณ 0.2-0.5 mm. 
เมื่อเจริญเต็มที่ uredenia จะปริออก ภายในบรรจุ urediniospores รูปร่างรีคล้ายไข่ สีเหลืองส้ม
ขนาดประมาณ 18-28 × 14-22 µm ผนังเซลล์ของสปอร์ใสไม่มีสีหนาประมาณ 2 µm ไม่มี germ 
pore มักพบปนกับ telia teliospore มีสีเหลืองใส แบบ 2 เซลล์ มีระยางค์ตรงปลายยอด 
พืชอาศัย เบญจมาศ (Chrysanthemum) 
Consensus sequence 
Internal Transcribed Spacer (ITS) region  
GGAAGTAAAAGTCGTAACAAGGTTTCTGTAGGTGAACCTGCAGAAGGATCATTATTAAAAGAACTAGAGTGCAC
TTTATTGTGGCTTGACCCCTTTTAAATATATCACCCAAACTATTTTAACACTTGGATGCATGAATTTTTGAAAGG
TTCATTGCAATTGAGTATAAGTAACTTCTTTTTACTAAGAAATGTTACATTACCCCCCCCCCCCTTTATTTTTTA
CCCCCTTTTTTATTATATAACACAAGTTTAAATGAATGTAAAAAACCCTTTAATTATAAAATAACTTTTAACAAT
GGATCTCTAGGCTCTCACATCGATGAAGAACACAGTGAAATGTGATAAGTAATGTGAATTGCAGAATTCAGTGA
ATCATCGAATCTTTGAACGCATCTTGCACCTTTTGGTATTCCAAAAGGTACACCTGTTTGAGTGTCATGAAACC
CTCTCACAAAATAATTTTTGTTAATTATTTAGTGGATGTTGAGTGTTGCTGTCATTAGCTCACTTTAAATATATC
AGTCACTTTTTTTTTTTTTTCAAATAAGTTGGATTGACTTGGTGTAATAATTTTTTCATCAAGGAAAGTAGCAAT
ACTTGCCAGCTTTTGTTTTGAAAAAAAAAAAGAAGACTTCTAAAAACCCAAAATTAATCTTTAAGACCTCAAATC
AGGTGGGACTACCCGCTGAACTTAAG 
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เก็บตัวอย่างโรคพืชที่เกิดจากราสนิม ในพิพิธภัณฑ์โรคพืช กลุ่มวิจัยโรคพืช ส านักวิจัย
พัฒนาการอารักขาพืช กรมวิชาการเกษตร มาท าการศึกษาเชื้อจากตัวอย่างแห้งต่อไป 
 

สรปุผลการทดลองและค าแนะน า 

 

เก็บตัวอย่างของพืชที่เกิดจากราสนิม ระหว่างเดือนตุลาคม 2559 – เดือนกันยายน 2560 
จากจังหวัด เชียงใหม่ เพชรบูรณ์ เพชรบุรี กระบี่ พังงา นครศรีธรรมราช สุราษฎร์ธานี ยโสธร และ
ชัยภูมิ จ านวน 22 ตัวอย่าง สกัดและเพ่ิมปริมาณของ DNA ต าแหน่ง LSU และ ITS ของราสนิม 
จ านวน 2 ไอโซเลท ที่แยกได้จากตัวอย่างใบสัก และใบเบญจมาศ ท าการวิเคราะห์ และตรวจสอบ
ล าดับนิวคลีโอไทด์ พบว่าคือ Olivea tectonae และ Puccinia horiana ซึ่งสาเหตุของโรคราสนิมสัก 
และเบญจมาศ อย่างไรควรเพ่ิมต าแหน่งของยีนหรือดีเอ็นเอเป้าหมายของราทั้งสองไอโซเลท เพ่ือ
ข้อมูลที่แม่นย า รวมถึงตัวอย่างอ่ืน ๆ ที่ท าการเก็บตัวอย่างต่อไป 

 
ค าขอบคณุ 

 

 ขอขอบคุณพ่ีๆ และน้องๆ กลุ่มงานวิทยาไมโค กลุ่มวิจัยโรคพืช ที่ให้ความร่วมมือและความ
ช่วยเหลือในการเก็บตัวอย่าง การด าเนินการทดลอง และการเก็บข้อมูล รวมถึงก าลังใจที่มีให้กัน
เสมอมา 
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Table 1 Rust disease specimens collected from this study (2016-2017) 

 

Host Locations 

หญ้าขน บ้านห้วยหวาย ต.ลุ่มล าชี อ.บา้นเขว้า จ.ชัยภูมิ ต.ป่าตึง อ.แม่จัน จ.เชียงราย 

ถั่วฝักยาว 
บ้านชุมชนป่าตึงริมกก อ.แม่จัน จ.เชียงราย บ้านท่าต้มปุย ต.อินทขิล อ.แม่แตง 
จ.เชียงใหม่ 

หม่อน บ้านแม่ค า ต.แม่ค า อ.แม่จัน จ.เชียงราย 

 
ต.แม่สูน อ.ฝาง จ.เชียงราย บ้านบางเนียน ต.คลองน้อย อ.ปากพนัง  
จ.นครศรีธรรมราช 

พุทธรักษา บ้านดง ต.บ้านเป้า อ.แม่แตง จ.เชียงใหม่ บ้านทุ่ง อ.เขาคาม อ.เมือง จ.กระบี่ 
มะยม ต.แม่สูน อ.ฝาง จ.เชียงราย 
ข้าวโพด บ้านห้วยพลับพลา ต.โป่งแพร่ อ.แม่ลาว บ้านเล่าฟู ต.ป่าตึง อ.แม่จัน จ.เชียงราย 
 บ้านหัวเมืองงาม อ.ท่าตอน อ.แม่อาย จ.เชียงใหม่ 
หญ้าแห้วหมู บ้านทุ่ง อ.เขาคาม อ.เมือง จ.กระบี่ 
หญ้าปากควาย บ้านทุ่ง อ.เขาคาม อ.เมือง จ.กระบี่ 
มะรุม บ้านบางปอ ต.คลองน้อย อ.ปากพนัง จ.นครศรีธรรมราช 
ลีลาวดี ต.คลองน้อย อ.ปากพนัง จ.นครศรีธรรมราช 
พุทธรักษา ต.คลองน้อย อ.ปากพนัง จ.นครศรีธรรมราช 
ถั่วลิสง ต.ห้วยทรายเหนือ อ.ชะอ า จ.เพชรบุรี 
เบญจมาศ ต.แม่วิน อ.แม่วาง จ.เชียงใหม่ 
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Figure 1 Rust disease specimens collected from this study (2016-2017) 

 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
Figure 2 Rust disease symptom on Tectona grandis (a) sori on lower leaf (b) 

urediniospores of O. tectonae (c) 
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Figure 3 Rust disease symptom on Chrysanthemum (a-d) teliospore of P. horiana (e)  
 




