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ABSTRACT 
The preparation of a data base system of cassava germplasm, it had using new 

technology used to store data by Breeding Management System Program. (BMS) It can 
prevent the loss of existing data. This study is a research and development in engineering.     
It had integrating the use of research tools including programming Breeding Management 
System (BMS). The objective is to collect a data base system of cassava germplasm. The 
result shows that it had 48 characters of 200 varieties the Excel program. Because of the BMS 
program is in process of update the new version soon. 
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บทคัดย่อ 
การจัดท าฐานข้อมูลอย่างเป็นระบบของเชื้อพันธุกรรมมันส าปะหลัง เป็นการจัดเก็บข้อมูลโดยใช้

โปรแกรม Breeding Management System (BMS) ซึ่งเป็นการน าเทคโนโลยีสมัยใหม่มาใช้ในการจัดเก็บ
ฐานข้อมูล สามารถป้องกันการสูญหายของข้อมูลที่มีอยู่ การศึกษานี้เป็นการวิจัยในเชิงพัฒนาและวิศวกรรม 
โดยบูรณาการ การใช้เครื่องมือในการวิจัย ได้แก่ โปรแกรม Breeding Management System (BMS) 
เพ่ือท าการจัดเก็บข้อมูลลักษณะเชื้อพันธุกรรมมันส าปะหลัง การประเมินลักษณะในแปลงอนุรักษ์เชื้อ
พันธุกรรมมันส าปะหลัง 48 ลักษณะ จ านวน 200 พันธุ์ และน ามาบันทึกลงในโปรแกรม Excel เพ่ือรอการ
เปลี่ยนเวอร์ชันใหม่ของโปรแกรม BMS แล้วจะอัพโหลดเข้าโปรแกรมต่อไป 
ค าหลัก : การจัดท าฐานขอ้มูล, โปรแกรม Breeding Management System (BMS), เชื้อพันธุกรรมมันส าปะหลัง, 

เทคโนโลยีสมัยใหม่ 
 

ค าน า 
ความส าคัญและที่มาของปัญหา 

มันส าปะหลังเป็นพืชอาหารที่ส าคัญเป็นอันดับ 5 ของโลก รองจากข้าวสาลี ข้าวโพด ข้าว และมันฝรั่ง 
เป็นพืชอาหารที่ส าคัญของประเทศในเขตร้อน โดยเฉพาะประเทศต่างๆ ในทวีปแอฟริกาและทวีปอเมริกาใต้ 
ในทวีปเอเชีย ประเทศอินโดนีเซีย และอินเดียมีการบริโภคมันส าปะหลังกันเป็นจ านวนมาก ปริมาณผลผลิต



 
 

 

ทีไ่ด้ในแต่ละปีร้อยละ 60 ใช้เป็นอาหารของมนุษย์ ร้อยละ 27.5 ใช้ท าเป็นอาหารสัตว์ และร้อยละ 12.5  
ใช้ประโยชน์ในด้านอ่ืนๆ ส่วนประเทศไทย มันส าปะหลังเป็นพืชที่ท ารายได้ให้เกษตรกรมากเป็นอันดับที่ 4 
รองจากยางพารา อ้อย และข้าว ผลผลิตมันส าปะหลังภายในประเทศน าไปใช้ท ามันเส้นและมันอัดเม็ดร้อยละ 
45-50 ใช้แปรรูปเป็นแป้งร้อยละ 50-55 ประเทศไทยเป็นประเทศที่ส่งผลิตภัณฑ์มันส าปะหลังออกมากที่สุด
ในโลก โดยส่งออกในรูปของมันอัดเม็ดไปขายมากที่สุด ให้แก่ประเทศในกลุ่มประชาคมยุโรป (เนเธอร์แลนด์ 
สเปน เยอรมัน โปรตุเกส เกาหลีใต้ และญี่ปุ่น) ส่วนในรูปของแป้งมันส าปะหลัง ประเทศญี่ปุ่นสั่งซื้อมากที่สุด 
รองลงมา คือ ฮ่องกง สหรัฐอเมริกา มาเลเซีย สิงคโปร์ และไต้หวัน  

ศูนย์เกษตรเขตร้อนนานาชาติ (international center for tropical agriculture; CIAT) เป็น
องค์กรนานาชาติแห่งหนึ่งของโลก ที่จัดตั้งขึ้นมาเพ่ือท าการศึกษาค้นคว้าวิจัยมันส าปะหลัง ซึ่งตั้งอยู่ที่เมืองคาริ 
ประเทศโคลอมเบีย ในแถบตอนเหนือของทวีปอเมริกาใต้ องค์กรนี้ตั้งอยู่ใกล้แหล่งที่มีความหลากหลายทาง
พันธุกรรมของมันส าปะหลังมากที่สุดในโลก ได้รวบรวมพันธุ์มันส าปะหลังในเขตร้อนทั้งหมด แล้วจัดตั้งเป็น
ธนาคารเชื้อพันธุ์มันส าปะหลังแห่งแรกของโลก เพ่ืออนุรักษ์เชื้อพันธุ์และใช้เป็นแหล่งพ่อแม่พันธุ์ให้กับนัก
ปรับปรุงพันธุ์ได้ใช้ประโยชน์ในความหลากหลายของพันธุกรรม เพ่ือพัฒนาหรือสร้างมันส าปะหลังพันธุ์ใหม่ๆ 
ขึ้นมาเพ่ือวัตถุประสงค์ที่แตกต่างกันไป ต่อมาศูนย์เกษตรเขตร้อนนานาชาติได้มองหาประเทศใดประเทศหนึ่ง
เพ่ือจัดตั้งเป็นธนาคารเชื้อพันธุ์มันส าปะหลังแห่งที่สองของโลก ด้วยเหตุผลที่ว่าเพ่ือประกันความปลอดภัย
ในกรณีที่เกิดภัยพิบัติทางธรรมชาติ โดยเฉพาะแผ่นดินไหวท าให้เกิดการสูญเสียเชื้อพันธุกรรมที่เก็บรักษาไว้ 
นอกจากนี้ ยังเป็นแหล่งพ่อแม่พันธุ์ให้กับนักปรับปรุงพันธุ์ในเขตอ่ืนของโลกด้วย โดยทางศูนย์เกษตรเขตร้อน
นานาชาต ิได้เลือกให้ประเทศไทยเป็นที่ตั้งธนาคารเชื้อพันธุ์มันส าปะหลังแห่งที่สองของโลก จัดตั้งที่ศูนย์วิจัย
พืชไร่ระยอง สถาบันวิจัยพืชไร่และพืชทดแทนพลังงาน กรมวิชาการเกษตร กระทรวงเกษตรและสหกรณ์   
เมื่อปี พ.ศ. 2544  
 ปัจจุบันศูนย์วิจัยพืชไร่ระยอง ได้รวบรวมเชื้อพันธุกรรมของมันส าปะหลังทั้งที่ได้รับมาจาก CIAT 
และของไทยเองไว้ทั้งหมดกว่า 800 พันธุ์ โดยเก็บรวบรวมไว้ 2 แหล่ง คือ ห้องปฏิบัติการเพาะเลี้ยงเนื้อเยื่อ 
(tissue culture) และในสภาพแปลงรวบรวมพันธุ์  ในสภาพห้องปฏิบัติการเพาะเลี้ยงเนื้อเยื่อนั้นจะท าการ
เพาะเลี้ยงเนื้อเยื่อมันส าปะหลังในสูตรอาหาร MS ดัดแปลง ที่เติมน้ าตาลเข้มข้น 2 เปอร์เซ็นต์ ฮอร์โมนพืช 3 ชนดิ 
คือ NAA 0.02 มิลลิกรัมต่อลิตร GA 0.05 มิลลิกรัมต่อลิตร และ BAP 0.05 มิลลิกรัมต่อลิตร เปลี่ยนอาหารใหม่ 
(sub culture) ทุกๆ 3-4 เดือน นอกจากนี้ยังได้ท าการศึกษาการขยายพันธุ์แบบเร่งด่วนโดยเทคนิคโซมาติกเซลล์ 
ส่วนในสภาพแปลงรวบรวมพันธุ์นั้น จะท าการประเมินเชื้อพันธุกรรมในด้านต่างๆ เช่น การประเมินจ าแนก
ลักษณะทางสัณฐาน-สรีรวิทยาวิทยา ซึ่งด าเนินการตามหลัก IPGR รวม 48 ลักษณะ โดยแบ่งการประเมินเป็น  
4 ช่วงอายุ คือ ระยะ 3 เดือนหลังปลูก เก็บข้อมูล ลักษณะสียอดอ่อน และขนที่ยอดอ่อน ระยะ 6 เดือนหลังปลูก 
ปริมาณใบบนต้น รูปร่างของแผ่นใบกลาง สีก้านใบ สีใบ จ านวนแฉกใบ ความยาวแผ่นใบกลาง ความกว้าง
แผ่นใบกลาง อัตราส่วนของใบกลางเส้นขอบใบกลางความยาวก้านใบสีเส้นกลางใบ มุมของก้านใบที่ท ากับ
ล าต้นการออกดอก และการมีหรือไม่มีละอองเกสรเพศผู้ (pollen) ของดอก ระยะ 9 เดือนหลังปลูก เก็บข้อมูล
ความนูนของรอยแผลใบ สีชั้นในของล าต้น สีเปลือกด้านในที่ลอกออกจากล าต้น สีล าต้น ระยะห่างของตา 



 
 

 

การเจริญเติบโตของล าต้น สีของกิ่งสุดท้ายของต้นที่เจริญเต็มที่ความยาวหูใบ ลักษณะหูใบ และระยะเก็บ
เกี่ยว (12 เดือน) เก็บข้อมลูการติดผลและเมล็ด ความสูงของต้น ความสูงของการแตกกิ่งชั้นที่1 จ านวนระดับ
การแตกก่ิง ลักษณะการแตกก่ิงของล าต้น (ก่ิงชั้นที่ 1) มุมของการแตกก่ิง ลักษณะทรงต้น จ านวนหัวต่อต้น 
จ านวนหัวที่สมบูรณ์ต่อต้น การมีขั้วของหัว รอยคอดที่หัว รูปทรงของหัว สีเปลือกชั้นนอกของหัว สีเนื้อของ
หัว สีเปลือกชั้นในของหัว ความยากง่ายในการลอกเปลือกชั้นใน ลักษณะผิวนอกของหัว ความหนาของชั้น
เปลือกหัว น้ าหนักมวลแห้ง เปอร์เซ็นต์แป้ง ดัชนีการเก็บเกี่ยว และการเสื่อมสภาพหลังการเก็บเกี่ยว 
นอกจากนี้นักวิจัยของศูนย์วิจัยพืชไร่ระยอง ยังให้ความส าคัญในการศึกษาเกี่ยวกับผลผลิต ปริมาณแป้ง 
การต้านทานต่อโรคและแมลง รวมถึงงานวิจัยด้านการวิเคราะห์และเก็บข้อมูลในระดับชีวโมเลกุล เช่น 
ข้อมูลรหัสพันธุกรรมและเครื่องหมายโมเลกุล เป็นต้น ในด้านอารักขาพืชนั้นได้มีการรวบรวมพันธุ์ที่มีความ
ต้านทานแมลง โดยเฉพาะไรแดง เพลี้ยแป้ง และแมลงหวี่ขาว การประเมินการเข้าท าลายของโรค เช่น โรค
ใบไหม้ และโรคใบจุด เป็นต้น แม้แต่การศึกษาคุณภาพของหัวมันส าปะหลัง การวิเคราะห์องค์ประกอบทาง
เคมีในแป้งมันส าปะหลัง ตลอดจนงานวิจัยที่ช่วยเพ่ิมศักยภาพและพัฒนาเทคโนโลยีต่างๆ ในการผลิต การ
จัดการดูแลหลังการเก็บเกี่ยว และการเพ่ิมแร่ธาตุในมันส าปะหลัง โดยศูนย์ฯ ได้มีงานวิจัยและพัฒนามัน
ส าปะหลังพันธุ์ใหม่อย่างต่อเนื่อง และหวังเป็นอย่างยิ่งว่า เกษตรกรที่ปลูกมันส าปะหลังสามารถน าพันธุ์และ
องค์ความรู้ไปใช้ประโยชน์ได้ (ประพิศ และคณะ, 2556ก; 2556ข; Prapit et al, 2012) ซึ่งข้อมูลต่างๆ เหล่านี้
ทางศูนย์วิจัยพืชไร่ระยอง ได้มีการจัดเก็บไว้เป็นแฟ้มเอกสารและบันทึกข้อมูลลงในโปรแกรมคอมพิวเตอร์แล้ว 
แต่ยังขาดการจัดท าฐานข้อมูลอย่างเป็นระบบ ท าให้ไม่สะดวกต่อการสืบค้นและข้อมูลอาจสูญหายได้   
 ดังนั้นงานวิจัยเรื่องนี้จึงท าการศึกษาวิธีการจัดท าฐานข้อมูลอย่างเป็นระบบของเชื้อพันธุกรรม     
มันส าปะหลังเพ่ือให้ง่ายต่อการสืบค้นข้อมูล ส าหรับการน าไปใช้ประโยชน์ในโครงการปรับปรุงพันธุ์  
มันส าปะหลังให้แก่นักปรับปรุงพันธุ์ นักวิจัย นักวิชาการ เกษตรกร อาจารย์ นักศึกษา ฯลฯ ต่อไป 
วัตถุประสงค์ของการวิจัย  
 1. เพ่ือศึกษาการจัดท าฐานข้อมูลอย่างเป็นระบบของเชื้อพันธุกรรมมันส าปะหลัง  ด้วยโปรแกรม 
Breeding Management System (BMS)  
 2. เพ่ือรวบรวมข้อมูลที่ได้จากการศึกษาที่ผ่านมาของเชื้อพันธุกรรมมันส าปะหลังมาจัดท าเป็น
ระบบฐานข้อมูลที่ครบถ้วนทั้งด้านพฤกษศาสตร์ ด้านเกษตรศาสตร์ และการใช้ประโยชน์ 
ขอบเขตของการวิจัย 
 ข้อมูลทางสัณฐาน-สรีรวิทยาเชื้อพันธุกรรมมันส าปะหลัง 30 ลักษณะ จ านวน 700 พันธุ์ และประเมิน
ลักษณะเพิ่มเติมอีก 18 ลักษณะ การน าไปใช้ประโยชน์ของนักปรับปรุงพันธุ์ นักวิจัย นักวิชาการ เกษตรกร 
อาจารย์ นักศึกษา ฯลฯ   

 
 
 
 



 
 

 

อุปกรณ์และวิธีการ 
1. วัสดุอุปกรณ์ที่ใช้ในการทดลอง 

1.1 เชื้อพันธุ์มันส าปะหลังที่ได้รับจากศูนย์วิจัยเกษตรเขตร้อนนานาชาติ (CIAT)  
1.2 ป้ายแปลงและป้ายแสดงพันธุ์ 
1.3 เครื่องชั่ง 
1.4 ไม้วัดความสูง 
1.5 เครื่องวัดเปอร์เซ็นต์แป้งแบบ Reimann scale 
1.6 วัสดุส านักงาน 

2. ขั้นตอน 
การเก็บรวบรวมเชื้อพันธุกรรมของมันส าปะหลังในสภาพแปลงรวบรวมพันธุ์ 
2.1 เตรียมแปลงและปลูกมันส าปะหลัง เมื่อวันที่ 21 มิถุนายน 2559 จ านวน 200 พันธุ์ ระยะปลูก 1x0.8 เมตร  
2.2 ก่อนปลูกมีการแช่ท่อนพันธุ์ด้วยสารเคมีไทอะมีทอกแซม (แอคทารา) ก าจัดเพลี้ยแป้งมันส าปะหลัง 

ใช้อัตรา 4 กรัมต่อน้ า 20 ลิตร แช่ท่อนพันธุ์ 10 นาทีก่อนปลูก  
2.3 เมื่อมันส าปะหลังอายุครบ 1.5-2 เดือน ท าการใส่ปุ๋ยเคมีสูตร 15-7-18 อัตรา 50 กิโลกรัมต่อไร่ 

(อาศัยน้ าฝน)  
3. ระยะเวลาและสถานที่ด าเนินการ 

แปลงปลูกรวบรวมพันธุ์ ณ ศูนย์วิจัยพืชไร่ระยอง  
21 มิถุนายน 2560 – 21 พฤษภาคม 2561 

4. การบันทึกข้อมูล 
รวบรวมข้อมูลเชื้อพันธุกรรมมันส าปะหลังที่ได้มีการเก็บข้อมูลไว้แล้ว 30 ลักษณะ ประมาณ 700 พันธุ์ 

น ามาจัดท าฐานข้อมูลอย่างเป็นระบบด้วยโปรแกรม BMS และท าการทดลองซ้ า และเก็บข้อมูลเพ่ิมอีก 18 ลักษณะ 
ในปีที่ 2 และ 3 รวมทัง้หมด 48 ลักษณะ ปีละ 200 พันธุ์  

โดยจ าแนกและประเมินพันธุ์ตามหลัก IPGR แบ่งการประเมินเป็น 4 ช่วงอายุ คือ  
-  ประเมินลักษณะเมื่ออายุ 3 เดือนหลังปลูก ได้แก่ ลักษณะสียอดอ่อน และขนที่ยอดอ่อน  
-  ประเมินลักษณะเมื่ออายุ 6 เดือน ได้แก่ ปริมาณใบบนต้น รูปร่างของแผ่นใบกลาง สีก้านใบ สีใบ 

จ านวนแฉกใบ ความยาวแผ่นใบกลาง ความกว้างแผ่นใบกลาง อัตราส่วนของใบกลาง เส้นขอบใบกลาง ความ
ยาวก้านใบ สีเส้นกลางใบ มุมของก้านใบที่ท ากับล าต้น การออกดอกและการมีหรือไม่มีละอองเกสรเพศผู้ 
(Pollen) ของดอก 

-  ประเมินลักษณะเมื่ออายุ 9 เดือน ได้แก่ ความนูนของรอยแผลใบ สีชั้นในของล าต้น สีเปลือก
ด้านในที่ลอกออกจากล าต้น สีล าต้น ระยะห่างของตา การเจริญเติบโตของล าต้น สีของกิ่งสุดท้ายของต้นที่
เจริญเต็มที่ ความยาวหูใบ ลักษณะหูใบ 

-  ประเมินลักษณะในระยะเก็บเกี่ยว (12 เดือน) ได้แก่ การติดผลและเมล็ด ความสูงของต้น ความ
สูงของการแตกกิ่งชั้นที่1 จ านวนระดับการแตกกิ่ง ลักษณะการแตกกิ่งของล าต้น (กิ่งชั้นที่ 1) มุมของการแตกกิ่ง 



 
 

 

ลักษณะทรงต้น จ านวนหัวต่อต้น จ านวนหัวที่สมบูรณ์ต่อต้น การมีขั้วของหัว รอยคอดที่หัว รูปทรงของหัวสี
เปลือกชั้นนอกของหัว สีเนื้อของหัว สีเปลือกชั้นในของหัว  

ความยากง่ายในการลอกเปลือกชั้นใน ลักษณะผิวนอกของหัว ความหนาของชั้นเปลือกหัว น้ าหนัก
มวลแห้ง เปอร์เซ็นต์แป้ง ดัชนีการเก็บเก่ียว และการเสื่อมสภาพหลังการเก็บเก่ียว 

 
ผลการทดลองและวิจารณ์ 

ผลการทดลอง 
1. การปลูกเชื้อพันธุกรรมมันส าปะหลังในแปลงอนุรักษ์เชื้อพันธุกรรม 

ปลูกมันส าปะหลัง เมื่อวันที่ 5 มิถุนายน 2560 จ านวน 200 พันธุ์ ระยะปลูก 1 x 0.8 เมตร ก่อนปลูก   
มีการแช่ท่อนพันธุ์ด้วยสารเคมี ไทอะมีทอกแซม (แอคทารา) ก าจัดเพลี้ยแป้งมันส าปะหลัง ใช้อัตรา 4 กรัม
ต่อน้ า 20 ลิตร แช่ท่อนพันธุ์ 10 นาทีก่อนปลูก เมื่อมันส าปะหลังอายุครบ 1.5-2 เดือน ท าการใส่ปุ๋ยเคมี
สูตร 15-7-18 อัตรา 50 กิโลกรัมต่อไร่ (อาศัยน้ าฝน) ใช้ระยะเวลาในการปลุก ตั้งแต่ 5 มิถุนายน 2559–   
5 มิถุนายน 2560 ได้ต้นมันส าปะหลังที่จะท าการบันทึกทั้งหมด 200 พันธุ์ 
2. การบันทึกข้อมูลลักษณะทางเชื้อพันธุกรรมมันส าปะหลัง  

48 ลักษณะ จ านวน 200 พันธุ์ สามารถแบ่งช่วงการประเมินลักษณะได้ 4 ช่วง ดังนี้ 
 -  ประเมินลักษณะเมื่ออายุ 3 เดือนหลังปลูก ได้แก่ 2 ลักษณะ คือ สียอดอ่อน และขนที่ยอดอ่อน 
 -  ประเมินลักษณะเมื่ออายุ 6 เดือน ได้แก่ 14 ลักษณะ คือ ปริมาณใบบนต้น รูปร่างของแผ่นใบ
กลาง สีกา้นใบ สีใบ จ านวนแฉกใบ ความยาวแผ่นใบกลาง ความกว้างแผ่นใบกลาง อัตราส่วนของใบกลาง  
เส้นขอบใบกลาง ความยาวก้านใบ สีเส้นกลางใบ มุมของก้านใบที่ท ากับล าต้น การออกดอกและการมี
หรือไม่มีละอองเกสรเพศผู้ (Pollen) ของดอก 
 -  ประเมินลักษณะเมื่ออายุ 9 เดือน ได้แก่ 9 ลักษณะ คือ ความนูนของรอยแผลใบ สีชั้นในของล าต้น      
สีเปลือกด้านในที่ลอกออกจากล าต้น สีล าต้น ระยะห่างของตาการเจริญเติบโตของล าต้น สีของกิ่งสุดท้าย
ของต้นที่เจริญเต็มที่ ความยาวหูใบ ลักษณะหูใบ 
 -  ประเมินลักษณะในระยะเก็บเกี่ยว (12 เดือน) ได้แก่ 23 ลักษณะ คือ การติดผลและเมล็ด ความ
สูงของต้น ความสูงของการแตกกิ่งชั้นที่ 1 จ านวนระดับการแตกกิ่ง ลักษณะการแตกกิ่งของล าต้น (กิ่งชั้นที่ 1) 
มุมของการแตกก่ิง ลักษณะทรงต้น จ านวนหัวต่อต้น จ านวนหัวที่สมบูรณ์ต่อต้น การมีขั้วของหัว รอยคอดที่
หัวรูปทรงของหัว สีเปลือกชั้นนอกของหัว สีเนื้อของหัว สีเปลือกชั้นในของหัวความยากง่ายในการลอก
เปลือกชั้นใน ลักษณะผิวนอกของหัว ความหนาของชั้นเปลือกหัว น้ าหนักมวลแห้ง เปอร์เซ็นต์แป้ง ดัชนีการ
เก็บเกี่ยว และการเสื่อมสภาพหลังการเก็บเกี่ยว 
 



 
 

 

3. ตารางแสดงการบันทึกข้อมูลลักษณะทางเชื้อพันธุกรรมมันส าปะหลัง  
ตารางท่ี 1 ตารางแสดงตัวอย่างลักษณะ ช่วงอายุ 3 เดือน ตัวอย่างพันธุ์ จ านวน 5 พันธุ์ 
ล าดับที ่ ชื่อพันธุ ์ สียอดอ่อน คะแนน ขนที่ยอดอ่อน คะแนน 

No. clone Color of apical 
leaves 

3 Light green 
5 Dark green 

7 Purplish green 
9 Purple 

Pubescence 
on apical 

leaves 

0 Absent 
1 Present 

1 CG 402-11 Purplish green  7 Present 1 
2 CM  3311-3 Light green   3 Present 1 
3 CM 2766-3 Light green   3 Present 1 
4 CM 4729-4 Purplish green   7 Present 1 
5 CM 922-2 Light green   3 Present 1 

 
3.2 ช่วงอายุ 6 เดือน ตัวอย่างพันธุ์ จ านวน 5 พันธุ์ 

ตารางท่ี 2 ตารางแสดงตัวอย่างลักษณะ ช่วงอายุ 6 เดือน ตัวอย่างพันธุ์ จ านวน 5 พันธุ์ 
ล าดั
บที ่

ชื่อ
พันธุ์ 

ปริมาณใบจากต้น คะแนน สีก้านใบ คะแนน สีใบ คะแนน 

No. clone Leaf retention 1=Very poor 
retention  
2= Less than 
average retention 
3= Average leaf 
retention 
4=Better than 
average retention 
5=Outstanding leaf 
retention 

Petiole 
color 

1=Yellowish-
green 
2=Green 
3=Reddish-
green 
5=Greenish-
red 
7=Red 
9=Purple 

Leaf color 3=Light 
green 
5=Dark 
green 
7=Purple 
green 
9= Purple 

1 
CG 
402-11 

Less than average 
retention 2 

Reddish
-green 3 Light Green 3 

2 
CM  
3311-3 

Very poor retention 
1 Purple 9 Dark Green 5 

3 
CM 
2766-3 

Less than average 
retention 2 

Reddish
-green 3 Dark Green 5 

4 
CM 
4729-4 

Less than average 
retention 2 

Reddish
-green 3 Light Green 3 

5 
CM 
922-2 

Less than average 
retention 2 Purple 9 Dark Green 5 

 

 
 



 
 

 

3.3 ช่วงอายุเก็บเกี่ยว ตัวอย่างพันธุ์ จ านวน 5 พันธุ์ 
ตารางท่ี 3 ตารางแสดงตัวอย่างลักษณะ ช่วงอายุเก็บเกี่ยว ตัวอย่างพันธุ์ จ านวน 5 พันธุ์ 
ล าดับที ่ ชื่อพันธุ์ ผล คะแนน เมล็ด คะแนน ความสูง

ของต้น 
ความสูงของกิ่ง
ชั้นที่ 1 (ซม.)   

No. clone Fruit 0=Absent 
1=Present 

Seed 0=Absent 
1=Present 

Plant 
height 

Height to first 
branching 

1 CG 402-11 Absent 0 Absent 0 190 108 
2 CM  3311-3 Absent 0 Absent 0 226 147 
3 CM 2766-3 Absent 0 Absent 0 307 0 
4 CM 4729-4 Absent 0 Absent 0 217 99 
5 CM 922-2 Absent 0 Absent 0 215 84 

 
4. จัดท าฐานข้อมูลอย่างเป็นระบบของเชื้อพันธุกรรมมันส าปะหลัง 
 ขั้นตอนการท างานในโปรแกรม BMS มีดังต่อไปนี้ 
 4.1 สร้างรายชื่อเชื้อพันธุกรรมมันส าปะหลัง พันธุ์ CIAT ใน Templates จ านวน 200 พันธุ์ 

โดยเข้าไปที่ Drive C เลือก Breeding Management System เลือก Examples เลือก 
Cassava เลือก templates เลือก Gemplasm Import Template-Basic 

 

 
 

ภาพที่ 1 และ 2 สร้าง Template: เลือก Breeding Management Systemและ สร้าง Template: 
เลือก Examples 

 

   

ภาพที่ 3 และ 4 สร้าง Template: เลือก Cassava และ สร้าง Template: เลือก templates 
 



 
 

 

 
 

 

ภาพที่ 5 และ 6 สร้าง Template: เลือก Gemplasm Import Template-Basic และ สร้าง 
Template พันธุ์ CIAT 200 พันธุ์: หน้า Description sheet 

 

 
 

ภาพที่ 7 และ 8 สร้าง Template พันธุ์ CIAT 200 พันธุ์: หน้า Observation sheet และ Import 
Germplasm น าเข้ารายชื่อเชื้อพันธุกรรมมันส าปะหลัง ในโปรแกรม BMS 

 

 
 

ภาพที่ 9 และ 10 เลือกไฟล์ Template รายชื่อเชื้อพันธุกรรมมันส าปะหลังมันพันธุ์ไทย 200 พันธุ์ 
และเพ่ิมรายละเอียดข้อมูลของเชื้อพันธุกรรม 
 
 
 

 



 
 

 

 
 

ภาพที่ 11 และ 12 Pedigree Options: เลือก “Add all entries with records and no pedigree 
connections” และกด “Finish” เสร็จสิ้นการเพ่ิมรายชื่อเชื้อพันธุกรรมมันส าปะหลัง 

 

 
 

 

ภาพที่ 13 และ 14 ตรวจสอบชื่ออีกครั้ง จากนั้นกด “Save” และได้รายชื่อเชื้อพันธุกรรมมันส าปะหลัง
พันธุ์ CIAT 200 พันธุ์ 

 

4.3 การสร้าง Field book 
โดยใช้โปรแกรม BMS ในการออกแบบลักษณะการประเมินโดยมีเครื่องมือ 2 ประเภท คือ 

Nurseries book และ Trials book  เราจะใช้เครื่องมือนี้ในการออกแบบตารางการประเมินลักษณะทาง
เชื้อพันธุกรรมมันส าปะหลัง 48 ลักษณะ ของ 200 พันธุ์ โดยการใช้ Nurseries book จะเป็นลักษณะการ
บันทึกท่ีไม่เป็น Replication ซึ่งมี 36 ลักษณะ และ Trials book เป็นลักษณะการบันทึกท่ีเป็น 
Replication มีจ านวน 12 ลักษณะ 

4.3.1 การสร้าง Nurseries book 

 
 

ภาพที่ 15 สร้าง Nurseries book เลือกที่ “Start a new Nursery” 



 
 

 

 

 
 

ภาพที่ 16 ใส่รายละเอียดข้อมูล Nursery 
 

 
 

ภาพที่ 17 ตั้งค่าต่างๆ ที่แถบเมนู “Nursery setting” 
 

 
 

ภาพที่ 18 เลือก Traits ที่จะประเมิน 36 ลักษณะ 
 

 
 

ภาพที่ 19 ได้ Traits ที่จะประเมิน 36 ลักษณะ 



 
 

 

 

 
 

ภาพที่ 20 และ 21 แถบเมนู Germplasm & Checks เลือก “Browse” และ เลือก “CIAT Germplasm” 
 

 
 

ภาพที่ 22 และ 23 บักทึก Nursery และ ได้ Nursery book ส าหรับประเมิน 36 ลักษณะ 
 

 
 

ภาพที่ 24 และ 25 Action เลือก Export Nursery Book และได้ Nursery book ส าหรับประเมิน
ลักษณะในแปลง 

 

 4.3.2 การสร้าง Trials book 

 
 

ภาพที ่26 สร้าง Trial book เลือกที่ “Start a New Trial” 



 
 

 

 

 
 

ภาพที่ 27 และ 28 ใส่รายละเอียดข้อมูล Trial และตั้งค่าต่างๆ ที่แถบเมนู “Settings” 
 

 
 

ภาพที่ 29 เลือก “STUDY_INSTITURE & PI_NAME_TEXT” 
 

 
 

ภาพที่ 30 และ 31 แถบเมนู Germplasm เลือก Browse ที ่Trial List และเลือก“CIAT 200 germplasm” 
 

 
 

ภาพที่ 32 และ 33 รายชื่อเชื้อพันธุกรรมมันส าปะหลังพันธุ์ CIAT จ านวน 200 พันธุ์และตั้งค่าต่างๆ ที่
แถบเมนู “Experiments Design” 



 
 

 

 

 
 

ภาพที่ 34 และ 35 แถบเมนู Measurements เลือก Traits ที่จะประเมนิและเลือก Traits ที่จะ
ประเมิน 12 ลักษณะ 

 

 
 

ภาพที่ 36 และ 37 ได้ Traits ที่จะประเมิน 12 ลักษณะ และ บันทึก Trial 
 
5. ฐานข้อมูลในโปรแกรม BMS 

 ได้ข้อมูลลักษณะทางสัณฐาน-สรีรวิทยาของเชื้อพันธุกรรมมันส าปะหลังพันธุ์ CIAT จ านวน 200 
พันธุ์ 48 ลักษณะตามหลักการประเมินแบบ IPGR ในโปรแกรม Excel พร้อมที่อัพโหลดเข้าสู่โปรแกรม BMS 

 

 
 

ภาพที่ 38 และ 39 ข้อมูลลักษณะเชื้อพันธุกรรมมันส าปะหลังพันธุ์ CIAT 36 ลักษณะ 200 พันธุ์        
ในโปรแกรม Excel (Nursery Book) และข้อมูลลักษณะเชื้อพันธุกรรมมันส าปะหลัง
พันธุ์ CIAT 12 ลักษณะ 200 พันธุ์ ในโปรแกรม Excel (Trial Book) 



 
 

 

ผลการทดลองและวิจารณ์ 
จากผลการด าเนินงาน การจัดท าฐานข้อมูลเชื้อพันธุกรรมมันส าปะหลังโดยใช้โปรแกรม BMS 

ท าให้ทราบถึง วิธีการน าเทคโนโลยีสมัยใหม่มาใช้ในการจัดเก็บฐานข้อมูล สามารถป้องกันการสูญหาย
ของข้อมูลที่มีอยู่ได้จริง ซึ่งได้เก็บรวบรวมข้อมูลในแปลงอนุรักษ์เชื้อพันธุกรรมมันส าปะหลังไว้แล้ว ท าให้
ได้ข้อมูลลักษณะเชื้อพันธุกรรมมันส าปะหลังทั้งหมด 48 ลักษณะ จ านวน 200 พันธุ์ ในโปรแกรม Excel 
พร้อมส าหรับการอัพเดตเป็นฐานข้อมูลในโปรแกรม BMS และข้อมูลที่ได้สามารถน าไปใช้เป็นฐานข้อมูล
ที่เป็นประโยชน์ ส าหรับนักปรับปรุงพันธุ์พืช นักวิชาการ และผู้ที่สนใจทั่วไป ท าให้สามารถเข้าถึงข้อมูล
และใช้ประโยชน์ได้ง่าย สืบค้นข้อมูลได้ง่ายและรวดเร็ว อีกทั้งยังเป็นความรู้ในเชิงเทคโนโลยีสมัยใหม่     
ที่สามารถน ามาประยุกต์ใช้กับงานด้านการเกษตรได้จริง 

 
การน าไปใช้ประโยชน์ 

1. ประโยชน์ที่ได้รับจากผลงานวิจัย  
ได้ฐานข้อมูลเชื้อพันธุกรรมมันส าปะหลังที่ด าเนินการโดยกรมวิชาการเกษตรให้มีความสมบูรณ์ โดย

น าข้อมูลที่ศูนย์วิจัยพืชไร่ระยองได้มีการประเมินและจ าแนกเชื้อพันธุกรรมมันส าปะหลังตามหลักการ
ประเมิน IPGR ไว้แล้ว 48 ลักษณะ จ านวน 700 พันธุ์ น ามาจัดท าเป็นระบบฐานข้อมูลโดยใช้โปรแกรม BMS  
2. กลุ่มเป้าหมายน าผลงานวิจัยไปใช้ประโยชน์ 

เกษตรศาสตร์ ส าหรับนักปรับปรุงพันธุ์พืช นักวิชาการ และผู้ที่สนใจทั่วไป  
3. สถานที่/พื้นท่ีด าเนินการวิจัย  
 แปลงทดลอง ณ ศูนย์วิจัยพืชไร่ระยอง  
4. ค าแนะน าในการน าไปใช้ประโยชน์ 

หากผู้สนใจต้องการดูฐานข้อมูลสามารถเข้าถึงข้อมูลและใช้ประโยชน์ได้ง่าย สืบค้นข้อมูลได้
รวดเร็วผ่านทางระบบอินเตอร์เน็ตเป็นฐานข้อมูลเชื้อพันธุกรรมมันส าปะหลังของประเทศ (Cassava 
National Germplasm Bank) 
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ตารางท่ี 4 รายช่ือพันธุ์มันส าปะหลัง จ านวน 200 พันธุ์ 
ล าดับที ่ รายชื่อพันธุ์ ล าดับที ่ รายชื่อพันธุ์ ล าดับที ่ รายชื่อพันธุ์ ล าดับที ่ รายชื่อพันธุ์ 
1 CG 402-11 26 MBRA 85 51 MCOL 651 B 76 MMEX 96 
2 CM  3311-3 27 MBRA 881 52 MCOL 707 77 MPAR 1 
3 CM 2766-3 28 MBRA 900 53 MCOL 72 78 MPAR 100 
4 CM 4729-4 29 MBRA 916 54 MCOL 774 79 MPAR 101 
5 CM 922-2 30 MCOL 1084 B 55 MCOL 803 80 MPAR 105 
6 CR 1 31 MCOL 1442 56 MCOL 856 81 MPAR 109 
7 CR 100 32 MCOL 1467 57 MCOL 976 82 MPAR 110 
8 CR 101 33 MCOL 148 58 MCUB 16 83 MPAR 119 
9 CR 19 34 MCOL 1493 59 MCUB 29 84 MPAR 135 
10 CR 25 35 MCOL 1535 60 MCUB 5 85 MPAR 15 
11 CR 35 36 MCOL 1583 61 MCUB 74 86 MPAR 150 
12 MARG 12 37 MCOL 1795 62 MECU 141 A 87 MPAR 152 
13 MARG 15 38 MCOL 1805 63 MECU 187 88 MPAR 156 
14 MARG 2 39 MCOL 2016 64 MECU 23 89 MPAR 162 
15 MBOL 1 40 MCOL 2089 65 MECU 71 90 MPAR 163 
16 MBRA 18 41 MCOL 2426 66 MECU 72 91 MPAR 183 
17 MBRA 190 42 MCOL 2526 67 MGUA 22 92 MPAR 193 
18 MBRA 311 43 MCOL 2550 68 MGUA 41 93 MPAR 23 
19 MBRA 328 44 MCOL 304 69 MGUA 6 94 MPAR 25 
20 MBRA 530 45 MCOL 306 70 MGUA 63 95 MPAR 32 
21 MBRA 671 46 MCOL 310 71 MGUA 74 96 MPAR 35 
22 MBRA 702 47 MCOL 317 72 MMAL 26 97 MPAR 36 
23 MBRA 769 48 MCOL 451 73 MMEX 43 98 MPAR 38 
24 MBRA 829 49 MCOL 490 74 MMEX 49 99 MPAR 4 
25 MBRA 839 50 MCOL 638 75 MMEX 83 100 MPAR 41 

 
ตารางท่ี 4 รายช่ือพันธุ์มันส าปะหลัง จ านวน 200 พันธุ์ (ต่อ) 
ล าดับที ่ รายชื่อพันธุ์ ล าดับที ่ รายชื่อพันธุ์ ล าดับที ่ รายชื่อพันธุ์ ล าดับที ่ รายชื่อพันธุ์ 

101 MPAR 57 126 MPER 281 151 MPER 589 176 MVEN 192 

102 MPAR 68 127 MPER 286 152 MPER 593 177 MVEN 200 

103 MPAR 69 128 MPER 293 153 MPER 597 178 MVEN 204 

104 MPAR 7 129 MPER 295 154 MPER 613 179 MVEN 208 



 
 

 

105 MPAR 71 130 MPER 297 155 MPHI 3 180 MVEN 210 

106 MPAR 75 131 MPER 315 156 MPHI 4 181 MVEN 217 

107 MPAR 81 132 MPER 328 157 MPTR 19 182 MVEN 219 

108 MPAR 98 133 MPER 333 158 MPTR 26 183 MVEN 244 

109 MPER 179 134 MPER 347 159 MPTR 49 184 MVEN 25 

110 MPER 183 135 MPER 353 160 MTAI 1 185 MVEN 276 

111 MPER 184 136 MPER 368 161 MTAI 2 186 MVEN 284 B 

112 MPER 192 137 MPER 377 162 MUSA 4 187 MVEN 292 

113 MPER 196 138 MPER 378 163 MUSA 5 188 MVEN 298 

114 MPER 205 139 MPER 436 164 MUSA 8 189 MVEN 309 

115 MPER 206 140 MPER 449 165 MVEN 117 B 190 MVEN 322 

116 MPER 209 141 MPER 458 166 MVEN 128 191 MVEN 330 

117 MPER 212 142 MPER 488 167 MVEN 130 192 MVEN 36 

118 MPER 221 143 MPER 489 168 MVEN 151 193 MVEN 40 B 

119 MPER 229 144 MPER 496 169 MVEN 156 194 MVEN 47 

120 MPER 232 145 MPER 503 170 MVEN 164 195 MVEN 50 

121 MPER 234 146 MPER 534 171 MVEN 167 196 MVEN 67 B 

122 MPER 241 147 MPER 542 172 MVEN 173 197 MVEN 68 

123 MPER 255 148 MPER 546 173 MVEN 174 198 MVEN 69 

124 MPER 278 149 MPER 569 174 MVEN 180 199 MVEN 76 

125 MPER 279 150 MPER 584 175 MVEN 183 200 MVEN 77 

 
ตัวอย่างภาพประกอบการเก็บขอ้มูลในแปลงอนุรักษ์เชื้อพันธุกรรมมันส าปะหลัง 

 

 
 

ภาพที่ 40 ลักษณะสียอดอ่อน (Color of apical leaves) 



 
 

 

  
           มีขน      ไม่มีขน 
 

ภาพที่ 41 ลักษณะขนที่ยอดอ่อน (Pubescence on apical leaves) 
 

 

 
 

ภาพที่ 42 ลักษณะรูปร่างใบ (Shape of central leaflet) 
 
 
 
 
 
 
 

 

ภาพที่ 43 ลักษณะสีก้านใบ (Petiole Color) 



 
 

 

 
 

ภาพที่ 44 ลักษณะสีใบ (Leaf color) 
 
 

  
 

             เรียบ (Smooth)            หยัก (Winding) 
 

ภาพที่ 45 ลักษณะเส้นขอบใบ (Lobe margins) 
 

 
 

ภาพที่ 46 ลักษณะสีเส้นกลางใบ (Color of leaf vein)  
 


