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Abstract 
 

 Identification of mealybugs, genus Planococcus Ferris 1950, was conducted 
between October 2021 and September 2022 to identify the species, host plant, 
distribution. Survey and specimen collecting were carried out from various agricultural 
crops in central, northeast and north of Thailand. Three species of Planococcus were 
identified by using molecular technique (cox1): 1. Planococcus lilacinus (Cockerell, 
1905), 2. Planococcus minor (Maskell, 1897), and 3. Planococcus citri (Risso, 1813).  
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บทคัดย่อ 
 

 การจําแนกชนิดของเพลี้ยแป้ง สกุล Planococcus  Ferris 1950 ดําเนินการระหว่างเดือน
ตุลาคม 2564 ถึงเดือนกันยายน 2565 เพ่ือทราบชนิด พืชอาศัย เขตการแพร่กระจายในพ้ืนท่ีภาคกลาง 
ภาคเหนือและภาคตะวันออกเฉียงเหนือของประเทศไทย เก็บรวบรวมตัวอย่างเพลี้ยแป้งจากแหล่งปลูก
พืชต่างๆ นําตัวอย่างท่ีรวบรวมได้จําแนกชนิดโดยใช้เทคนิคทางชีวโมเลกุล จากยีน cox1 สามารถ
จําแนกได้จํานวน 3 ชนิด ได้แก่ 1. Planococcus lilacinus (Cockerell, 1905) 2. Planococcus 
minor (Maskell, 1897) และ 3. Planococcus citri (Risso, 1813)  

 
คําสําคัญ:  เพลี้ยแป้ง ดีเอ็นเอ สกุล Planococcus 
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คํานํา 
 

 เพลี้ยแป้ง (mealybug) สกุล Planococcus Ferris, 1950 วงศ์ Pseudococcidae พบลง
ทําลายในพืชต่างๆ ได้หลากหลาย เช่น พืชผัก ไม้ดอก ไม้ผล และพืชไร่ ทั่วโลกพบรายงานแล้ง 48 
ชนิด สําหรับในภูมิภาคเอเชียตะวันออกเฉียงใต้มีรายงานแล้ว 15 ชนิด (García et al., 2016) สําหรับ
ในประเทศไทย พบเพลี้ยสกุลน้ี จํานวน 2 ชนิด คือ P. lilacinus (Cockerell) ซ่ึงพบลงทําลายใน เงาะ 
ทุเรียน น้อยหน่า และสละ เป็นต้น และ P. minor (Maskell) พบลงทําลายใน ทุเรียน กล้วยนํ้าว้า 
น้อยหน่า เงาะ ลางสาด งอนไก่ มันฝรั่ง และมะม่วงหิมพานต์  (บุปผาและชลิดา, 2543) นอกจากน้ี 
Williams (2004) ได้รายงานว่า ประเทศไทยพบเพลี้ยแป้งชนิด P. citri (Risso) ซ่ึงเพลี้ยแป้งในสกุลนี้
มีความคล้ายคลึงด้านสัณฐานวิทยาเป็นอย่างมาก โดยเฉพาะชนิด P. minor และ P. citri  เน่ืองจาก
พืชอาศัยที่พบเป็นพืชท่ีมีความสําคัญทางเศรษฐกิจ ความถูกต้องแม่นยําในการจําแนกชนิดจึงเป็นสิ่งที่
มีความสําคัญซ่ึงจะเป็นอย่างยิ่งหากเราสามารถนําเทคโนโลยีสมัยใหม่มาประยกต์ใช้การการจัดจําแนก
ชนิดมีความถูกต้องแม่นยํา และยอมรับในระดับสากล และยังสามารถพัฒนาต่อยอดสู่การวิจัยเพ่ือ
พัฒนาการตรวจสอบให้รวดเร็ว ทันต่อสถานการณ์ ซ่ึงจะเป็นประโยชน์ต่อการตรวจสอบศัตรูพืชในการ
นําเข้าสินค้าเกษตรของไทย และการวางแผนในการป้องกันกําจัดที่ถูกต้องเหมาะสมในอนาคตต่อไปได้ 

 
วิธีดําเนินการ 

 

อุปกรณ์  
 1. อุปกรณ์เก็บตัวอย่าง ได้แก่ ขวดดอง ปากคีบ พู่กัน กล่องพลาสติก ถุงพลาสติก ซอง
กระดาษใส่ตัวอย่างแมลง และถังรักษาความเย็น 
  3. อุปกรณ์ทีใ่ช้ในห้องปฏิบัติการชีวโมเลกุล ได้แก่ เตาไฟฟ้า ตู้แช่แข็ง -20 องศาเซลเซียส 
อ่างควบคุมอุณหภูมิ (Water bath shaker) เครื่องช่ังละเอียด 2 และ 4 ตําแหน่ง เคร่ือง Thermal cycler  
เครื่องป่ันเหว่ียงความเร็วสงูควบคมุอุณหภูมิ  เครื่อง Gel electrophoresis เครื่อง Gel Documentation 
UV-trans illuminator 
 4. กล้องจุลทรรศน์ชนิด stereo microscope, compound microscope กล้องถ่ายภาพ 
และเคร่ืองระบุพิกัดทางภูมิศาสตร์ (GPS)  
 5. สารเคมีและอุปกรณ์ในการศึกษาดีเอ็นเอเช่น ชุดสกัดสารดีเอ็นเอ 100 bp DNA Ladder 
Agarose  gel และ TE Buffer, MyTag HS Red DNA Polymerase primer ท่ีใช้ในการเพ่ิมปริมาณ
ดีเอ็นเอ และหลอดพลาสติกขนาด 2, 1.5 และ 0.5 ไมโครลิตร 
  
วิธีการ 
 1. เก็บรวบรวมตัวอย่างเพล้ียแป้งสกุล Planococcus  
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 เก็บรวบรวมตัวอย่างเพลี้ยแป้งสกุล Planococcus โดยสํารวจแหล่งปลูกพืชท่ีสําคัญในเขต
พ้ืนที่ภาคกลาง เช่น จังหวัดสระบุรี ชัยนาท อุทัยธานีและกรุงเทพมหานคร  ภาคเหนือ เช่น จังหวัด
เชียงใหม่ และลําปาง ภาคตะวันออกเฉียงเหนือ เช่น จังหวัดนครราชสีมา หนองหนองคาย และ
มหาสารคาม เม่ือพบตัวอย่างเพลี้ยแป้งตัดช้ินส่วนของพืชท่ีมีเพล้ียแป้งอาศัยอยู่ ใส่ในถุงกระดาษแล้วใส่
ในถุงพลาสติก บันทึกสถานที่ พิกัดทางภูมิศาสตร์ (GPS) วัน เดือน ปี ท่ีเก็บตัวอย่างชนิดและส่วนของ
พืชท่ีถูกทําลาย รวมท้ังช่ือผู้เก็บ สําหรับการเก็บตัวอย่างในแต่ละจุด จะเก็บให้ได้ตัวอย่างมากท่ีสุด เพ่ือ
นํามาตรวจดูลักษณะภายนอกด้วยกล้องจุลทรรศน์ชนิด stereo microscope ถ่ายภาพ บันทึก
รายละเอียด ทําการดองตัวอย่างในแอลกอฮอล์ 95% และเก็บรักษาในตู้เก็บรักษาอุณหภูมิ -20 องศา
เซลเซียส เพ่ือนําไปศึกษาลักษณะทางพันธุกรรม ส่วนไคติน (chitin) ท่ีเหลือเก็บรักษาในแอลกอฮอล์ 
70% และสามารถนํามาทําสไลด์ถาวรเพ่ือศึกษาลักษณะทางสัณฐานวิทยาและเก็บรักษาเป็นตัวอย่างใน
พิพิธภัณฑ์ (Voucher specimen) ต่อไปได้ 
 2. จําแนกชนิดเพล้ียแป้งใน สกุล Planococcus ด้วยวิธีทางชีวโมเลกุล  
 2.1 นํ า ตั วอ ย่ า ง เพลี้ ย แ ป้ ง ท่ี เ ก็ บ ร วบรวมจากพื้ น ท่ี ภ าคกลา ง  ภาค เห นือ  ภาค
ตะวันออกเฉียงเหนือที่ดองในแอลกอฮอล์ 95% ท่ีไว้ในตู้เก็บรักษาอุณหภูมิ -20 องศาเซลเซียส ทําการ
สกัดสารพันธุกรรม (DNA Extraction) ด้วยชุดสกัดสารพันธุกรรมสําเร็จรูป Isolate II Genomic DNA 
Kit MBL-BIO-52066 ซ่ึงเป็นชุดสกัดสารพันธุกรรมที่ใช้สําหรับเน้ือเยื่อของมนุษย์และสัตว์ โดยนํา
ตัวอย่างใสใ่นหลอด microcentrifuge ขนาด 1.5 ml ซ่ึงไคตินเพลี้ยแป้งที่เหลือนําไปสไลด์ถาวรเพ่ือใช้
ในการศึกษาสัณฐานวิทยาและเก็บไว้เป็นตัวอย่างในพิพิธภัณฑ์ (Voucher specimen) โดยนํา
ของเหลวท่ีได้มาสลายผนังเชลล์ (Lysis) ด้วยการเติม Lysis Buffer GL ปริมาณ 180 ไมโครลิตรและ
Protinase K Solution ปริมาณ 25 ไมโครลิตร ปิดหลอดให้สนิทพร้อมท้ังพันด้วย  พาราฟีน (Paraffin)  
เพ่ือป้องกันการปนเป้ือน จากนั้นบ่มท่ีอุณหภูมิ 40 องศาเซลเซียสเป็นเวลา 20 - 24 ช่ัวโมง เขย่าอย่าง
รวดเร็ว และเติม ATL Buffer ปริมาณ 180 ไมโครลิตร และบ่มท่ี อุณหภูมิ 70 องศาเซลเซียสเป็นเวลา 
10 นาที และเขย่าให้สมํ่าเสมอ หลังจากนั้นทําการจับสารพันธุกรรมด้วยการเขย่าอย่างรวดเร็ว และเติม 
แอลกอฮอล์บริสุทธ์ิ (ethanol 100%) ปริมาณ 210 ไมโครลิตร และเขย่าให้สมํ่าเสมอเขย่าอย่างเร็ว
ประมาณ 15 วินาทีเติมสารละลายบัฟเฟร์  AL ปริมาณ 200 ไมโครลิตร เขย่าอย่างรวดเร็ว และเติม 
แอลกอฮอล์บริสุทธ์ิ (ethanol 95%) ปริมาณ 200  ไมโครลิตร และเขย่าให้สมํ่าเสมอ ดูดสารละลาย
ท้ังหมดใส่ใน tube และตกตะกอน ด้วยเคร่ืองป่ันความเร็วสูง 11,000x g เป็นเวลา 1 นาที (ท้ิง
ของเหลวท่ีเหลือจากการตกตะกอน) หลังจากนั้นล้างตะกอน (Wash silica membrane) โดยการเติม 
Wash Buffer AW1 ปริมาณ 500  ไมโครลิตร และตกตะกอนด้วย เครื่องป่ันความเร็วสูง 11,000x g 
เป็นเวลา  1 นาที (ท้ิงของเหลวท่ีเหลือจากการตกตะกอน) จากน้ันเติม  Wash Buffer AW2 ปริมาณ 
500 ไมโครลิตร และตกตะกอนด้วยเคร่ืองป่ันความเร็วสูง 20,000x g เป็นเวลา 3 นาที จากน้ันท้ิง
ของเหลวที่เหลือแล้วทําการตกตะกอนสารพันธุกรรมให้แห้ง (Dry silica membrane) ด้วยเครื่องปั่น
ความเร็วสูง 20,000x g เป็นเวลา 1 นาที จากนั้นย้ายหลอดมาใส่ในหลอดทดลองขนาดเล็ก 1.5 
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ไมโครลิตร ละลายสารพันธุกรรม (Elute DNA)  โดยการเติม Elution Buffer AE ปริมาณ 200 
ไมโครลิตร จากน้ัน ทําการบ่มที่อุณหภูมิห้อง เป็นเวลา 1 นาที ตกตะกอนด้วยเครื่องป่ันความเร็วสูง 
11,000x g เป็นเวลา 1 นาที จากนั้นนํา DNA ท่ีได้เก็บในอุณหภูมิ -20 องศาเซลเซียส เพ่ือใช้ในขั้นตอน
ต่อไป 
    2.2 ทําการเพ่ิมปริมาณยีน mtCOI ด้วยวิธีการ Polymerase Chain Reaction (PCR) โดย
ใ ช้ ไ พ ร เ ม อ ร์  PcoF1- 5′CCTTCAACTAATCATAAAAATATYAG3′ แ ล ะ  LepR1- 5′ 
TAAACTTCTGGATGTCCAAAAAATCA3′  ในการเพ่ิมปริมาณ DNA (Park et al., 2010) สังเคราะห์
ยีน mtCOI ของเพลี้ยแป้งจากดีเอ็นเอที่ เตรียมได้ โดยใช้ส่วนผสมของ MyTaq HS Red DNA 
Polymerase (Bioline, Cat No. BIO-21114) ทําปฏิกิริยาในหลอดพีซีอาร์ขนาด 200 ไมโครลิตร
ประกอบไปด้วย Nuclease free water จํานวน 10.5  ไมโครลิตร 5x MyTaq Red Reaction Buffer
จํานวน 4 ไมโครลิตร 10 μM CP-F จํานวน 1  ไมโครลิตร 10 μM CP-R  จํานวน 1  ไมโครลิตร 
MyTaq HS DNA Polymerase จํานวน 0.5 ไมโครลิตร DNA template จํานวน 3 ไมโครลิตร รวม
ท้ังสิ้น 20  ไมโครลิตร ผสมส่วนผสมให้เข้ากันดี แล้วนําไปเข้าเคร่ืองควบคุมอุณหภูมิ (thermal cycler) 
ทําปฏิกิริยาในการสังเคราะห์โดย Predenaturation 94o C 5 นาที Threestep-cycling 35 cycles 
Denaturation 94o C 30 วินาที Annealing 50o C 30 วินาที Extension 72o C  45วินาที และ Final 
extension 72o C 10 นาที และนําผลิตภัณฑ์ท่ีได้ไปตรวจสอบขนาดของช้ินส่วนของสารพันธุกรรมที่
ต้องการ   โดยการให้ประจุของสารท่ีมีประจุแยกออกจากกัน ด้วยวิธีการทําอิเล็กโทรโฟรีซีส  
(Electrophoresis) โดยหยด PCR product ลงในอะกาโรสเจลที่มีความเข้มข้น 1 %  (1% agarose 
gel) และให้ PCR product เคลื่อนท่ีผ่านสารละลาย TBE (Tris-borate, EDTA) โดยใช้กระแสไฟฟ้า 
100 โวลล์, 400 mp (Voltage) เป็นเวลา 30 นาที  
 2.3 ส่ง PCR product เพ่ือตรวจหาลําดับนิวคลีโอไทด์ และนําข้อมูลลําดับนิวคลีโอไทด์ มาทํา
การวิเคราะห์ โดยทําการเปรียบเทียบลําดับเบสเพลี้ยแป้งในสกุล Planococcus ที่นํามาศึกษาทั้งหมด 
(Sequence assembly) เ พ่ือให้ได้ DNA barcoding ท่ี มีความถูกต้อง โดยโปรแกรมท่ีสามารถ
วิเคราะห์ข้อมูลและจัดทํารหัสดีเอ็นเอ (assemble) เช่น Bioedit Sequence Alignment Editor 
Version 7.2.5 (Hall, 1999) และบันทึกข้อมูลในรูปแบบ FASTA ไฟล์ ในการศึกษาจะถูกเก็บบันทึก 
และรายงานเพ่ือใช้เป็นข้อมูลอ้างอิงสําหรับการจัดทําบัญชีรายช่ือแมลงศัตรูพืช และดีเอ็นเอท่ีสกัดได้ 
จะจัดเก็บไว้ท่ีอุณหภูมิ –20 องศาเซลเซียส ณ พิพิธภัณฑ์แมลง กลุ่มงานอนุกรมวิธานแมลง สํานักวิจัย
พัฒนาการอารักขาพืช  
 

การบันทึกข้อมูล 
1) พืชอาศัย พิกัดภูมิศาสตร์ สถานที่ วัน/เดือน/ปี ท่ีเก็บตัวอย่าง 
2) ข้อมูลดีเอ็นเอบาร์โค้ด  ในรูปแบบของ FASTA ไฟล์ 
3) ช่ือวิทยาศาสตร์ของเพลี้ยแป้ง     
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เวลาสถานท่ี 
เวลา  เดือนตุลาคม 2564 ถึง เดือนกันยายน 2565 
สถานท่ี   1. แหล่งปลกูพืชจังหวัดต่างๆ  ในพ้ืนท่ีภาคกลาง ภาคเหนือและ  
ภาคตะวันออกเฉียงเหนือ 

                       2. ห้องปฏิบัติการกลุ่มงานอนุกรมวิธานแมลง สํานักวิจัยพัฒนาการอารักขาพืช 
    3. ห้องปฏิบัติการกลุ่มกีฏและสัตววิทยา สํานักวิจัยพัฒนาการอารักขาพืช 
 

ผลและวิจารณ์ผลการทดลอง 
 

1. เก็บรวบรวมตวัอย่างเพล้ียแป้งสกุล Planococcus 
โดยสํารวจแหล่งปลูกพืชที่สํ าคัญในเขตพ้ืนที่ภาคกลาง  เ ช่น  จังหวัดสระบุรี  และ

กรุงเทพมหานคร ภาคเหนือ เช่น จังหวัดพิษณุโลกและเชียงใหม่ ภาคตะวันออกเฉียงเหนือ เช่น 
จังหวัดนครราชสีมา  มหาสารคาม และขอนแก่น  และเก็บรวบรวมตัวอย่างได้ท้ังสิ้น 30 ตัวอย่าง  

 
 2. จําแนกชนดิเพล้ียแป้งใน สกุล Planococcus ด้วยวิธีทางชีวโมเลกุล  

สามารถจําแนกชนิดด้วยเทคนิคทางชีวโมเลกุล โดยการสกัดดีเอ็นเอ และเพ่ิมปริมาณดีเอ็นเอ
ด้วยเทคนิค PCR โดยใช้ไพรเมอร์ PcoF1/ LepR1 จากยีน cox1 สามารถเพ่ิมปริมาณดีเอ็นเอและ
ตรวจสอบขนาดดีเอ็นเอได้ขนาด 650 - 700 คู่เบส เม่ือนําผลิตภัณฑ์พีซีอาร์ไปตรวจวิเคราะห์ลําดับนิ
วคลีโอไทด์ เปรียบเทียบพบเปอร์เซ็นต์ความเหมือนท่ี 99 - 100 % ในฐานข้อมูล GenBank  สามารถ
จําแนกเพลี้ยแป้งสกุล Planococcus จํานวน 3 ชนิด (Table 1) ได้แก่ 1. Planococcus lilacinus 
(Cockerell, 1905), 2. Planococcus minor (Maskell, 1897), และ 3. Planococcus citri (Risso, 
1813). 

สรุปผลการทดลองและคําแนะนํา 
 

 จากการเก็บรวบรวมตัวอย่างจากแหล่งปลูกพืชท่ีสําคัญในเขตพ้ืนท่ีภาคกลาง ภาคเหนือ และ
ภาคตะวันออกเฉียงเหนือ จํานวน 30 ตัวอย่าง นํามาจําแนกชนิดด้วยวิธีการทางชีวโมเลกุล โดยใช้ไพร
เมอร์ PcoF1/ LepR1 จากยีน cox1 สามารถจําแนกชนิดเพลี้ยแป้งสกุล Planococcus ได้จํานวน 3 
ช นิด  ไ ด้แก่  1 .  Planococcus lilacinus 2. Planococcus minor และ  3 .  Planococcus citri 
อย่างไรก็ตามเม่ือมีข้อมูลเพ่ิมเติมในส่วนของภูมิภาคอ่ืนๆ เพ่ิมมากขึ้นจะทําให้ข้อมูลมีความสมบรูณ์
และพัฒนาต่อไปได้ในอนาคต  
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การนําผลงานวิจัยไปใช้ประโยชน ์
 

 ผลจากการศึกษาในครั้งนี้ นําไปรวบรวมเพื่อจัดทําฐานข้อมูลแมลงศัตรูพืช ซ่ึงยังมีข้อมูลอยู่
น้อยและไม่เป็นปัจจุบันเพ่ือให้ ซ่ึงสามารถนําไปใช้ในการวิเคราะห์ความเส่ียงศัตรูและข้อมูลเพ่ือ
ดําเนินการด้านมาตรการสุขอนามัยในการส่งออกและนําเข้าผลผลิตทางการเกษตรยังประเทศคู่ค้า
ต่างๆ รวมถึงการหาแนวทางป้องกันกําจัดที่ถูกต้องเหมาะสมแก่เกษตรกรในอนาคตต่อไป 
 

คําขอบคุณ 
ขอขอบคุณ ข้าราชการ และลกูจ้างกลุ่มงานอนุกรมวิธานแมลงทุกท่านที่ได้ให้ความช่วยเหลือใน

การเก็บและเตรียมตัวอย่างท้ังในภาคสนามและห้องปฏิบติัการ  
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Figure 1 Field survey of mealybug in central, northeast and north of Thailand  
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A)       B) 
 
 
 
 
 
 
 
 

C)     D)  
 
Figure 2 Field view of A) Planococcus lilacinus (Cockerell) B) Planococcus citri (Risso)   
and C-D) Planococcus minor (Maskell)   
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Table 1 Nucleotide sequence analysis of the 690 bp DNA fragments from Planoccus 
samples amplified by cox1 gene (PcoF1/ LepR1)  
 
No. Scientific name Nucleotide sequence 
1. Planocccus minor atcattaaatgaatatattcaactaatcataaaaatattagattaatatacttatt

atttggattttgatctggattaataggtttatcaataagatttattattcgaattgaa
ctaataaatttaaataataattttaataataatataatttattatataataattact
attcatgcttttattataattttttttataactatacctatcattattggaagattaa
gaaattgactcttaccattaatattaatatcatcagatttaatttttcctcgattaa
ataattttagattttgattattaattccatcacttattttaataataataaatataat
attatctaataatattaataccggttgaacactttatccccctttaattaatcaaa
attttattacattaaattttattattttttctttacatttaaatgggatttcttctattt
ttagatcaattaattttatttcatcaatttttattattaataataataactttttttta
aataatattactttatatatttgatccattattattacaactattttattaattattt
ctattccaattttatcaagagcaattactataattattttagataataatcttaata
taaatt tttttaatccattaggaaatggtaatccaattttatatcaacatttatt 

2. Planoccus citri atcattaaatgaatatattcaactaatcataaaaatattagattaatatacctttt
atttggattttgatctggattaataggtttatcaataagatttattattcgaattgaa
ctaataaatttaaataataattttaataacaatataatttattatataataattac
tattcatgcttttattataattttctttataactatacctatcattattggaagatta
agaaattgacttttaccattaatattaatatcatcagatttaatttttccccgatta
aataattttagattttgattattaattccatcacttattttaataataataaatata
atattatctaataatattaatacaggttgaacactttaccctcctttaattaatca
aaattttattacattaaattttattattttttctttacatttaaatggaatttcttcta
tttttagatcaattaattttatttcatcaatttttattatcaataataataatttttttt
taaataatattactttatatatttgatctattattattacaactattttattaattatt
tctattccaattttatcaagagcaattactataattattttagataataatcttaat
ataaatttttttaatccattaggaaatggtaatccaattttatatcaacatttatta 

3. Planoccus lilacinus attattaaatgattatattcaactaatcataaaaatatcagtttaatatatttactt
tttggattttgatccggtttaataggattatcaatgagatttattattcgaattgaat
taataaatttaaataataactttaataataatataatttattatataataattact
attcatgcttttattataattttttttataactataccaattattattggaagaataa
gaaattgattattaccattaatattaatatcttcagatttaatttttcctcgattaa
ataattttagattttgattattaattccttcattaattttaataatattaaatataat
tttaataaataatattaatacgggttgaactttataccctccattaattaatcaaa
attttattacattaaattttattattttttcattacatttaaatggaatttcttcaatt
tttagatcaatcaattttatttcatcaatttttattattaataataataattttttttt
aaataatatttctttatatatttgatcaattattattactacaattttattaattattt
ctattcctattttatcaagagcaattactataatcattttagataataatttaaata
taaatttttttaatcctttaggaaatggtaatcctattctctatcaacatttaaat 

 


