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Abstract

The citrus psyllid is an important pest of citrus. Adults and Nymphs feed on young stems
and on leaves of all developmental stages. feed on young leaves and stems, continuously
secreting copious amounts of honeydew and a thread-like white waxy substance so black sooty
mold develops on the honeydew. Their feeding damages citrus by burning back new shoots or
causing leaves to twist or notch as they mature. Worst damage is done when the insect is vector
of the bacterium Candidatus Liberibacter asiaticus that cause the fatal citrus disease called citrus
greening or huanglongbing (HLB). In Thailand, nonetheless, the morphology, identification and
DNA barcode study of psyllid has not yet been profoundly carried out, Including nonetheless the
research study can insist the psyllid be able to transmit the disease ( huanglongbing bacterium).
The goals of this research are to explore the species of psyllid as well as its DNA barcode, species
of disease and transmission between psyllid and disease. This study was implemented from
October 2018 to September 2020; the survey and collecting were executed on citrus crops in
Chiang Mai, Chiang Rai, Phichit, Kamphaeng Phet, Chai Nat, Nakhon Pathom, Pathum Thani,
Nakhon Si Thammarat, Krabi and Trang Province of Thailand 245 psyllid samples. Identified based
on morphology 150 samples and amplification of partial mitochondrial cytochrome oxidase |
(mtCOI) gene and nucleotide sequenced 50 samples revealed nucleotide sequenced 44 samples
and 1 species Digphorina citri ( Kuwayama) . And Identified the disease ( huanglongbing
bacterium) by Polymerase Chain Reaction ( PCR) method 45 samples revealed the

bacterium Candidatus Liberibacter asiaticus 25 samples. This disease is caused Citrus greening



disease, also known as huanglongbing (HLB). The studies of durations of infection the disease
(huanglongbing bacterium) that D. citri adults and nymphs first to fifth star were not infected by

bacterium Ca. L. Asiaticus at times of 3, 6, 24, 48, 72, 96 and 120 hours.
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A1UIBN5704 Jagoueix et. al. (1994) sreglnsines Ol uag Ol2c Fanudnwziudy Tudiu 16S
ribosomal RNA (165 rRNA) tfudusudulunsiinusunadudvineg 99nufisen PCR asuaniwauf
Wule vuAUTEIIa 1160 LWE FI9INNTIATIVAOU WUTN WULeLUATISE Ca. L. Asiaticus @1uinlsn
nuilsluiivnsznadu d1uu 25 frege ndainlesse Wedlvad Munanys A3ns Fowm uasugy
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wazuAsATETINTIY dlludminnsed waenss asnrlinuiowuaiile Ca. L. Asiaticus @i lsan3uily
(M197299 2) FegoaAanInUNITANYITEY Manjunath et. al. (2008) Wu31 91NN1SASIERUTTALTBLIA
nsullsmiemaila Polymerase Chain Reaction (PCR) luiwaelawddu D. citri annsegnanaslnudduy
D. citri Miedfuteuazfiisoudiuau 1,200 Ared1s id1srauaziiuirednslusgnasing Uszine
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NANSANWITEELIAINISSUBLsANS LY Wneihdufuiswassigawisn 1 09 5 voaundslnwdady
Mhnsingiieaulasalsauvdesigaiuiifseainaulsuiniivelsaniuidudinseunigniiig
Tognuaduianan 3, 6, 24, 48, 72, 96 waz120 971U ntuidduTonasssaunaslnwsduluwe

azranananaflduensanLdelsansuilemeinaila Polymerase Chain Reaction (PCR) Wu31 #17
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Polymerase Chain Reaction (PCR) Tuiasjifin1s wudn astanuwelsaniudainieuwuailise Ca. L.

v £
< (3 [ a o A Yy

asiaticus %e8n11 5 1Wasdud nasananfulagsdududulse 7 YU LarnsianuLyelsa 20 89 30
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Wesigus ndsangaiuindesiududulsn 30 Ju wazaInNn1351ea1ues Capoor et al. (1974) wuin
v & o awo a & A a a a ¢ X N1 vo & |
adudendddadfnelsansuianininisgeiuiidesduiivniiwelsaaruisalasuidelsalaluyas
SE8¥IaN 30 WIT D9 5 F21a9 FILANF199INASYINNITNAaBINASI9 binuelsAnSusluYIaIan 3, 6,
24, 48, 72, 96 war120 97114 Ha991IntuNISIINITNAaBINISS UL ansIakinuLdalsansuieannmasln
waduluaiaian 3, 6, 24, 48, 72, 96 war120 Tlud F9kia1unsavinnIsnnasInIsanenenalsanale a9
TusuAno19deIlnIsANwIALLALIgR1L AN 1S erIa lUASS UL Bl AR NAY L AL AN NTY
dusunisanenenlsatulsansufisanunsaaenendalsalaanmaslnnddy D. Citri lnafioau
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9391381 5 04 7 92109 weklanunsaonevnendalsalatugiaian 1 89 3 lud (Xu et al. 1988)
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13. AANUIN

A15190 1 arnuihedlelnavestudiouefvuin 650 bp vesBud mtCOl veundslnuddu D. citri

>1¥89518 Chiang Rai 350/ uzu1?

TTCTGATTTTTTGGAATCCTGAAGTGTACATTCTTATTCTTCCGGGGTTTGGGTTAATCTCACATATTACTACACAAGAAAGAGGTAAAACTTCAGCATTCGGT
ACATTAGGAATAATTTATGCTATATTAGCTATTGGAATTTTAGGATTTATTGTATGAGCTCACCACATATTTACTGTAGGAATAGATGTAGACTCACGAGCTTA
TTTTACTTCAGCAACCATAATTATTGCAGTACCGACAGGAATTAAAATTTTTAGTTGACTAGCTACAATTTACGGAATAAAAATAAAATTTTCTCCAAGTATTT
CATGATCATTAGGATTTATCTTCCTTTTTACAGTAGGAGGACTTACAGGAGTAATTTTAGCAAATTCATCAATTGACATTATTCTTCATGACACTTATTATGTA
GTTGCCCACTTTCACTATGTGCTATCAATAGGGGCTGTATTTGCCATTATTGCTAGATTTATTAATTGATACCCTTTATTAACAGGAAATACAATAAATAAAAC
TTTACTTAAAGCTCAATTTTTAAGAACCTTCGTCGGAGTAAACACTACCTTTTTCCCCCAACACTTCTTAGGACTTATAGGAATGCCACGACGATACTCGAACT
ATCCAGATCTTCTCATTTTCTGAAATATTATTTCTTCCTTAGGGTCTATAATTTCACTATTTTCAGTATTACTACTTATAATCATTATCTGAGAAGCAATAACTT
CTAATCGAATTGTTTTATTCAATAGAAATTATATAATAATAGAATGAATGCAAAACTCTCCCCCCCAATGAAAA

>1¥89918 Chiang Rai _351/ ugum

TCTGATTTTTTGGAATCCTGAAGTGTACATTCTTATTCTTCCGGGGTTTGGGTTAATCTCACATATTACTACACAAGAAAGAGGTAAAACTTCAGCATTCGGTA
CATTAGGAATAATTTATGCTATATTAGCTATTGGAATTTTAGGATTTATTGTATGAGCTCACCACATATITACTGTAGGAATAGATGTAGACTCACGAGCTTAT
TTTACTTCAGCAACCATAATTATTGCAGTACCGACAGGAATTAAAATTTTTAGTTGACTAGCTACAATT TACGGAATAAAAATAAAATTTTCTCCAAGTATTTC
ATGATCATTAGGATTTATCTTCCTTTTTACAGTAGGAGGACTTACAGGAGTAATTTTAGCAAATTCATCAATTGACATTATTCTTCATGACACTTATTATGTAG
TTGCCCACTTTCACTATGTGCTATCAATAGGGGCTGTATTTGCCATTATTGCTAGATTTATTAATTGATACCCTTTATTAACAGGAAATACAATAAATAAAACT
TTACTTAAAGCTCAATTTTTAAGAACCTTCGTCGGAGTAAACACTACCTTTTTCCCCCAACACTTCTTAGGACTTATAGGAATGCCACGACGATACTCGAACTA
TCCAGATCTTCTCATTTTCTGAAATATTATTTCTTCCTTAGGGTCTATAATTTCACTATTTTCAGTATTACTACTTATAATCATTATCTGAGAAGCAATAACTTC
TAATCGAATTGTTTTATTCAATAGAAATTATATAATAATAGAATGAATGCAAAACTCTCCCCCCAATTGAA

>1¥89918 Chiang Rai _359/ ugum

AATNTTCTGATTTTTGGAATCCTGAAGTGTACATTCTTATTCT TCCGGGGTTTGGGT TAATCTCACATATTACTACACAAGAAAGAGGTAAAACTTCAGCATTC
GGTACATTAGGAATAATTTATGCTATATTAGCTATTGGAATT TTAGGATTTATTGTATGAGCTCACCACATATTTACTGTAGGAATAGATGTAGACTCACGAGC
TTATTTTACTTCAGCAACCATAATTATTGCAGTACCGACAGGAATTAAAATTTTTAGTTGACTAGCTACAATTTACGGAATAAAAATAAAATTTTCTCCAAGTA
TTTCATGATCATTAGGATTTATCTTCCTTTTTACAGTAGGAGGACTTACAGGAGTAATTTTAGCAAATTCATCAATTGACATTATTCTTCATGACACTTATTAT
GTAGTTGCCCACTTTCACTATGTGCTATCAATAGGGGCTGTATTTGCCATTATTGCTAGATTTATTAATTGATACCCTTTATTAACAGGAAATACAATAAATAA
AACTTTACTTAAAGCTCAATTTTTAAGAACCTTCGTCGGAGTAAACACTACCTTTTTCCCCCAACACTTCTTAGGACTTATAGGAATGCCACGACGATACTCGA
ACTATCCAGATCTTCTCATTTTCTGAAATATTATTTCTTCCTTAGGGTCTATAATTTCACTATTTTCAGTATTACTACTTATAATCATTATCTGAGAAGCAATAA
CTTCTAATCGAATTGTTTTATTCAATAGAAATTATATAATAATAGAATGAATGCAAAACTCTCCCCCCAATTGAAAGN

>1¥89918 Chiang Rai _377/ ugum

TTTCTGATTTTTTGGAATCCTGAAGTGTACATTCTTATTCTTCCGGGGTTTGGGTTAATCTCACATATTACTACACAAGAAAGAGGTAAAACTTCAGCATTCGG
TACATTAGGAATAATTTATGCTATATTAGCTATTGGAATTTTAGGATTTATTGTATGAGCTCACCACATATTTACTGTAGGAATAGATGTAGACTCACGAGCTT
ATTTTACTTCAGCAACCATAATTATTGCAGTACCGACAGGAATTAAAATTTTTAGTTGACTAGCTACAATTTACGGAATAAAAATAAAATTTTCTCCAAGTATT

TCATGATCATTAGGATTTATCTTCCTTTTTACAGTAGGAGGACTTACAGGAGTAATTTTAGCAAATTCATCAATTGACATTATTCTTCATGACACTTATTATGT

AGTTGCCCACTTTCACTATGTGCTATCAATAGGGGCTGTATTTGCCATTATTGCTAGATTTATTAATTGATACCCTTTATTAACAGGAAATACAATAAATAAAA
CTTTACTTAAAGCTCAATTTTTAAGAACCTTCGTCGGAGTAAACACTACCTTTTTCCCCCAACACTTCTTAGGACTTATAGGAATGCCACGACGATACTCGAAC
TATCCAGATCTTCTCATTTTCTGAAATATTATTTCTTCCTTAGGGTCTATAATTTCACTATTTTCAGTATTACTACTTATAATCATTATCTGAGAAGCAATAACT
TCTAATCGAATTGTTTTATTCAATAGAAATTATATAATAATAGAATGAATGCAAAACTCTCCCCCCAATTGAAA

>1¥89918 Chiang Rai 378/ uzu1?

AATTCTGATTTTTTGGACTCCTGAAGTGTACATTCTTATTCTTCCGGGGTTTGGGTTAATCTCACATATTACTACACAAGAAAGAGGTAAAACTTCAGCATTCG
GTACATTAGGAATAATTTATGCTATATTAGCTATTGGAATTTTAGGATTTATTGTATGAGCTCACCACATATTTACTGTAGGAATAGATGTAGACTCACGAGCT
TATTTTACTTCAGCAACCATAATTATTGCAGTACCGACAGGAATTAAAATTTTTAGTTGACTAGCTACAATTTACGGAATAAAAATAAAATTTTCTCCAAGTAT




TTCATGATCATTAGGATTTATCTTCCTTTTTACAGTAGGAGGACTTACAGGAGTAATTTTAGCAAATTCATCAATTGACATTATTCTTCATGACACTTATTATG
TAGTTGCCCACTTTCACTATGTGCTATCAATAGGGGCTGTATTTGCCATTATTGCTAGATTTATTAATTGATACCCTTTATTAACAGGAAATACAATAAATAAA
ACTTTACTTAAAGCTCAATTTTTAAGAACCTTCGTCGGAGTAAACACTACCTTTTTCCCCCAACACTTCTTAGGACTTATAGGAATGCCACGACGATACTCGAA
CTATCCAGATCTTCTCATTTTCTGAAATATTATTTCTTCCTTAGGGTCTATAATTTCACTATTTTCAGTATTACTACTTATAATCATTATCTGAGAAGCAATAAC
TTCTAATCGAATTGTTTTATTCAATAGAAATTATATAATAATAGAATGAATGCAAAACTCTCCCCCCCCAATTGAA

A15199 1 (519)

>1¥89918 Chiang Rai _427/ ugum

CTGATTTNTGGACTCCTGAGTGTACATTCTTATTCTTCCGGGGTTTGGGTTAATCTCACATATTACTACACAAGAAAGAGGTAAAACTTCAGCATTCGGTACA
TTAGGAATAATTTATGCTATATTAGCTATTGGAATTTTAGGATTTATTGTATGAGCTCACCACATATTTACTGTAGGAATAGATGTAGACTCACGAGCTTATTT
TACTTCAGCAACCATAATTATTGCAGTACCGACAGGAATTAAAATTTTTAGTTGACTAGCTACAATTTACGGAATAAAAATAAAATTTTCTCCAAGTATTTCAT
GATCATTAGGATTTATCTTCCTTTTTACAGTAGGAGGACTTACAGGAGTAATTTTAGCAAATTCATCAATTGACATTATTCTTCATGACACTTATTATGTAGTT
GCCCACTTTCACTATGTGCTATCAATAGGGGCTGTATTTGCCATTATTGCTAGATTTATTAATTGATACCCTTTATTAACAGGAAATACAATAAATAAAACTTT
ACTTAAAGCTCAATTTTTAAGAACCTTCGTCGGAGTAAACACTACCTTTTTCCCCCAACACTTCTTAGGACTTATAGGAATGCCACGACGATACTCGAACTATC
CAGATCTTCTCATTTTCTGAAATATTATTTCTTCCTTAGGGTCTATAATTTCACTATTTTCAGTATTACTACTTATAATCATTATCTGAGAAGCAATAACTTCTA
ATCGAATTGTTTTATTCAATAGAAATTATATAATAATAGAATGAATGCAAAACTCTCCCCCAATTGA

>1¥89918 Chiang Rai _429/ ugun

TCTGATTTTGGAATCCTGAGTGTACATTCTTATTCTTCCGGGGTTTGGGTTAATCTCACATATTACTACACAAGAAAGAGGTAAAACTTCAGCATTCGGTACAT
TAGGAATAATTTATGCTATATTAGCTATTGGAATTTTAGGATTTATTGTATGAGCTCACCACATATTTACTGTAGGAATAGATGTAGACTCACGAGCTTATTTT
ACTTCAGCAACCATAATTATTGCAGTACCGACAGGAATTAAAATTTTTAGTTGACTAGCTACAATTTACGGAATAAAAATAAAATTTTCTCCAAGTATTTCATG
ATCATTAGGATTTATCTTCCTTTTTACAGTAGGAGGACTTACAGGAGTAATTTTAGCAAATTCATCAATTGACATTATTCTTCATGACACTTATTATGTAGTTG
CCCACTTTCACTATGTGCTATCAATAGGGGCTGTATTTGCCATTATTGCTAGATTTATTAATTGATACCCTTTATTAACAGGAAATACAATAAATAAAACTTTA
CTTAAAGCTCAATTTTTAAGAACCTTCGTCGGAGTAAACACTACCTTTTTCCCCCAACACTTCTTAGGACTTATAGGAATGCCACGACGATACTCGAACTATC
CAGATCTTCTCATTTTCTGAAATATTATTTCTTCCTTAGGGTCTATAATTTCACTATTTTCAGTATTACTACTTATAATCATTATCTGAGAAGCAATAACTTCTA
ATCGAATTGTTTTATTCAATAGAAATTATATAATAATAGAATGAATGCAAAACTCTCCCCCCAATTGAA

>1¥89918 Chiang Rai _430/ ugun

TGATTTNTGGAATCCTGAAGTGTACATTCTTATTCTTCCGGGGTTTGGGTTAATCTCACATATTACTACACAAGAAAGAGGTAAAACTTCAGCATTCGGTACA
TTAGGAATAATTTATGCTATATTAGCTATTGGAATTTTAGGATTTATTGTATGAGCTCACCACATATTTACTGTAGGAATAGATGTAGACTCACGAGCTTATTT
TACTTCAGCAACCATAATTATTGCAGTACCGACAGGAATTAAAATTTTTAGTTGACTAGCTACAATTTACGGAATAAAAATAAAATTTTCTCCAAGTATTTCAT
GATCATTAGGATTTATCTTCCTTTTTACAGTAGGAGGACTTACAGGAGTAATTTTAGCAAATTCATCAATTGACATTATTCTTCATGACACTTATTATGTAGTT
GCCCACTTTCACTATGTGCTATCAATAGGGGCTGTATTTGCCATTATTGCTAGATTTATTAATTGATACCCTTTATTAACAGGAAATACAATAAATAAAACTTT
ACTTAAAGCTCAATTTTTAAGAACCTTCGTCGGAGTAAACACTACCTTTTTCCCCCAACACTTCTTAGGACT TACAGGAATGCCACGACGATACTCGAACTAT
CCAGATCTTCTCATTTTCTGAAATATTATTTCTTCCTTAGGGTCTATAATTTCACTATTTTCAGTATTACTACTTATAATTATTATCTGAGAAGCAATAACTTCT
AATCGAATTGTTTTATTCAATAGAAATTATATAATAATAGAATGAATGCAAAACTCTCCCCCCAATNGAAA

>iligslval Chiang Mai 354/ uzum

TCTGATTTTTTGGAATCCTGAAGTGTACATTCTTATTCTTCCGGGGTTTGGGTTAATCTCACATATTACTACACAAGAAAGAGGTAAAACTTCAGCATTCGGTA
CATTAGGAATAATTTATGCTATATTAGCTATTGGAATTTTAGGATTTATTGTATGAGCTCACCACATATTTACTGTAGGAATAGATGTAGACTCACGAGCTTAT
TTTACTTCAGCAACCATAATTATTGCAGTACCGACAGGAATTAAAATTTTTAGTTGACTAGCTACAATTTACGGAATAAAAATAAAATTTTCTCCAAGTATTTC
ATGATCATTAGGATTTATCTTCCTTTTTACAGTAGGAGGACTTACAGGAGTAATTTTAGCAAATTCATCAATTGACATTATTCTTCATGACACTTATTATGTAG
TTGCCCACTTTCACTATGTGCTATCAATAGGGGCTGTATTTGCCATTATTGCTAGATTTATTAATTGATACCCTTTATTAACAGGAAATACAATAAATAAAACT
TTACTTAAAGCTCAATTTTTAAGAACCTTCGTCGGAGTAAACACTACCTTTTTCCCCCAACACTTCTTAGGACTTATAGGAATGCCACGACGATACTCGAACTA




TCCAGATCTTCTCA CTGAAATATTATTTCTTCCTTAGGGTCTATAATTTCACTA CAGTATTACTACTTATAATCATTATCTGAGAAGCAATAACTTC
TAATCGAATTG ATTCAATAGAAATTATATAATAATAGAATGAATGCAAAACTCTCCCCCCAATTGAAA

>i@gslval Chiang Mai _424/ uzum

TTCTGATTTTTGGACATCCTGAAGTGTACATTCTTATTCTTCCGGGGTTTGGGTTAATCTCACATATTACTACACAAGAAAGAGGTAAAACTTCAGCATTCGGT
ACATTAGGAATAATTTATGCTATATTAGCTATTGGAATTTTAGGATTTATTGTATGAGCTCACCACATATTTACTGTAGGAATAGATGTAGACTCACGAGCTTA
TTTTACTTCAGCAACCATAATTATTGCAGTACCGACAGGAATTAAAATTTTTAGT TGAATAGCTACAATTTACGGAATAAAAATAAAATTTTCTCCAAGTATTT
CATGATCATTAGGATTTATCTTCCTTTTTACAGTAGGAGGACTTACAGGAGTAATTTTAGCAAATTCATCAATTGACATTATTCTTCATGACACTTATTATGTA
GTTGCCCACTTTCACTATGTGCTATCAATAGGGGCTGTATTTGCCATTATTGCTAGATTTATTAATTGATACCCTTTATTAACAGGAAATACAATAAATAAAAC
TTTACTTAAAGCTCAATTTTTAAGAACCTTCGTCGGAGTAAACACTACCTTTTTCCCCCAACACTTCTTAGGACTTATAGGAATGCCACGACGATACTCGAACT
ATCCAGATCTTCTCATTTTCTGAAATATTATTTCTTCCTTAGGGTCTATAATTTCACTATTTTCAGTATTACTACTTATAATCATTATCTGAGAAGCAATAACTT
CTAATCGAATTGTTTTATTCAATAGAAATTATATAATAATAGAATGAATGCAAAACTCTCCCCCCCAATTGAA




A15199 1 (5i8)

>w@igslval Chiang Mai 425/ uzum

TAANTTCTGATTTTTGGACATCCTGAAGTGTACATTCTTATTCTTCCGGGGTTTGGGTTAATCTCACATATTACTACACAAGAAAGAGGTAAAACTTCAGCATT
CGGTACATTAGGAATAATTTATGCTATATTAGCTATTGGAATTTTAGGATTTATTGTATGAGCTCACCACATATTTACTGTAGGAATAGATGTAGACTCACGAG
CTTATTTTACTTCAGCAACCATAATTATTGCAGTACCGACAGGAATTAAAATTTTTAGTTGACTAGCTACAATTTACGGAATAAAAATAAAATTTTCTCCAAGT
ATTTCATGATCATTAGGATTTATCTTCCTTTTTACAGTAGGAGGACTTACAGGAGTAATTTTAGCAAATTCATCAATTGACATTATTCTTCATGACACTTATTA
TGTAGTTGCCCACTTTCACTATGTGCTATCAATAGGGGCTGTATTTGCCATTATTGCTAGATTTATTAATTGATACCCTTTATTAACAGGAAATACAATAAATA
AAACTTTACTTAAAGCTCAATTTTTAAGAACCTTCGTCGGAGTAAACACTACCTTTTTCCCCCAACACTTCTTAGGACTTATAGGAATGCCACGACGATACTCG
AACTATCCAGATCTTCTCATTTTCTGAAATATTATTTCTTCCTTAGGGTCTATAATTTCACTATTTTCAGTATTACTACTTATAATCATTATCTGAGAAGCAATA
ACTTCTAATCGAATTGTTTTATTCAATAGAAATTATATAATAATAGAATGAATGCAAAACTCTCCCCCCAATTGAAGN

>i@gslval Chiang Mai _426/ uzum

TTTCTGATTTTTTGGACATCCTGAAGTGTACATTCTTATTCTTCCGGGGTTTGGGTTAATCTCACATATTACTACACAAGAAAGAGGTAAAACTTCAGCATTCG
GTACATTAGGAATAATTTATGCTATATTAGCTATTGGAATTTTAGGATTTATTGTATGAGCTCACCACATATTTACTGTAGGAATAGATGTAGACTCACGAGCT
TATTTTACTTCAGCAACCATAATTATTGCAGTACCGACAGGAATTAAAATTTTTAGTTGACTAGCTACAATTTACGGAATAAAAATAAAATTTTCTCCAAGTAT
TTCATGATCATTAGGATTTATCTTCCTTTTTACAGTAGGAGGACTTACAGGAGTAATTTTAGCAAATTCATCAATTGACATTATTCTTCATGACACTTATTATG
TAGTTGCCCACTTTCACTATGTGCTATCAATAGGGGCTGTATTTGCCATTATTGCTAGATTTATTAATTGATACCCTTTATTAACAGGAAATACAATAAATAAA
ACTTTACTTAAAGCTCAATTTTTAAGAACCTTCGTCGGAGTAAACACTACCTTTTTCCCCCAACACTTCTTAGGACTTATAGGAATGCCACGACGATACTCGAA
CTATCCAGATCTTCTCATTTTCTGAAATATTATTTCTTCCTTAGGGTCTATAATTTCACTATTTTCAGTATTACTACTTATAATCATTATCTGAGAAGCAATAAC
TTCTAATCGAATTGTTTTATTCAATAGAAATTATATAATAATAGAATGAATGCAAAACTCTCCCCCCAATTGAA

>i@gslval Chiang Mai _428/ uzum

TGATTTTGGAATCCTGAGTGTACATTCTTATTCTTCCGGGGTTTGGGTTAATCTCACATATTACTACACAAGAAAGAGGTAAAACTTCAGCATTCGGTACATTA
GGAATAATTTATGCTATATTAGCTATTGGAATTTTAGGATTTATTGTATGAGCTCACCACATATTTACTGTAGGAATAGATGTAGACTCACGAGCTTATTTTAC
TTCAGCAACCATAATTATTGCAGTACCGACAGGAATTAAAATTTTTAGTTGACTAGCTACAATTTACGGAATAAAAATAAAATTTTCTCCAAGTATTTCATGAT
CATTAGGATTTATCTTCCTTTTTACAGTAGGAGGACTTACAGGAGTAATTTTAGCAAATTCATCAATTGACATTATTCTTCAT
GACACTTATTATGTAGTTGCCCACTTTCACTATGTGCTATCAATAGGGGCTGTATTTGCCATTATTGCTAGATTTATTAATTGATACCCTTTATTAACAGGAAA
TACAATAAATAAAACTTTACTTAAAGCTCAATTTTTAAGAACCTTCGTCGGAGTAAACACTACCTTTTTCCCCCAACACTTCTTAGGACTTATAGGAATGCCAC
GACGATACTCGAACTATCCAGATCTTCTCATTTTCTGAAATATTATTTCTTCCTTAGGGTCTATAATTTCACTATTTTCAGTATTACTACTTATAATCATTATCT
GAGAAGCAATAACTTCTAATCGAATTGTTTTATTCAATAGAAATTATATAATAATAGAATGAATGCAAAACTCTCCCCCCATTGAA

>AuNaNYs Kamphaeng Phet 328/ du

TTCTGATTTTTTGGAATCCTGAAGTGTACATTCTTATTTCTTCCGGGGTTTGGGTTAATCTCACATATTACTACACAAGAAAGAGGTAAAACTTCAGCATTCGG
TACATTAGGAATAATTTATGCTATATTAGCTATTGGAATTTTAGGATTTATTGTATGAGCTCACCACATATTTACTGTAGGAATAGATGTAGACTCACGAGCTT
ATTTTACTTCAGCAACCATAATTATTGCAGTACCGACAGGAATTAAAATTTTTAGTTGACTAGCTACAATTTACGGAATAAAAATAAAATTTTCTCCAAGTATT
TCATGATCATTAGGATTTATCTTCCTTTTTACAGTAGGAGGACTTACAGGAGTAATTTTAGCAAATTCATCAATTGACATTATTCTTCATGACACTTATTATGT
AGTTGCCCACTTTCACTATGTGCTATCAATAGGGGCTGTATTTGCCATTATTGCTAGATTTATTAATTGATACCCTTTATTAACAGGAAATACAATAAATAAAA
CTTTACTTAAAGCTCAATTTTTAAGAACCTTCGTCGGAGTAAACACTACCTTTTTCCCCCAACACTTCTTAGGACTTATAGGAATGCCACGACGATACTCGAAC
TATCCAGATCTTCTCATTTTCTGAAATATTATTTCTTCCTTAGGGTCTATAATTTCACTATTTTCAGTATTACTACTTATAATCATTATCTGAGAAGCAATAACT
TCTAATCGAATTGTTTTATTCAATAGAAATTATATAATAATAGAATGAATGCAAAACTCCCCCCCCCATGGAGAA

>Munainys Kamphaeng Phet 329/ uzunn

TCTGATTTTTTGGACATCCTGAAGTGTACATTCTTATTCTTCCGGGGTTTGGGTTAATCTCACATATTACTACACAAGAAAGAGGTAAAACTTCAGCATTCGGT
ACATTAGGAATAATTTATGCTATATTAGCTATTGGAATTTTAGGATTTATTGTATGAGCTCACCACATATTTACTGTAGGAATAGATGTAGACTCACGAGCTTA
TTTTACTTCAGCAACCATAATTATTGCAGTACCGACAGGAATTAAAATTTTTAGTTGACTAGCTACAATTTACGGAATAAAAATAAAATTTTCTCCAAGTATTT
CATGATCATTAGGATTTATCTTCCTTTTTACAGTAGGAGGACTTACAGGAGTAATTTTAGCAAATTCATCAATTGACATTATTCTTCATGACACTTATTATGTA
GTTGCCCACTTTCACTATGTGCTATCAATAGGGGCTGTATTTGCCATTATTGCTAGATTTATTAATTGATACCCTTTATTAACAGGAAATACAATAAATAAAAC
TTTACTTAAAGCTCAATTTTTAAGAACCTTCGTCGGAGTAAACACTACCTTTTTCCCCCAACACTTCTTAGGACTTATAGGAATGCCACGACGATACTCGAACT




ATCCAGATCTTCTCA CTGAAATATTATTTCTTCCTTAGGGTCTATAATTTCACTA CAGTATTACTACTTATAATCATTATCTGAGAAGCAATAACTT
CTAATCGAATTG ATTCAATAGAAATTATATAATAATAGAATGAATGCAAAACTCTCCCCCCAATTGAA
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>iunawys Kamphaeng Phet 330/ uzunn

ATTTTTTGGACATCCTGAAGTGTACATTCTTATTCTTCCGGGGTTTGGGTTAATCTCACATATTACTACACAAGAAAGAGGTAAAACTTCAGCATTCGGTACAT
TAGGAATAATTTATGCTATATTAGCTATTGGAATTTTAGGATTTATTGTATGAGCTCACCACATATTTACTGTAGGAATAGATGTAGACTCACGAGCTTATTTT
ACTTCAGCAACCATAATTATTGCAGTACCGACAGGAATTAAAATTTTTAGTTGACTAGCTACAATTTACGGAATAAAAATAAAATTTTCTCCAAGTATTTCATG
ATCATTAGGATTTATCTTCCTTTTTACAGTAGGAGGACTTACAGGAGTAATTTTAGCAAATTCATCAATTGACATTATTCTTCATGACACTTATTATGTAGTTG
CCCACTTTCACTATGTGCTATCAATAGGGGCTGTATTTGCCATTATTGCTAGATTTATTAATTGATACCCTTTATTAACAGGAAATACAATAAATAAAACTTTA
CTTAAAGCTCAATTTTTAAGAACCTTCGTCGGAGTAAACACTACCTTTTTCCCCCAACACTTCTTAGGACTTATAGGAATGCCACGACGATACTCGAACTATC
CAGATCTTCTCATTTTCTGAAATATTATTTCTTCCTTAGGGTCTATAATTTCACTATTTTCAGTATTACTACTTATAATCATTATCTGAGAAGCAATAACTTCTA
ATCGAATTGTTTTATTCAATAGAAATTATATAATAATAGAATGAATGCAAAACTCTCCCCCCAATTGAAAGC

>iunwawys Kamphaeng Phet 331/ uzunn

ATTTTCTTGAATTTTTTGGACATCCTGAAGTGTACATTCTTATTCTTCCGGGGTTTGGGTTAATCTCACATATTACTACACAAGAAAGAGGTAAAACTTCAGCA
TTCGGTACATTAGGAATAATTTATGCTATATTAGCTATTGGAATTTTAGGATTTATTGTATGAGCTCACCACATATTTACTGTAGGAATAGATGTAGACTCACG
AGCTTATTTTACTTCAGCAACCATAATTATTGCAGTACCGACAGGAATTAAAATTTTTAGTTGACTAGCTACAATTTACGGAATAAAAATAAAATTTTCTCCAA
GTATTTCATGATCATTAGGATTTATCTTCCTTTTTACAGTAGGAGGACTTACAGGAGTAATTTTAGCAAATTCATCAATTGACATTATTCTTCATGACACTTAT
TATGTAGTTGCCCACTTTCACTATGTGCTATCAATAGGGGCTGTATTTGCCATTATTGCTAGATTTATTAATTGATACCCTTTATTAACAGGAAATACAATAAA
TAAAACTTTACTTAAAGCTCAATTTTTAAGAACCTTCGTCGGAGTAAACACTACCTTTTTCCCCCAACACTTCTTAGGACTTATAGGAATGCCACGACGATACT
CGAACTATCCAGATCTTCTCATTTTCTGAAATATTATTTCTTCCTTAGGGTCTATAATTTCACTATTTTCAGTATTACTACTTATAATCATTATCTGAGAAGCAA
TAACTTCTAATCGAATTGTTTTATTCAATAGAAATTATATAATAATAGAATGAATGCAAAACTCTCCCCCCAATTGATAG

>Munanys Kamphaeng Phet 332/ uzunn

TTCTGATTTTTTGGACATCCTGAAGTGTACATTCTTATTCTTCCGGGGTTTGGGTTAATCTCACATATTACTACACAAGAAAGAGGTAAAACTTCAGCATTCGG
TACATTAGGAATAATTTATGCTATATTAGCTATTGGAATTTTAGGATTTATTGTATGAGCTCACCACATATTTACTGTAGGAATAGATGTAGACTCACGAGCTT
ATTTTACTTCAGCAACCATAATTATTGCAGTACCGACAGGAATTAAAATTTTTAGTTGACTAGCTACAATTTACGGAATAAAAATAAAATTTTCTCCAAGTATT

TCATGATCATTAGGATTTATCTTCCTTTTTACAGTAGGAGGACTTACAGGAGTAATTTTAGCAAATTCATCAATTGACATTATTCTTCATGACACTTATTATGT

AGTTGCCCACTTTCACTATGTGCTATCAATAGGGGCTGTATTTGCCATTATTGCTAGATTTATTAATTGATACCCTTTATTAACAGGAAATACAATAAATAAAA
CTTTACTTAAAGCTCAATTTTTAAGAACCTTCGTCGGAGTAAACACTACCTTTTTCCCCCAACACTTCTTAGGACTTATAGGAATGCCACGACGATACTCGAAC
TATCCAGATCTTCTCATTTTCTGAAATATTATTTCTTCCTTAGGGTCTATAATTTCACTATTTTCAGTATTACTACTTATAATCATTATCTGAGAAGCAATAACT
TCTAATCGAATTGTTTTATTCAATAGAAATTATATAATAATAGAATGAATGCAAAACTCTCCCCCAATTGAA

>Wang Phichit_333/ dule
CTCTGATTTTTTGGACATCCTGAAGTGTACATTCTTATTCTTCCGGGGTTTGGGTTAATCTCACATATTACTACACAAGAAAGAGGTAAAACTTCAGCATTCGG
TACATTAGGAATAATTTATGCTATATTAGCTATTGGAATTTTAGGATTTATTGTATGAGCTCACCACATATTTACTGTAGGAATAGATGTAGACTCACGAGCTT
ATTTTACTTCAGCAACCATAATTATTGCAGTACCGACAGGAATTAAAATTTTTAGTTGACTAGCTACAATTTACGGAATAAAAATAAAATTTTCTCCAAGTATT
TCATGATCATTAGGATTTATCTTCCTTTTTACAGTAGGAGGACTTACAGGAGTAATTTTAGCAAATTCATCAATTGACATTATTCTTCATGACACTTATTATGT
AGTTGCCCACTTTCACTATGTGCTATCAATAGGGGCTGTATTTGCCATTATTGCTAGATTTATTAATTGATACCCTTTATTAACAGGAAATACAATAAATAAAA
CTTTACTTAAAGCTCAATTTTTAAGAACCTTCGTCGGAGTAAACACTACCTTTTTCCCCCAACACTTCTTAGGACTTATAGGAATGCCACGACGATACTCGAAC
TATCCAGATCTTCTCATTTTCTGAAATATTATTTCTTCCTTAGGGTCTATAATTTCACTATTTTCAGTATTACTACTTATAATCATTATCTGAGAAGCAATAACT
TCTAATCGAATTGTTTTATTCAATAGAAATTATATAATAATAGAATGAATGCAAAACTCTCCCCCCANTGAAAA

>WANT Phichit_334/ uzu1?

TTTCTGATTTTTTGGAATCCTGAAGTGTACATTCTTATTCTTCCGGGGTTTGGGTTAATCTCACATATTACTACACAAGAAAGAGGTAAAACTTCAGCATTCGG
TACATTAGGAATAATTTATGCTATATTAGCTATTGGAATTTTAGGATTTATTGTATGAGCTCACCACATATTTACTGTAGGAATAGATGTAGACTCACGAGCTT
ATTTTACTTCAGCAACCATAATTATTGCAGTACCGACAGGAATTAAAATTTTTAGTTGACTAGCTACAATTTACGGAATAAAAATAAAATTTTCTCCAAGTATT
TCATGATCATTAGGATTTATCTTCCTTTTTACAGTAGGAGGACTTACAGGAGTAATTTTAGCAAATTCATCAATTGACATTATTCTTCATGACACTTATTATGT
AGTTGCCCACTTTCACTATGTGCTATCAATAGGGGCTGTATTTGCCATTATTGCTAGATTTATTAATTGATACCCTTTATTAACAGGAAATACAATAAATAAAA
CTTTACTTAAAGCTCAATTTTTAAGAACCTTCGTCGGAGTAAACACTACCTTTTTCCCCCAACACTTCTTAGGACTTATAGGAATGCCACGACGATACTCGAAC




TATCCAGATCTTCTCA CTGAAATATTATTTCTTCCTTAGGGTCTATAATTTCACTA CAGTATTACTACTTATAATCATTATCTGAGAAGCAATAACT
TCTAATCGAATTG ATTCAATAGAAATTATATAATAATAGAATGAATGCAAAACTCTCCCCCCAATTGAAA
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>WAANT Phichit_335/ uzu1?
TTCTGATTTTTTGGACATCCTGAAGTGTACATTCTTATTCTTCCGGGGTTTGGGTTAATCTCACATATTACTACACAAGAAAGAGGTAAAACTTCAGCATTCGG
TACATTAGGAATAATTTATGCTATATTAGCTATTGGAATTTTAGGATTTATTGTATGAGCTCACCACATATTTACTGTAGGAATAGATGTAGACTCACGAGCTT
ATTTTACTTCAGCAACCATAATTATTGCAGTACCGACAGGAATTAAAATTTTTAGTTGACTAGCTACAATTTACGGAATAAAAATAAAATTTTCTCCAAGTATT
TCATGATCATTAGGATTTATCTTCCTTTTTACAGTAGGAGGACTTACAGGAGTAATTTTAGCAAATTCATCAATTGACATTATTCTTCATGACACTTATTATGT
AGTTGCCCACTTTCACTATGTGCTATCAATAGGGGCTGTATTTGCCATTATTGCTAGATTTATTAATTGATACCCTTTATTAACAGGAAATACAATAAATAAAA
CTTTACTTAAAGCTCAATTTTTAAGAACCTTCGTCGGAGTAAACACTACCTTTTTCCCCCAACACTTCTTAGGACTTATAGGAATGCCACGACGATACTCGAAC
TATCCAGATCTTCTCATTTTCTGAAATATTATTTCTTCCTTAGGGTCTATAATTTCACTATTTTCAGTATTACTACTTATAATCATTATCTGAGAAGCAATAACT
TCTAATCGAATTGTTTTATTCAATAGAAATTATATAATAATAGAATGAATGCAAMACTCTCCCCCCAATTGAAA

>WAANT Phichit_337/ uzu1a
CTGATTTTTGGACATCCTGAAGTGTACATTCTTATTCTTCCGGGGTTTGGGTTAATCTCACATATTACTACACAAGAAAGAGGTAAAACTTCAGCATTCGGTAC
ATTAGGAATAATTTATGCTATATTAGCTATTGGAATTTTAGGATTTATTGTATGAGCTCACCACATATTTACTGTAGGAATAGATGTAGACTCACGAGCTTATT
TTACTTCAGCAACCATAATTATTGCAGTACCGACAGGAATTAAAATTTTTAGTTGACTAGCTACAATTTACGGAATAAAAATAAAATTTTCTCCAAGTATTTCA
TGATCATTAGGATTTATCTTCCTTTTTACAGTAGGAGGACTTACAGGAGTAATTTTAGCAAATTCATCAATTGACATTATTCTTCATGACACTTATTATGTAGT
TGCCCACTTTCACTATGTGCTATCAATAGGGGCTGTATTTGCCATTATTGCTAGATTTATTAATTGATACCCTTTATTAACAGGAAATACAATAAATAAAACTT
TACTTAAAGCTCAATTTTTAAGAACCTTCGTCGGAGTAAACACTACCTTTTTCCCCCAACACTTCTTAGGACTTATAGGAATGCCACGACGATACTCGAACTAT
CCAGATCTTCTCATTTTCTGAAATATTATTTCTTCCTTAGGGTCTATAATTTCACTATTTTCAGTATTACTACTTATAATCATTATCTGAGAAGCAATAACTTCT
AATCGAATTGTTTTATTCAATAGAAATTATATAATAATAGAATGAATGCAAAACTCTCCCCCAATTGAAAG

>NINT Phichit_338/ 4su17

TCTGATTTTTTGGACATCCTGAAGTGTACATTCTTATTCTTCCGGGGTTTGGGT TAATCTCACATATTACTACACAAGAAAGAGGTAAAACTTCAGCATTCGGT
ACATTAGGAATAATTTATGCTATATTAGCTATTGGAATTTTAGGATTTATTGTATGAGCTCACCACATATTTACTGTAGGAATAGATGTAGACTCACGAGCTTA
TTTTACTTCAGCAACCATAATTATTGCAGTACCGACAGGAATTAAAATTTTTAGTTGACTAGCTACAATTTACGGAATAAAAATAAAATTTTCTCCAAGTATTT
CATGATCATTAGGATTTATCTTCCTTTTTACAGTAGGAGGACT TACAGGAGTAATTTTAGCAAATTCATCAATTGACATTATTCTTCATGACACTTATTATGTA
GTTGCCCACTTTCACTATGTGCTATCAATAGGGGCTGTATTTGCCATTATTGCTAGATTTATTAATTGATACCCTTTATTAACAGGAAATACAATAAATAAAAC
TTTACTTAAAGCTCAATTTTTAAGAACCTTCGTCGGAGTAAACACTACCTTTTTCCCCCAACACTTCTTAGGACTTATAGGAATGCCACGACGATACTCGAACT
ATCCAGATCTTCTCATTTTCTGAAATATTATTTCTTCCTTAGGGTCTATAATTTCACTATTTTCAGTATTACTACTTATAATCATTATCTGAGAAGCAATAACTT
CTAATCGAATTGTTTTATTCAATAGAAATTATATAATAATAGAATGAATGCAAAACTCTCCCCCCATTTGAAAGG

>Wang Phichit_336/ dule
ATTCTGATTTTTTGGACTCCTGAAGTGTACATTCTTATTCTTCCGGGGTTTGGGTTAATCTCACATATTACTACACAAGAAAGAGGTAAAACTTCAGCATTCGG
TACATTAGGAATAATTTATGCTATATTAGCTATTGGAATTTTAGGATTTATTGTATGAGCTCACCACATATTTACTGTAGGAATAGATGTAGACTCACGAGCTT
ATTTTACTTCAGCAACCATAATTATTGCAGTACCGACAGGAATTAAAATTTTTAGTTGACTAGCTACAATTTACGGAATAAAAATAAAATTTTCTCCAAGTATT
TCATGATCATTAGGATTTATCTTCCTTTTTACAGTAGGAGGACTTACAGGAGTAATTTTAGCAAATTCATCAATTGACATTATTCTTCATGACACTTATTATGT
AGTTGCCCACTTTCACTATGTGCTATCAATAGGGGCTGTATTTGCCATTATTGCTAGATTTATTAATTGATACCCTTTATTAACAGGAAATACAATAAATAAAA
CTTTACTTAAAGCTCAATTTTTAAGAACCTTCGTCGGAGTAAACACTACCTTTTTCCCCCAACACTTCTTAGGACTTATAGGAATGCCACGACGATACTCGAAC
TATCCAGATCTTCTCATTTTCTGAAATATTATTTCTTCCTTAGGGTCTATAATTTCACTATTTTCAGTATTACTACTTATAATCATTATCTGAGAAGCAATAACT
TCTAATCGAATTGTTTTATTCAATAGAAATTATATAATAATAGAATGAATGCAAAACTCTCCCCCCAATTGAA

>unsUgu Nakhon Pathom _322/ &u

TTCTGATTTTTTGGACATCCTGAAGTGTACATTCTTATTCTTCCGGGGTTTGGGCTAATCTCACATATTACTACACAAGAAAGAGGTAAAACTTCAGCATTCGG
TACATTAGGAATAATTTATGCTATATTAACTATTGGAATTTTAGGATTTATTGTATGAGCTCACCACATATTTACTGTAGGAATAGATGTAGACTCACGAGCTT
ATTTTACTTCAGCAACCATAATTATTGCAGTACCGACAGGAATTAAAATTTTTAGTTGACTAGCTACAATTTACGGAATAAAAATAAAATTTTCTCCAAGTATT
TCATGATCATTAGGATTTATCTTCCTTTTTACAGTAGGAGGACTTACAGGAGTAATTTTAGCAAATTCATCAATTGACATTATTCTTCATGACACTTATTATGT
AGTTGCCCACTTTCACTATGTGCTATCAATAGGGGCTGTATTTGCCATTATTGCTAGATTTATTAATTGATACCCTTTATTAACAGGAAATACAATAAATAAAA
CTTTACTTAAAGCTCAATTTTTAAGAACCTTCGTCGGAGTAAACACTACCTTTTTCCCCCAACACTTCTTAGGACTTATAGGAATGCCACGACGATACTCGAAC




TATCCAGATCTTCTCA CTGGAATATTATTTCTTCCTTAGGGTCTATAATTTCACTA CAGTATTACTACTTATAATCATTATCTGAGAAGCAATAACT
TCTAATCGAATTG ATTCAATAGAAATTATATAATAATAGAATGAATGCAAAACTCTCCCCCCATTGAA
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>uAsUga Nakhon Pathom _323/ dula
TCTGATTTTTTGGAATCCTGAAGTGTACATTCTTATTCTTCCGGGGTTTGGGTTAATCTCACATATTACTACACAAGAAAGAGGTAAAACTTCAGCATTCGGTA
CATTAGGAATAATTTATGCTATATTAGCTATTGGAATTTTAGGATTTATTGTATGAGCTCACCACATATTTACTGTAGGAATAGATGTAGACTCACGAGCTTAT
TTTACTTCAGCAACCATAATTATTGCAGTACCGACAGGAATTAAAATTTTTAGTTGACTAGCTACAATTTACGGAATAAAAATAAAATTTTCTCCAAGTATTTC
ATGATCATTAGGATTTATCTTCCTTTTTACAGTAGGAGGACTTACAGGAGTAATTTTAGCAAATTCATCAATTGACATTATTCTTCATGACACTTATTATGTAG
TTGCCCACTTTCACTATGTGCTATCAATAGGGGCTGTATTTGCCATTATTGCTAGATTTATTAATTGATACCCTTTATTAACAGGAAATACAATAAATAAAACT
TTACTTAAAGCTCAATTTTTAAGAACCTTCGTCGGAGTGAACACTACCTTTTTCCCCCAACACTTCTTAGGACTTATAGGAATGCCACGACGATACTCGAACTA
TCCAGATCTTCTCATTTTCTGAAATATTATTTCTTCCTTAGGGTCTATAATTTCACTATTTTCAGTATTACTACTTATAATCATTATCTGAGAAGCAATAACTTC
TAATCGAATTGTTTTATTCAATAGAAATTATATAATAATAGAATGAATGCAAAACTCTCCCCCAATTGAAGN

>unsugu Nakhon Pathom _324/ uzu1?
TAANTCTGATTTTTGGACATCCTGAAGTGTACATTCTTATTCTTCCGGGGTTTGGGCTAATCTCACATATTACTACACAAGAAAGAGGTAAAACTTCAGCATTC
GGTACATTAGGAATAATTTATGCTATATTAACTATTGGAATTTTAGGATTTATTGTATGAGCTCACCACATATTTACTGTAGGAATAGATGTAGACTCACGAGC
TTATTTTACTTCAGCAACCATAATTATTGCAGTACCGACAGGAATTAAAATTTTTAGTTGACTAGCTACAATTTACGGAATAAAAATAAAATTTTCTCCAAGTA
TTTCATGATCATTAGGATTTATCTTCCTTTTTACAGTAGGAGGACTTACAGGAGTAATTTTAGCAAATTCATCAATTGACATTATTCTTCATGACACTTATTAT
GTAGTTGCCCACTTTCACTATGTGCTATCAATAGGGGCTGTATTTGCCATTATTGCTAGATTTATTAATTGATACCCTTTATTAACAGGAAATACAATAAATAA
AACTTTACTTAAAGCTCAATTTTTAAGAACCTTCGTCGGAGTAAACACTACCTTTTTCCCCCAACACTTCTTAGGACTTATAGGAATGCCACGACGATACTCGA
ACTATCCAGATCTTCTCATTTTCTGGAATATTATTTCTTCCTTAGGGTCTATAATTTCACTATT TTCAGTATTACTACTTATAATCATTATCTGAGAAGCAATAA
CTTCTAATCGAATTGTTTTATTCAATAGAAATTATATAATAATAGAATGAATGCAAAACTCTCCCCCCCATTGAAA

>uAsUga Nakhon Pathom _326/ &ula
TCTGATTTTTGGACATCCTGAAGTGTACATTCTTATTCTTCCGGGGTTTGGGCTAATCTCACATATTACTACACAAGAAAGAGGTAAAACTTCAGCATTCGGTA
CATTAGGAATAATTTATGCTATATTAACTATTGGAATTTTAGGATTTATTGTATGAGCTCACCACATATTTACTGTAGGAATAGATGTAGACTCACGAGCTTAT
TTTACTTCAGCAACCATAATTATTGCAGTACCGACAGGAATTARAATTTTTAGTTGACTAGCTACAATTTACGGAATAAAAATAAAATTTTCTCCAAGTATTTC
ATGATCATTAGGATTTATCTTCCTTTTTACAGTAGGAGGACTTACAGGAGTAATTTTAGCAAATTCATCAATTGACATTATTCTTCATGACACTTATTATGTAG
TTGCCCACTTTCACTATGTGCTATCAATAGGGGCTGTATTTGCCATTATTGCTAGATTTATTAATTGATACCCTTTATTAACAGGAAATACAATAAATAAAACT
TTACTTAAAGCTCAATTTTTAAGAACCTTCGTCGGAGTAAACACTACCTTTTTCCCCCAACACTTCTTAGGACTTATAGGAATGCCACGACGATACTCGAACTA
TCCAGATCTTCTCATTTTCTGGAATATTATTTCTTCCTTAGGGTCTATAATTTCACTATTTTCAGTATTACTACTTATAATCATTATCTGAGAAGCAATAACTTC
TAATCGAATTGTTTTATTCAATAGAAATTATATAATAATAGAATGAATGCAAAACTCTCCCCCAATTGAA

>Unusnil Pathum Thani 362/ a1gu17
TTCTGATTTTTTGGACATCCTGAAGTGTACATTCTTATTCTTCCGGGGTTTGGGCTAATCTCACATATTACTACACAAGAAAGAGGTAAAACTTCAGCATTCGG
TACATTAGGAATAATTTATGCTATATTAACTATTGGAATTTTAGGATTTATTGTATGAGCTCACCACATATTTACTGTAGGAATAGATGTAGACTCACGAGCTT
ATTTTACTTCAGCAACCATAATTATTGCAGTACCGACAGGAATTAAAATTTTTAGTTGACTAGCTACAATTTACGGAATAAAAATAAAATTTTCTCCAAGTATT
TCATGATCATTAGGATTTATCTTCCTTTTTACAGTAGGAGGACTTACAGGAGTAATTTTAGCAAATTCATCAATTGACATTATTCTTCATGACACTTATTATGT
AGTTGCCCACTTTCACTATGTGCTATCAATAGGGGCTGTATTTGCCATTATTGCTAGATTTATTAATTGATACCCTTTATTAACAGGAAATACAATAAATAAAA
CTTTACTTAAAGCTCAATTTTTAAGAACCTTCGTCGGAGTAAACACTACCTTTTTCCCCCAACACTTCTTAGGACTTATAGGAATGCCACGACGATACTCGAAC
TATCCAGATCTTCTCATTTTCTGGAATATTATTTCTTCCTTAGGGTCTATAATTTCACTATTTTCAGTATTACTACTTATAATCATTATCTGAGAAGCAATAACT
TCTAATCGAATTGTTTTATTCAATAGAAATTATATAATAATAGAATGAATGCAAAACTCTCCCCCCATTGAATAG

>Unusil Pathum Thani _363/ agu17

TCTGATTTTTTTGGACATCCTGAAGTGTACATTCTTATTCTTCCGGGGTTTGGGCTAATCTCACATATTACTACACAAGAAAGAGGTAAAACTTCAGCATTCGG
TACATTAGGAATAATTTATGCTATATTAACTATTGGAATTTTAGGATTTATTGTATGAGCTCACCACATATTTACTGTAGGAATAGATGTAGACTCACGAGCTT
ATTTTACTTCAGCAACCATAATTATTGCAGTACCGACAGGAATTAAAATTTTTAGTTGACTAGCTACAATTTACGGAATAAAAATAAAATTTTCTCCAAGTATT
TCATGATCATTAGGATTTATCTTCCTTTTTACAGTAGGAGGACTTACAGGAGTAATTTTAGCAAATTCATCAATTGACATTATTCTTCATGACACTTATTATGT
AGTTGCCCACTTTCACTATGTGCTATCAATAGGGGCTGTATTTGCCATTATTGCTAGATTTATTAATTGATACCCTTTATTAACAGGAAATACAATAAATAAAA
CTTTACTTAAAGCTCAATTTTTAAGAACCTTCGTCGGAGTAAACACTACCTTTTTCCCCCAACACTTCTTAGGACTTATAGGAATGCCACGACGATACTCGAAC




TATCCAGATCTTCTCA CTGGAATATTATTTCTTCCTTAGGGTCTATAATTTCACTA CAGTATTACTACTTATAATCATTATCTGAGAAGCAATAACT
TCTAATCGAATTG ATTCAATAGAAATTATATAATAATAGAATGAATGCAAAACTCTCCCCCAATTGAAA
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>Unusil Pathum Thani _365/ s1zu17
AATNTCTGATTTTTGGAATCCTGAAGTGTACATTCTTATTCTTCCGGGGTTTGGGCTAATCTCACATATTACTACACAAGAAAGAGGTAAAACTTCAGCATTC
GGTACATTAGGAATAATTTATGCTATATTAACTATTGGAATTTTAGGAT TTATTGTATGAGCTCACCACATATTTACTGTAGGAATAGATGTAGACTCACGAGC
TTATTTTACTTCAGCAACCATAATTATTGCAGTACCGACAGGAATTAAAATTTTTAGTTGACTAGCTACAATTTACGGAATAAAAATAAAATTTTCTCCAAGTA
TTTCATGATCATTAGGATTTATCTTCCTTTTTACAGTAGGAGGACTTACAGGAGTAATTTTAGCAAATTCATCAATTGACATTATTCTTCATGACACTTATTAT
GTAGTTGCCCACTTTCACTATGTGCTATCAATAGGGGCTGTATTTGCCATTATTGCTAGATTTATTAATTGATACCCTTTATTAACAGGAAATACAATAAATAA
AACTTTACTTAAAGCTCAATTTTTAAGAACCTTCGTCGGAGTAAACACTACCTTTTTCCCCCAACACTTCTTAGGACTTATAGGAATGCCACGACGATACTCGA
ACTATCCAGATCTTCTCATTTTCTGGAATATTATTTCTTCCTTAGGGTCTATAATTTCACTATTTTCAGTATTACTACTTATAATCATTATCTGAGAAGCAATAA
CTTCTAATCGAATTGTTTTATTCAATAGAAATTATATAATAATAGAATGAATGCAAAACTCTCCCCCCAATTGAAGC

>UATA3535UI1Y Nakhon Si Thammarat _368/ 3117
TTCTGATTTTTTGGACATCCTGAAGTGTACATTCTTATTCTTCCGGGGTTTGGGCTAATCTCACATATTACTACACAAGAAAGAGGTAAAACTTCAGCATTCGG
TACATTAGGAATAATTTATGCTATATTAACTATTGGAATTTTAGGAT TTATTGTATGAGCTCACCACATATTTACTGTAGGAATAGATGTAGACTCACGAGCTT
ATTTTACTTCAGCAACCATAATTATTGCAGTACCGACAGGAATTAAAATTTTTAGTTGACTAGCTACAATTTACGGAATAAAAATAAAATTTTCTCCAAGTATT
TCATGATCATTAGGATTTATCTTCCTTTTTACAGTAGGAGGACTTACAGGAGTAATTTTAGCAAATTCATCAATTGACATTATTCTTCATGACACTTATTATGT
AGTTGCCCACTTTCACTATGTGTTATCAATAGGGGCTGTATTTGCCATTATTGCTAGATTTATTAATTGATACCCTTTATTAACAGGAAATACAATAAATAAAA
CTTTACTTAAAGCTCAATTTTTAAGAACCTTCGTCGGAGTAAACACTACCTTTTTCCCCCAACACTTCTTAGGACTTATAGGAATGCCACGACGATACTCGAAC
TATCCAGATCTTCTCATTTTCTGGAATATTATTTCTTCCTTAGGGTCTATAATTTCACTATTTTCAGTATTACTACTTATAATCATTATCTGAGAAGCAATAACT
TCTAATCGAATTGTTTTATTCAATAGAAATTATATAATAATAGAATGAATGCAAAACTCTCCCCCCATTGAAA

>UATA3I535U51Y Nakhon Si Thammarat _394/ 32117
ATTCTGATTTTTGGAATCCTGAAGTGTACATTCTTATTCTTCCGGGGTTTGGGCTAATCTCACATATTACTACACAAGAAAGAGGTAAMCTTCAGCATTCGGT
ACATTAGGAATAATTTATGCTATATTAACTATTGGAATTTTAGGATTTATTGTATGAGCTCACCACATATTTACTGTAGGAATAGATGTAGACTCACGAGCTTA
TTTTACTTCAGCAACCATAATTATTGCAGTACCGACAGGAATTAAAATTTTTAGTTGACTAGCTACAAT TTACGGAATAAAAATAAAATTTTCTCCAAGTATTT
CATGATCATTAGGATTTATCTTCCTTTTTACAGTAGGAGGACTTACAGGAGTAATTTTAGCAAATTCATCAATTGACATTATTCTTCATGACACTTATTATGTA
GTTGCCCACTTTCACTATGTGTTATCAATAGGGGCTGTATTTGCCATTATTGCTAGATTTATTAATTGATACCCTTTATTAACAGGAAATACAATAAATAAAAC
TTTACTTAAAGCTCAATTTTTAAGAACCTTCGTCGGAGTAAACACTACCTTTTTCCCCCAACACTTCTTAGGACTTATAGGAATGCCACGACGATACTCGAACT
ATCCAGATCTTCTCATTTTCTGGAATATTATTTCTTCCTTAGGGTCTATAATTTCACTATTTTCAGTATTACTACTTATAATCATTATCTGAGAAGCAATAACTT
CTAATCGAATTGTTTTATTCAATAGAAATTATATAATAATAGAATGAATGCAAAACTCTCCCCCCAATTGAA

>UATA3I535U51Y Nakhon Si Thammarat _407/ %2117

TTCTGATTTTTTGGAATCCTGAAGTGTACATTCTTATTCTTCCGGGGTTTGGGCTAATCTCACATATTACTACACAAGAAAGAGGTAAAACTTCAGCATTCGGT
ACATTAGGAATAATTTATGCTATATTAACTATTGGAATTTTAGGATTTATTGTATGAGCTCACCACATATTTACTGTAGGAATAGATGTAGACTCACGAGCTTA
TTTTACTTCAGCAACCATAATTATTGCAGTACCGACAGGAATTAAAATTTTTAGTTGACTAGCTACAATTTACGGAATAAAAATAAAATTTTCTCCAAGTATTT
CATGATCATTAGGATTTATCTTCCTTTTTACAGTAGGAGGACTTACAGGAGTAATTTTAGCAAATTCATCAATTGACATTATTCTTCATGACACTTATTATGTA
GTTGCCCACTTTCACTATGTGCTATCAATAGGGGCTGTATTTGCCATTATTGCTAGATTTATTAATTGATACCCTTTATTAACAGGAAATACAATAAATAAAAC
TTTACTTAAAGCTCAATTTTTAAGAACCTTCGTCGGAGTAAACACTACCTTTTTCCCCCAACACTTCTTAGGACTTATAGGAATGCCACGACGATACTCGAACT




ATCCAGATCTTCTCA CTGGAATATTATTTCTTCCTTAGGGTCTATAATTTCACTA CAGTATTACTACTTATAATCATTATCTGAGAAGCAATAACTT
CTAATCGAATTG ATTCAATAGAAATTATATAATAATAGAATGAATGCAAAACTCTCCCCCCAATTGAA

>UATAT535U31Y Nakhon Si Thammarat _408/ 312U
TCTGATTTTTTGGAATCCTGAAGTGTACATTCTTATTCTTCCGGGGTTTGGGCTAATCTCACATATTACTACACAAGAAAGAGGTAAMACTTCAGCATTCGGTA
CATTAGGAATAATTTATGCTATATTAACTATTGGAATTTTAGGAT TTATTGTATGAGCTCACCACATATTTACTGTAGGAATAGATGTAGACTCACGAGCTTAT
TTTACTTCAGCAACCATAATTATTGCAGTACCGACAGGAATTAAAATTTTTAGT TGACTAGCTACAATTTACGGAATAAAAATAAAATTTTCTCCAAGTATTTC
ATGATCATTAGGATTTATCTTCCTTTTTACAGTAGGAGGACTTACAGGAGTAATTTTAGCAAATTCATCAATTGACATTATTCTTCATGACACTTATTATGTAG
TTGCCCACTTTCACTATGTGTTATCAATAGGGGCTGTATTTGCCATTATTGCTAGATTTATTAATTGATACCCTTTATTAACAGGAAATACAATAAATAAAACT
TTACTTAAAGCTCAATTTTTAAGAACCTTCGTCGGAGTAAACACTACCTTTTTCCCCCAACACTTCTTAGGACTTATAGGAATGCCACGACGATACTCGAACTA
TCCAGATCTTCTCATTTTCTGGAATATTATTTCTTCCTTAGGGTCTATAATTTCACTATTTTCAGTATTACTACTTATAATCATTATCTGAGAAGCAATAACTTC
TAATCGAATTGTTTTATTCAATAGAAATTATATAATAATAGAATGAATGCAAAACTCTCCCCCCCAATTGAA

A1519% 1 (519)

>UATA3555U51Y Nakhon Si Thammarat _413/ 32117
TCTGAATTTTTGGACATCCTGAAGTGTACATTCTTATTCTTCCGGGGTTTGGGCTAATCTCACATATTACTACACAAGAAAGAGG TAAAACTTCAGCATTCGGT
ACATTAGGAATAATTTATGCTATATTAACTATTGGAATTTTAGGATTTATTGTATGAGCTCACCACATATTTACTGTAGGAATAGATGTAGACTCACGAGCTTA
TTTTACTTCAGCAACCATAATTATTGCAGTACCGACAGGAATTAAAATTTTTAGT TGACTAGCTACAAT TTACGGAATAAAAATAAAATTTTCTCCAAGTATTT
CATGATCATTAGGATTTATCTTCCTTTTTACAGTAGGAGGACTTACAGGAGTAAT TTTAGCAAATTCATCAATTGACATTATTCTTCATGACACTTATTATGTA
GTTGCCCACTTTCACTATGTGTTATCAATAGGGGCTGTATTTGCCAT TATTGCTAGATTTATTAATTGATACCCTTTATTAACAGGAAATACAATAAATAAAAC
TTTACTTAAAGCTCAATTTTTAAGAACCTTCGTCGGAGTAAACACTACCTTTTTCCCCCAACACTTCTTAGGACTTATAGGAATGCCACGACGATACTCGAACT
ATCCAGATCTTCTCATTTTCTGGAATATTATTTCTTCCTTAGGGTCTATAATTTCACTATTTTCAGTATTACTACTTATAATCATTATCTGAGAAGCAATAACTT
CTAATCGAATTGTTTTATTCAATAGAAAT TATATAATAATAGAATGAATGCAAAACTCTCCCCCCAATTGATAAC

>nsedl Krabi 371/ uguna
ATTTCTGATTTTTTGGACATCCTGAAGTGTACATTCTTATTCTTCCGGGGTTTGGGCTAATCTCACATATTACTACACAAGAAAGAGGTAAAACTTCAGCATTC
GGTACATTAGGAATAATTTATGCTATATTAACTATTGGAATTTTAGGATTTATTGTATGAGCTCACCACATATTTACTGTAGGAATAGATGTAGACTCACGAGC
TTATTTTACTTCAGCAACCATAATTATTGCAGTACCGACAGGAATTAAAATTTTTAGTTGACTAGCTACAATTTACGGAATAAAAATAAAATTTTCTCCAAGTA
TTTCATGATCATTAGGATTTATCTTCCTTTTTACAGTAGGAGGACTTACAGGAGTAATTTTAGCAAATTCATCAATTGACATTATTCTTCATGACACTTATTAT
GTAGTTGCCCACTTTCACTATGTGTTATCAATAGGGGCTGTATTTGCCATTATTGCTAGATTTATTAATTGATACCCTTTATTAACAGGAAATACAATAAATAA
AACTTTACTTAAAGCTCAATTTTTAAGAACCTTCGTCGGAGTAAACACTACCTTTTTCCCCCAACACTTCTTAGGACTTATAGGAATGCCACGACGATACTCGA
ACTATCCAGATCTTCTCATTTTCTGGAATATTATTTCTTCCTTAGGGTCTATAATTTCACTATTTTCAGTATTACTACTTATAATCATTATCTGAGAAGCAATAA
CTTCTAATCGAATTGTTTTATTCAATAGAAATTATATAATAATAGAATGAATGCAAAACTCCCCCCCANTGGAAA

>n3ed Krabi_418/ uzu12
TTCTTGATTTTTTGGACATCCTGAAGTGTACATTCTTATTCTTCCGGGGTTTGGGCTAATCTCACATATTACTACACAAGAAAGAGGTAAACTTCAGCATTCG
GTACATTAGGAATAATTTATGCTATATTAACTATTGGAATTTTAGGATTTATTGTATGAGCTCACCACATATTTACTGTAGGAATAGATGTAGACTCACGAGCT
TATTTTACTTCAGCAACCATAATTATTGCAGTACCGACAGGAATTAAAATTTTTAGTTGACTAGCTACAATTTACGGAATAAAAATAAAATTTTCTCCAAGTAT
TTCATGATCATTAGGATTTATCTTCCTTTTTACAGTAGGAGGACTTACAGGAGTAATTTTAGCAAATTCATCAATTGACATTATTCTTCATGACACTTATTATG
TAGTTGCCCACTTTCACTATGTGTTATCAATAGGGGCTGTATTTGCCATTATTGCTAGATTTATTAATTGATACCCTTTATTAACAGGAAATACAATAAATAAA
ACTTTACTTAAAGCTCAATTTTTAAGAACCTTCGTCGGAGTAAACACTACCTTTTTCCCCCAACACTTCTTAGGACTTATAGGAATGCCACGACGATACTCGAA
CTATCCAGATCTTCTCATTTTCTGGAATATTATTTCTTCCTTAGGGTCTATAATTTCACTATTTTCAGTATTACTACTTATAATCATTATCTGAGAAGCAATAAC
TTCTAATCGAATTGTTTTATTCAATAGAAATTATATAATAATAGAATGAATGCAAAACTCTCCCCCCCAATTGA




>n3edl Krabi_419/ uguna
TTCTGATTTTTTGGAATCCTGAAGTGTACATTCTTATTCTTCCGGGGTTTGGGCTAATCTCACATATTACTACACAAGAAAGAGGTAAAACTTCAGCATTCGGT
ACATTAGGAATAATTTATGCTATATTAACTATTGGAATTTTAGGATTTATTGTATGAGCTCACCACATATTTACTGTAGGAATAGATGTAGACTCACGAGCTTA
TTTTACTTCAGCAACCATAATTATTGCAGTACCGACAGGAATTAAAATTTTTAGTTGACTAGCTACAATTTACGGAATAAAAATAAAATTTTCTCCAAGTATTT
CATGATCATTAGGATTTATCTTCCTTTTTACAGTAGGAGGACTTACAGGAGTAATTTTAGCAAATTCATCAATTGACATTATTCTTCATGACACTTATTATGTA
GTTGCCCACTTTCACTATGTGTTATCAATAGGGGCTGTATTTGCCATTATTGCTAGATTTATTAATTGATACCCTTTATTAACAGGAAATACAATAAATAAAAC
TTTACTTAAAGCTCAATTTTTAAGAACCTTCGTCGGAGTAAACACTACCTTTTTCCCCCAACACTTCTTAGGACTTATAGGAATGCCACGACGATACTCGAACT
ATCCAGATCTTCTCATTTTCTGGAATATTATTTCTTCCTTAGGGTCTATAATTTCACTATTTTCAGTATTACTACTTATAATCATTATCTGAGAAGCAATAACTT
CTAATCGAATTGTTTTATTCAATAGAAATTATATAATAATAGAATGAATGCAAAACTCTCCCCCCCAATTGAA

>n5¢d Krabi_422/ uguna
TTCTTGATTTTTTGGAATCCTGAAGTGTACATTCTTATTCTTCCGGGGTTTGGGCTAATCTCACATATTACTACACAAGAAAGAGGTAAAACTTCAGCATTCGG
TACATTAGGAATAATTTATGCTATATTAACTATTGGAATTTTAGGAT TTATTGTATGAGCTCACCACATATTTACTGTAGGAATAGATGTAGACTCACGAGCTT
ATTTTACTTCAGCAACCATAATTATTGCAGTACCGACAGGAATTAAAATTTTTAGTTGACTAGCTACAATTTACGGAATAAAAATAAAATTTTCTCCAAGTATT
TCATGATCATTAGGATTTATCTTCCTTTTTACAGTAGGAGGACTTACAGGAGTAATTTTAGCAAATTCATCAATTGACATTATTCTTCATGACACTTATTATGT
AGTTGCCCACTTTCACTATGTGTTATCAATAGGGGCTGTATTTGCCATTATTGCTAGATTTATTAATTGATACCCTTTATTAACAGGAAATACAATAAATAAAA
CTTTACTTAAAGCTCAATTTTTAAGAACCTTCGTCGGAGTAAACACTACCTTTTTCCCCCAACACTTCTTAGGACTTATAGGAATGCCACGACGATACTCGAAC
TATCCAGATCTTCTCATTTTCTGGAATATTATTTCTTCCTTAGGGTCTATAATTTCACTATTTTCAGTATTACTACTTATAATCATTATCTGAGAAGCAATAACT
TCTAATCGAATTGTTTTATTCAATAGAAATTATATAATAATAGAATGAATGCAAAACTCTCCCCCAATNNAANN

A1519% 1 (519)

>A39 Trang_369/ Uzu1?
TTATTCTGATTTTTTGGAATCCTGAAGTGTACATTCTTATTCTTCCGGGGTTTGGGCTAATCTCACATATTACTACACAAGAAAGAGGTAAAACTTCAGCATTC
GGTACATTAGGAATAATTTATGCTATATTAACTATTGGAATTTTAGGATTTATTGTATGAGCTCACCACATATTTACTGTAGGAATAGATGTAGACTCACGAGC
TTATTTTACTTCAGCAACCATAATTATTGCAGTACCGACAGGAATTAAAATTTTTAGTTGACTAGCTACAATTTACGGAATAAAAATAAAATTTTCTCCAAGTA
TTTCATGATCATTAGGATTTATCTTCCTTTTTACAGTAGGAGGACTTACAGGAGTAATTTTAGCAAATTCATCAATTGACATTATTCTTCATGACACTTATTAT
GTAGTTGCCCACTTTCACTATGTGTTATCAATAGGGGCTGTATTTGCCATTATTGCTAGATTTATTAATTGATACCCTTTATTAACAGGAAATACAATAAATAA
AACTTTACTTAAAGCTCAATTTTTAAGAACCTTCGTCGGAGTAAACACTACCTTTTTCCCCCAACACTTCTTAGGACTTATAGGAATGCCACGACGATACTCGA
ACTATCCAGATCTTCTCATTTTCTGGAATATTATTTCTTCCTTAGGGTCTATAATTTCACTATTTTCAGTATTACTACTTATAATCATTATCTGAGAAGCAATAA
CTTCTAATCGAATTGTTTTATTCAATAGAAATTATATAATAATAGAATGAATGCAAAACTCCCCCCCCATGTGAAA

>A33 Trang_370/ 4zu1?
GAATTTTTTTGGAATCCTGAAGTGTACATTCTTATTCTTCCGGGGTTTGGGCTAATCTCACATATTACTACACAAGAAAGAGGTAAAACTTCAGCATTCGGTAC
ATTAGGAATAATTTATGCTATATTAACTATTGGAATTTTAGGATTTATTGTATGAGCTCACCACATATTTACTGTAGGAATAGATGTAGACTCACGAGCTTATT
TTACTTCAGCAACCATAATTATTGCAGTACCGACAGGAATTAAAATTTTTAGTTGACTAGCTACAATTTACGGAATAAAAATAAAATTTTCTCCAAGTATTTCA
TGATCATTAGGATTTATCTTCCTTTTTACAGTAGGAGGACTTACAGGAGTAATTTTAGCAAATTCATCAATTGACATTATTCTTCATGACACTTATTATGTAGT
TGCCCACTTTCACTATGTGTTATCAATAGGGGCTGTATTTGCCATTATTGCTAGATTTATTAATTGATACCCTTTATTAACAGGAAATACAATAAATAAAACTT
TACTTAAAGCTCAATTTTTAAGAACCTTCGTCGGAGTAAACACTACCTTTTTCCCCCAACACTTCTTAGGACTTATAGGAATGCCACGACGATACTCGAACTAT
CCAGATCTTCTCATTTTCTGGAATATTATTTCTTCCTTAGGGTCTATAATTTCACTATTTTCAGTATTACTACTTATAATCATTATCTGAGAAGCAATAACTTCT
AATCGAATTGTTTTATTCAATAGAAATTATATAATAATAGAATGAATGCAAAACTCTCCCCCAATTGAAAAC

>A34 Trang_415/ U1




TTCCTGGANTTTTTGGAATCCTGAAGTGTACATTCTTATTCTTCCGGGGTTTGGGCTAATCTCACATATTACTACACAAGAAAGAGGTAAAACTTCAGCATTC
GGTACATTAGGAATAATTTATGCTATATTAACTATTGGAATTTTAGGATTTATTGTATGAGCTCACCACATATTTACTGTAGGAATAGATGTAGACTCACGAGC
TTATTTTACTTCAGCAACCATAATTATTGCAGTACCGACAGGAATTAAAATTTTTAGT TGACTAGCTACAATTTACGGAATAAAAATAAAATTTTCTCCAAGTA
TTTCATGATCATTAGGATTTATCTTCCTTTTTACAGTAGGAGGACTTACAGGAGTAATTTTAGCAAATTCATCAATTGACATTATTCTTCATGACACTTATTAT
GTAGTTGCCCACTTTCACTATGTGTTATCAATAGGGGCTGTATTTGCCATTATTGCTAGATTTATTAATTGATACCCTTTATTAACAGGAAATACAATAAATAA
AACTTTACTTAAAGCTCAATTTTTAAGAACCTTCGTCGGAGTAAACACTACCTTTTTCCCCCAACACTTCTTAGGACTTATAGGAATGCCACGACGATACTCGA
ACTATCCAGATCTTCTCATTTTCTGGAATATTATTTCTTCCTTAGGGTCTATAATTTCACTATTTTCAGTATTACTACTTATAATCATTATCTGAGAAGCAATAA
CTTCTAATCGAATTGTTTTATTCAATAGAAATTATATAATAATAGAATGAATGCAAAACTCTCCCCCAATTGAANC

>A34 Trang_416/ uzu1
TTCNGATTTTTTGGAATCCTGAAGTGTACATTCTTATTCTTCCGGGGTTTGGGCTAATCTCACATATTACTACACAAGAAAGAGGTAAAACTTCAGCATTCGG
TACATTAGGAATAATTTATGCTATATTAACTATTGGAATTTTAGGATTTATTGTATGAGCTCACCACATATTTACTGTAGGAATAGATGTAGACTCACGAGCTT
ATTTTACTTCAGCAACCATAATTATTGCAGTACCGACAGGAATTAAAATTTTTAGTTGACTAGCTACAATTTACGGAATAAAAATAAAATTTTCTCCAAGTATT
TCATGATCATTAGGATTTATCTTCCTTTTTACAGTAGGAGGACTTACAGGAGTAATTTTAGCAAATTCATCAATTGACATTATTCTTCATGACACTTATTATGT
AGTTGCCCACTTTCACTATGTGTTATCAATAGGGGCTGTATTTGCCATTATTGCTAGATTTATTAATTGATACCCTTTATTAACAGGAAATACAATAAATAAAA
CTTTACTTAAAGCTCAATTTTTAAGAACCTTCGTCGGAGTAAACACTACCTTTTTCCCCCAACACTTCTTAGGACTTATAGGAATGCCACGACGATACTCGAAC
TATCCAGATCTTCTCATTTTCTGGAATATTATTTCTTCCTTAGGGTCTATAATTTCACTATTTTCAGTATTACTACTTATAATCATTATCTGAGAAGCAATAACT
TCTAATCGAATTGTTTTATTCAATAGAAATTATATAATAATAGAATGAATGCAAAACTCTCCCCCAATTAAAAAC

A1519% 2 NANISATITBWUATILSY Candidatus Liberibacter asiaticus

HANTIRIDE1TBUUATLSY Candidatus Liberibacter asiaticus anwnlsansutisannndeliuddy D.

citri MU 45 FI018 NaNIIATIINIEmALATTeSNG positive WULRBTIWIU 25 AI9E1

A1PUAIDEY IWEADES NN NYDIWT NANIIATD
1 350 \Te951Y LU +
2 359 \We937Y LU +
3 378 \Te951Y LU -
4 427 \We937Y LU -
5 429 \Te951Y LU +
6 294 ol LU +




7 295 \Wesln GEY +
8 424 \Beslol LU -
9 425 el LU +
10 426 \Weslol LU -
11 328 AN &l +
12 329 ATLNILNYT UM +
13 330 ATLNILWYT UM -
14 331 ATLNILNYT LU -
15 332 ANILWYT UM -
16 333 WIng dule -
17 334 NAnT LU +
18 335 NInNT UM +
19 337 NAnT LU +
20 338 NINT UM +
21 244 T UM +
22 271 FouUm UM +
23 272 Foum EATRD +
24 273 FouUm ULU? -
25 274 Foum 1L -
26 289 uATUZH U -
27 322 uATUFY GH +
28 323 uAsUgH dule +
Negative control (dH,0) - -
Positive control (HLB-infected) + +
a15797l 2 (510)
A19UA2DE9 AR89 9NN NYDIWT NANTIATID
29 324 uATUIY UTUNM +
30 326 uAsUgY dule +
31 360 Unusdl UUN +
32 362 Unusil UgUNM +
33 363 Unusdl UUN +
34 365 Unusil UgUNM +
35 368 UATAITITUIY UM -
36 394 UATAITITUIY UM +




37 407 UATASEITUIY LU -
38 408 UATAIEITUITY LU +
39 413 UATAITITNIY ULUN -
40 370 7139 LU -
41 415 A3 17 -
42 416 n3 LU -
a3 418 nsed WU -
a4 419 n5ed WU -
a5 422 nsed WU -
Negative control (dH,0) -
Positive control (HLB-infected) +

AN 1 danasiiuTIusiudegranaelnwidy D. citri




AW 2 nsaieansiugnssu (DNA Extraction) iwdelnuddu O. citri TuvtesufjiRng



2 3 R Ll G 7= SNFO N O =802

M 25 26 27 28 29 30 31 3

1 - 35 = 79829
379U 35 A998

M = 100 bp DNA
ladder

N = negative control
(dH20)

P = positive control

VAL T -SRI | ¥

AN 3 NMINTITBLUATISE Ca. L. Asiaticus anwmglsansuieanindeliuddu D. citri



AT 4 NMIVNAABUNITTUIBLsANSUTN Ca. L. Asiaticus laesifuiunazdioou

Yaunaslnnddy D. citri



1.00 mm

»

1.00 mm

Ml 5 dnvarduguineivesiuiuly (adult) wasliuddu D. citri n) dnwaziuuy

(dorsal habitus); %) Fafudeunaile (female); A) ﬁ’aLﬁui’aLWﬂéj (male)



2NN 6 1995TInveandliwddu D. citri n) 1; ¥) Aeeudy 1; A) ol 2

3) feaudy 3; 9) fesuls 4; %) fvauly 5; ) fhule



