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5. บทคัดย่อ  :  
  พืชตระกูลแตงเป็นพืชที่นิยมชนิดหนึ่งของประเทศไทยเพ่ือใช้บริโภคและผลิตเมล็ดพันธุ์ โรค
เส้ น ใบ เห ลื อ งที่ เกิ ด จ าก เชื้ อ  Cucurbit yellow stunting disorder virus (CYSDV) แล ะ  Cucurbit 
chlorotic yellows virus (CCYV) ไวรัสในสกุล Crinivirus เป็นสาเหตุหนึ่งที่ท าให้ก่อความเสียหายต่อ
ผลผลิตพริกในหลายประเทศ การศึกษาวิจัยครั้งนี้มีวัตถุประสงค์เพ่ือจ าแนกชนิดของเชื้อ Crinivirus ที่เข้าติด
เชื้อในพืชตระกูลแตง ในช่วงเดือนตุลาคม 2561 - กันยายน 2563 ได้เก็บตัวอย่างพืชตระกูลแตง ได้แก่ 
แตงกวา ฟักทอง มะระจีน และต าลึง ที่แสดงอาการเนื้อใบเหลือง ใบด่างและล าต้นแคระแกร็นในจังหวัด
กรุงเทพมหานคร กาญจนบุรี สุพรรณบุรี นครปฐม เชียงราย เชียงใหม่ จันทบุรี สระแก้ว และศรีสะเกษ 
จ านวน 110 ตัวอย่าง มาตรวจสอบหาเชื้อ Crinivirus ด้วยเทคนิค One step RT-PCR ด้วยไพรเมอร์ที่
จ า เพาะกับบริ เวณ อนุ รักษ์ ของยีน  RNA-dependent RNA polymerase (RdRp) ของไวรัส ในกลุ่ ม 
Crinivirus ผลการตรวจด้วย เทคนิค One step RT-PCR ปรากฏว่าตรวจไม่เชื้อ Crinivirus จากตัวอย่างพืช
ตระกูลแตงทั้งหมดที่เก็บมาตรวจครั้งนี ้
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   Abstract :  
      cucurbit plants are the most important vegetable crop in Thailand for 
domestic consumption and seed production. The criniviruses including Cucurbit yellow 
stunting disorder virus (CYSDV) and Cucurbit chlorotic yellows virus (CCYV) are the plant 
virus that caused yellowing symptoms and caused in high yield losses for cucurbit 
production. The aim of this research is to be identification of the criniviruses infected 
cucurbits based on biological and molecular characterization. During October 2019 – 
September 2020, the 137  samples of cucurbit plants including cucumber, pumpkin, Field 
pumpkin,  bitter gourd, luffa and ivy gourd showing severe yellowing, chlorotic mottling, 
interveinal yellowing symptoms and stunting were collected from fields in Bangkok, 
Kanchanaburi, Suphan Buri, Nakhon Pathom, Chiang Rai, Chiang Mai, Chanthaburi, Sakaeo 
and Srisaket Province. Total RNAs of all samples were extracted and tested for Crinivirus 
infection by One step RT-PCR using universal primers which specific to conserved region on 
RNA-dependent RNA polymerase gene (RdRp) of criniviruses. By the RT-PCR result, 
criniviruses were not detected in all samples. 
   

6. ค าน า 

 พืชตระกูลแตง เช่น แตงกวา ฟักทอง เมล่อน แตงโม แคนตาลูป สควอช และมะระ เป็นพืชที่มี

การปลูกอย่างกว้างขวางทั่วโลก รวมถึงประเทศไทยซึ่งมีการปลูกมากเพ่ือใช้บริโภคและผลิตเมล็ดพันธุ์ส่งออก

โดยเฉพาะในพ้ืนที่ภาคตะวันออกเฉียงเหนือ ภาคเหนือ และภาคกลาง การระบาดของโรคพืชโดยเฉพาะโรคที่

เกิดจากเชื้อไวรัสยังคงเป็นปัญหาที่ส าคัญในการผลิตพืชตระกูลแตง เพราะท าให้พืชนั้นเกิดความเสียหายและ

ผลผลิตลดลง ซึ่งถ้าหากพืชถูกเชื้อไวรัสเข้าท าลายในระยะต้นกล้าจะส่งผลให้ต้นพืชแคระแกรนหรือถ้าหาก

รุนแรงมากก็จะท าให้ต้นพืชตาย ซึ่งเชื้อไวรัสที่ส าคัญของพืชตระกูลแตง ที่มีรายงานการระบาดในแหล่งปลูกใน

ประเทศไทย เช่นไวรัสในกลุ่ม Cucummovirus, Potyvirus, Tobamovirus, Tospovirus, Polerovirus 

และ Crinivirus เป็นต้น เชื้อไวรัสในจีนัส Crinivirus ได้แก่ Cucurbit yellow stunting disorder virus 

(CYSDV) และ Cucurbit chlorotic yellows virus (CCYV) พบว่าเป็นสาเหตุที่ท าให้ผลผลิตพืชตระกูลแตง

ลดลงอย่างมากและมีการระบาดตามพ้ืนที่ปลูกพืชตระกูลแตงทั่วโลก ทั้งในแถบเมดิเตอร์เรเนียน อเมริกา และ

เอเชียมากถึง 80-100% (Abou-Jawdah et al., 2000; Abrahamian et al., 2014; Marco and Aranda, 

2005; Wintermantel et al., 2009) โดยพืชที่ติดเชื้อจะแสดงอาการใบซีด จุดซีดระหว่างเส้นใบ ใบด่างลาย 

ใบเหลือง และล าต้นแคระแกรน การแพร่กระจายของโรคนี้เกิดขึ้นได้ง่ายและรวดเร็วโดยมีแมลงหวี่ขาว 
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(Bemisia tabaci) เป็นแมลงพาหะ (Kao et al., 2000; Louro et al., 2000; Orfanidou et al., 2014)

 ส าหรับประเทศไทยข้อมูลของเชื้อ Crinivirus ยังมีน้อยมาก ดังนั้นการวิจัยครั้งนี้มีวัตถุประสงค์

เพ่ือจะจ าแนกชนิดของเชื้อ Crinivirus ที่แยกจากพืชตระกูลแตง ศึกษาข้อมูลทางชีววิทยาเกี่ยวกับอาการบน

พืชอาศัยและพันธุกรรมของเชื้อ รวมทั้งวิเคราะห์ความสัมพันธ์ของเชื้อที่พบในแหล่งปลูกต่าง ๆ  

7.  วิธีด าเนินการ                          

- อุปกรณ์       
1. ตัวอย่างพืชตระกูลแตงที่แสดงอาการโรคไวรัส 
2. สารเคม ี
 - ชุดไพรเมอร์ส าหรับสังเคราะห์สารพันธุกรรมเชื้อไวรัส 
 - ไนโตรเจนเหลว 
 - ชุดสกัด FavorPrep Plant Total RNA Purification Mini Kit (Favorgen, Taiwan) 
 - One Step RT-PCR kit (Biotechrabbit, Germany) 
 - 100 bp DNA Ladder with 6X Loading Dye (Biotechrabbit, Germany) 
 - Agarose gel (SeaKem, USA) 
 - RedSafe Nucleic Acid Staining Solution (iNtRON Biotechnology, Korea) 
 - 1X TAE Buffer 
3. เครื่องมือและอุปกรณ์วิทยาศาสตร์ 
 - โกร่งบดตัวอย่างพืช 
 - เครื่องปั่นตกตะกอน Mini Spin (Eppendorf, USA) 
 - เครื่องดูดจ่ายสารละลายอัตโนมัติ Pipetman Kit (Gilson, France) 
 - อ่างน้ าควบคุมอุณหภูมิ 
 - เครื่องควบคุมอุณหภูมิ Thermo cycler  
 - เครื่องแยกสารพันธุกรรม Wide Mini-Sub Cell GT Basic System (Biorad, USA) 
 - เครื่อง ChemiDoc Gel Imaging System (BioRad, USA) 
 - เครื่องผสมสาร Vortex mixer (Fisher Scientific, USA) 

 - หลอดพีซีอาร์ขนาด 200 ไมโครลิตร 

 - หลอดไมโครทิวป์ขนาด 1.5 มล. และ 2 มล. 

 
- วิธีการ 
1. การส ารวจและเก็บตัวอย่างพืชตระกูลแตงท่ีแสดงอาการของโรค  
  ส ารวจและเกบ็ตวัอย่างพชืตระกูลแตงทีม่ลีกัษณะอาการใบด่าง ใบเหลอืง เสน้ใบใส และ

เสียรูป จากแหล่งปลูกต่างๆ ได้แก่ จงัหวดักรุงเทพมหานคร กาญจนบุร ีสุพรรณบุร ีนครปฐม 
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เชยีงราย เชยีงใหม่ จนัทบุร ีสระแก้ว และศรสีะเกษ โดยการส ารวจ ในพื้นที่ประมาณ 2 ไร่ ท าการ

ส ารวจทุกแถวปลูก ในกรณีทีพ่ื้นทีส่ ารวจมพีืน้ทีม่ากกว่า 2 ไร่ขึน้ไป จะท าการสุ่มส ารวจโดยส ารวจ

แถวเวน้แถว พรอ้มทัง้ถ่ายภาพในแปลงปลูก ลกัษณะอาการที่พบในแปลงปลูกและบนัทกึพกิดัทาง

ภมูศิาสตร ์

   2. การสกดัอารเ์อน็เอรวมจากพืช  
   สกัดอาร์เอ็นเอรวมด้วยชุดสกัด  FavorPrep Plant Total RNA Purification Mini Kit 
(Favorgen, Taiwan) ตามค าแนะน าของบรษิทั มขี ัน้ตอนดงันี้   
  1.  1.  ชัง่ใบพชืตระกูลแตงแต่ละตวัอย่างใหม้ปีรมิาณ 100 มลิลกิรมั แลว้บดให้ละเอยีด
ดว้ยไนโตรเจนเหลว แลว้ยา้ยมาใส่ในหลอดขนาด 1.5 มลิลลิติร แล้วเตมิบพัเฟอร ์FARB ปรมิาตร 
500 มลิลลิติรและเตมิ Mercaptoethanol ปรมิาตร 5 ไมโครลติร ผสมใหเ้ขา้กนั 
  2.  ย้ายส่วนของพืชมาใส่ Filter Column แล้วปัน่เหวี่ยงที่ความเรว็ 13,000 rpm นาน  
1 นาท ีจากนัน้ดดูส่วนของเหลวใสใส่ใน Collection tube ขนาด 1.5 มลิลลิติร  
  3.  เติม 70% Ethanol ปรมิาตร 1 เท่าของทิ้งส่วนของเหลวใสที่ได้ ผสมให้เขา้กนัแล้ว
ยา้ยมาใส่ใน FARB Mini Column ปัน่เหวีย่งทีค่วามเรว็ 13,000 rpm นาน 1 นาท ีทิง้ส่วนใส 
  4.  ล้างอาร์เอ็นเอครัง้ที่ 1 ด้วย Wash Buffer ปรมิาตร 500 ไมโครลิตร ปัน่เหวี่ยงที่
ความเรว็ 13,000 rpm นาน 1 นาท ีทิ้งส่วนของเหลวใส จากนัน้ลา้งอารเ์อน็เอครัง้ที่ 2 ด้วย Wash 
Buffer ปรมิาตร 750 ไมโครลติร ปัน่เหวีย่งที่ความเรว็ 13,000 rpm นาน 1 นาท ีทิง้ส่วนใสแล้วปัน่
เหวีย่งทีค่วามเรว็ 13,000 rpm นาน 3 นาท ี 
  5. น า FARB Column มาวางบนหลอดใหม่ขนาด 1.5 มลิลลิติร แลว้เตมิ Elution Buffer 
ปรมิาตร 50 ไมโครลติร ปัน่เหวีย่งทีค่วามเรว็ 13,000 rpm นาน 2 นาท ีเสรจ็แลว้เกบ็อารเ์อน็เอรวม
ทีไ่ดไ้วใ้ชง้านในขัน้ตอนต่อไป 
3. ไพรเมอรแ์ละการสงัเคราะหยี์น CP บางส่วน (3' end of CP gene) และยีน CP 
    เพ่ิมปริมาณดีเอ็นเอโดยใช้ universal primers เพ่ิมปริมาณดีเอ็นเอในส่วนของยีน RdRp บน 
RNA1 ของไวรัสในจีนัส Crinivirus ซึ่งจะได้ขนาดชิ้นดีเอ็นเอ 745 คู่เบส (Wintermantel and Hladky, 
2010) ดังนี้ 
     Forward primer    CriniRdRp251F    5'- TNGGNAARGGNGARAG -3' 
              Reverse primer  CriniRdRp995R    5'- GTRTTNGAYAACCAHGTRTTHG -3' 
  เมื่อมีตัวอย่างที่ให้ผลบวกกับ universal primers ก็จะน ามาตรวจหาชนิดของไวรัสด้วยไพร
เมอร์ที่จ าเพาะต่อเชื้อ CYSDV หรือ CCYV โดยจะเพ่ิมปริมาณส่วนของยีน Hsp70h บน RNA2 ดังนี้     
 เชื้อ CYSDV ได้ขนาดดีเอ็นเอ 749 คู่เบส (Abrahamian et al., 2013)   
  Forward primer    CY-HSPF    5'- AATCAGTTTGTGACAGTCTAGG -3' 
              Feverse primer     CY-HSPR    5'- GGTTTCTTCTCGCACTCCA -3' 
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 เชื้อ CCYV ได้ขนาดดีเอ็นเอ 462 คู่เบส (Okuda et al., 2010)   

        Forward primer    CY-HSPF    5'- AATCAGTTTGTGACAGTCTAGG -3' 

              Reverse primer     CY-HSPR    5'- GGTTTCTTCTCGCACTCCA -3' 

            ส่วนผสมของ One step RT-PCR ท าปฏกิิรยิาในหลอดพซีีอาร์ขนาด 200 ไมโครลติร 

ปรมิาตรส่วนผสมรวม 20 ไมโครลติร ประกอบดว้ย 
  Nuclease free water    5   ไมโครลติร 
  2x One step Mix   10  ไมโครลติร 
  10 pmole Pol3870F              0.5   ไมโครลติร 
  10 pmole AS3                         0.5   ไมโครลติร 
  20x RT-RI Blend     1   ไมโครลติร 
  RNA template     3   ไมโครลติร 
ผสมส่วนผสมใหเ้ขา้กนัด ีแลว้น าไปเขา้เครื่องควบคุมอุณหภูม ิ(thermal cycler) โดยท าปฏกิริยิาใน
การสงัเคราะหด์งันี้ 

           1) First strand synthesis  50 oC  20 นาท ี
                Predenaturation   95 oC   2 นาท ี

  2) Three step-cycling   35 cycles  
          Denaturation   95 oC  20 วนิาท ี
              Annealing   55 oC  20 วนิาท ี
          Extension   72 oC  45 วนิาท ี
           3) Final extension   72 oC    5 นาท ี

เมื่อปฏกิริยิาเสรจ็สมบูรณ์ตรวจสอบดเีอน็เอผลผลติดว้ย 1.2% agarose gel electrophoresis ทีเ่ตมิ 
Redsafe Nucleic Acid Straining Solution ใน 1X TAE buffer ใช้กระแสไฟฟ้า 100 โวลต์ นาน 30 
นาที ตรวจดูแถบดีเอ็นเอผลผลิตในเจลภายใต้แสง UV ด้วยเครื่อง ChemiDoc Touch Imaging 
System (BioRad, USA) 
4. การโคลนยีน  
  แยกดี เอ็น เอผลผลิต ออกจาก เจลโดยใช้ชุ ด ส า เ ร็จรูป  FavorPrep™ Gel/PCR 
Purification Kit (Favorgen, Taiwan) ตามขัน้ตอนของบรษิัทผู้ผลติ ตรวจสอบขนาดและปรมิาณดี
เอ็นเอที่ได้ด้วย 1.2% agarose gel electrophoresis เชื่อมต่อดีเอ็นเอเข้ากับ พลาสมิดพาหะ 
pGEM-T Easy (Promega, USA)  
โดยเติมดีเอ็นเอ 150 นาโนกรมั, T4 DNA ligase buffer ปรมิาตร 10 ไมโครลติร, pGEM-T easy 
vector 50 นาโนกรมั และ T4 DNA ligase 3 Units รวมปรมิาตรสาร 10 ไมโครลติร ผสมให้เขา้กนั
แลว้บ่มทีอุ่ณหภูม ิ4 oC นานขา้มคนื น าพลาสมดิลูกผสมเขา้สู่เซลลแ์บคทเีรยี Escherichia coli (E. 
coli) สายพันธุ์ JM109ด้วยวิธี heat shock transformation คัดเลือกโคโลนีของเชื้อแบคทีเรยีที่มี
ชิน้ส่วนของดเีอน็เอไวรสั ดว้ยวธิ ีblue-white selection แลว้ตรวจสอบโคลนของพลาสมดิสายผสมที่
ต้องการด้วยเทคนิค PCR โดยน าเซลล์แบคทีเรยีที่ให้โคโลนีสีขาวจ านวน 10 โคโลนีและสฟ้ีา 1 
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โคโลนี มาผสมน ้าปรมิาตร 8 ไมโครลติรใชเ้ป็นดเีอน็เอตน้แบบ แลว้ตรวจสอบยนีทีต่อ้งการดว้ยไพร
เมอรท์ีจ่ าเพาะต่อเชือ้ Crinivirus 
5. การวิเคราะหล์ าดบันิวคลิโอไทดแ์ละกรดอะมิโนโปรตีน CP  

  วเิคราะห์ล าดบันิวคลโิอไทด์ของดเีอ็นเอผลผลติจากปฏกิิรยิา RT-PCR มาจ าแนกยนี

ดว้ยโปรแกรม Blastn และ Blastp (http://www.ncbi. nlm.nih.gov/Blast) แลว้เปรยีบเทยีบกบัล าดบั

นิวคลโิอไทดแ์ละกรดอะมโินของเชือ้ Crinivirus ทีอ่ยู่ในฐานขอ้มลู GenBank เพื่อวเิคราะหค์วามผนั

แปรทางพันธุกรรมจากข้อมูลยีนโปรตีนด้วยโปรแกรม Clustal Omega จากนั ้นวิเคราะห์

ความสมัพันธ์และจดักลุ่มของ Crinivirus ไอโซเลตต่าง ๆ จากการสร้าง Phylogenetic tree ด้วย

โปรแกรม MEGA X (Kumar et al., 2018) 

          6. การศึกษาการตอบสนองของพืชอาศยัต่อเช้ือไวรสั  

    ศึกษาลักษณะอาการของเชื้อไวรัสบนพืชอาศัยต่าง ๆ ได้แก่ แตงกวา แตงโม เมลอน ซุกินี่ 
และฟักทอง เป็นต้น โดยน าแมลงหวี่ขาวที่ปราศจากเชื้อไวรัสมาปล่อยลงบนต้นพืชที่มีเชื้อ Crinivirus 
เพ่ือให้ดูดกินน้ าเลี้ยงนาน 48 ชั่วโมง จากนั้นย้ายแมลงหวี่ขาวมาปล่อยลงบนต้นพืชปกติที่ปราศจากเชื้อ
ไวรัส จ านวน 10 ตัวต่อต้น นาน 72 ชั่วโมง เมื่อครบเวลาท าการก าจัดแมลงหวี่ขาวโดยการพ่นสารเคมี
ก าจัดแมลงหวี่ขาวแล้วน าต้นพืชมาเก็บไว้ในกรงกันแมลง 
  การบันทึกผลโดยบันทึกระยะเวลาที่ต้นพืชทดสอบแสดงแสดงอาการของโรค บันทึกลักษณะ
อาการที่ปรากฏบนพืช และบันทึกภาพอาการที่ปรากฏ จากนั้นน าพืชทอดสอบมาตรวจหาเชื้อ Crinivirus 
ในต้นพืชด้วยเทคนิค One Step RT-PCR ตามวิธีการข้อ 3 
 

เวลาที่ท าการทดลอง       - ตุลาคม 2561 - กันยายน 2563 

สถานที่ท าการทดลอง     1. แปลงปลูกแตงกวาและพืชตระกูลแตงในจังหวัดกรุงเทพมหานคร  
            กาญจนบุรี สุพรรณบุรี เชียงราย เชียงใหม่ สระแก้ว และศรีสะเกษ 
                   2. ห้องปฏิบัติการ กลุ่มงานไวรัสวิทยา ส านักวิจัยพัฒนาการอารักขาพืช 
         

8.  ผลการทดลองและวิจารณ์ 

1. ตัวอย่างพืชตระกูลแตงและการตรวจสอบหาเชื้อ Crinivirus ด้วยเทคนิค One Step RT-PCR  

   เกบ็ตวัอยา่งพชืตระกูลแตง ไดแ้ก่ แตงกวา (ภาพที ่1) มะระ (ภาพที ่2 ก-ข) บวบ (ภาพที ่2 ค-ง) 

ฟักทอง (ภาพที่ 2จ) ฟักแฟง (ภาพที่2ฉ) และ ต าลึง (ภาพที่2 ช -ณ) ที่แสดงอาการเส้นใบใส ใบด่าง 

ใบเหลอืงและเสยีรูปทรงในจงัหวดักรุงเทพมหานคร กาญจนบุร ีนครปฐม สุพรรณบุร ีเชยีงราย เชยีงใหม ่

ส ร ะ แ ก้ ว  แ ล ะ 

ศรสีะเกษ รวมตวัอยา่งทัง้สิน้ 178 ตวัอยา่ง (ตารางที ่1) มาตรวจสอบดว้ยเทคนิค One Step RT-PCR ดว้ย 
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universal primers ของเชื้อไวรสัในกลุ่ม เชื้อ Crinivirus ผลปรากฏว่า ไม่พบแถบดีเอ็นเอเชื้อไวรสัในทุก

ตวัอยา่ง 

   พชืตระกูลแตงนัน้มรีายงานไวรสัที่สามารถเขา้ท าลายได้มากกว่า 70 ชนิด (Lecoq, 2003) เช่น 

Watermelon mosaic virus ( WMV), Zucchini yellow mosaic virus (ZYMV), Papaya ringspot virus 

(PRSV), Cucumber mosaic virus (CMV), Cucurbit yellow stunting disorder virus (CYSDV), Cucurbit 

chlorotic yellows virus (CCYV), Beet pseudo-yellows virus (BPYV) เป็นต้น (Orfanidou  et al., 2019: 

Alicia Pozzi et al., 2020) ซึง่ไวรสัดงักล่าวจะท าใหพ้ชืแสดงอาการใบด่างหรอืเหลอืง เส้นใบใส เสยีรปูทรง  

ขอ้ปลอ้งสัน้ และล าตน้แคระแกรน็ หากเป็นการตดิเชือ้รว่มกนัของไวรสัหลายชดิกจ็ะยิง่ท าใหอ้าการของโรค

รนุแรงมากขึน้ 

 

           ตารางท่ี 1  ผลตรวจหาเชื้อ Crinivirus ด้วยเทคนิค One Step RT-PCR  ในตัวอย่างพืชตระกูล

แตง 

                          ทีเ่กบ็จากแปลงปลกูใน 9 จงัหวดั 

จงัหวดั จ านวนตวัอย่าง ผลการตรวจวิเคราะห์ 

กรงุเทพมหานคร 25 ไมพ่บเชือ้ Crinivirus 

กาญจนบุร ี 25 ไมพ่บเชือ้ Crinivirus 

สุพรรณบุร ี 18 ไมพ่บเชือ้ Crinivirus 

นครปฐม 15 ไมพ่บเชือ้ Crinivirus 

เชยีงราย 30 ไมพ่บเชือ้ Crinivirus 

เชยีงใหม่ 20 ไมพ่บเชือ้ Crinivirus 

จนัทบุร ี 15 ไมพ่บเชือ้ Crinivirus 

สระแกว้ 36 ไมพ่บเชือ้ Crinivirus 

ศรสีะเกษ 27 ไมพ่บเชือ้ Crinivirus 

รวมทัง้ส้ิน 178  
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         ภาพท่ี 1 แตงกวาที่แสดงอาการใบด่าง ใบด่างประ เส้นใบใส เนื้อใบเหลอืง คล้ายอาการของโรคที่ 

                      เกดิจากเชือ้ Crinivirus  ทีพ่บในแปลงปลกู 
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           ภาพท่ี 1 (ต่อ) 
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        ภาพท่ี 2 พชืตระกูลแตงทีแ่สดงอาการใบด่าง ใบด่างประ เสน้ใบใส เนื้อใบเหลอืง คลา้ยอาการของโรค

ที ่
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                    เกดิจากเชือ้ Crinivirus  ทีพ่บในแปลงปลกู ไดแ้ก่ (ก-ข): มะระ, (ค-ง): บวบเหลีย่ม, (จ): 

ฟักทอง,   

                    (ฉ): ฟักแฟง และ (ช-ณ): ต าลงึ 

9.  สรุปผลการทดลองและข้อเสนอแนะ :  

 จากการตรวจไม่พบเชื้อ Crinivirus จากตัวอย่างพืชตระกูลแตงที่แสดงอาการอาการเส้นใบและใบเหลือง 

ทั้ง 110 ตัวอย่างนั้น อาจเนื่องมาจากว่าลักษณะอาการของโรคที่พบเกิดจากเชื้อไวรัสชนิดอ่ืน ๆ ซึ่ งพบว่ามีเชื้อ

ไวรัสมากกว่า 70 ชนิด ที่สามารถเข้าติดเชื้อในพืชตระกูลแตงได้ ดังนั้นหากต้องการตรวจหาเชื้อ Crinivirus 

จะต้องเกบ็ตวัอย่างพชืมาตรวจใหม้ากกว่านี้ และควรเก็บตวัอย่างในพืน้ที่ใหม้ากขึน้ในหลายจงัหวดัทีม่กีาร

ปลกูพชืตระกูลแตง โดยเฉพาะอยา่งยิง่แหล่งปลกูในภาคตะวนัออกเฉียงเหนือทีเ่ป็นแหล่งปลกูและผลติเมลด็

พนัธุ์ที่ใหญ่ที่สุดของประเทศ ส าหรบัวธิกีารตรวจสอบต้องอาศยัวธิกีารที่มปีระสทิธภิาพมากยิง่ขึน้ เช่น เท

คนนิค Next Generation Sequencing (NGS) มาใชม้ในการตรวจสอบ 

10.  การน าผลงานวิจัยไปใช้ประโยชน์ :  

 1. เป็นขอ้มูลยืนยันสถานภาพกมารไม่ปรากฎของเชื้อ Crinivirus ในพืชตระกูลแตงใชช่วงระหว่างที่มี

การศึกษาวิจัย ตั้งแต่เดือน ตุลาคม 2562-กันยายน 2563 
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