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4. สาขาวิชาการท่ีมีความชำนาญพิเศษ (แตกต่างจากวุฒิการศึกษา) ระบุสาขาวิชาการ 

……… Plant molecular biology, Pant physiology, Genetic engineering, plant wounding response, 
Plant hormone signaling…………………………………………………………………………………………………………… 

5.วิจัยว่าเป็นผู้อำนวยการแผนงานวิจัย หัวหน้าโครงการวิจัยหรือผู้ร่วมวิจัยในแต่ละข้อเสนอการวิจัย 
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หัวหน้าการทดลอง พัฒนาวิธี Multiplex Real-time PCR เพ่ือ
ตรวจคัดกรองและจำแนกยีนข้าวดัดแปลง
พันธุกรรม ภายใต้โครงการ การพัฒนาเทคนิค 
Multiplex Real-time PCR สำหรับตรวจคัด
กรองและจำแนกยีนพืชดัดแปลงพันธุกรรมเชิง
คุณภาพในพืชนำเข้า (ข้าว ข้าวสาลี ถั่วเหลือง 
และ ข้าวโพด) 

2563 

หัวหน้าการทดลอง พัฒนาวิธี Multiplex Real-time PCR เพ่ือ
ตรวจวิเคราะห์ข้าวสาลีดัดแปลงพันธุกรรมการ
ภายใต้โครงการ พัฒนาเทคนิค Multiplex 
Real-time PCR สำหรับตรวจคัดกรองและ
จำแนกยีนพืชดัดแปลงพันธุกรรมเชิงคุณภาพใน
พืชนำเข้า (ข้าว ข้าวสาลี ถั่วเหลือง และ 
ข้าวโพด) 

2563 

หัวหน้าการทดลอง พัฒนาชุดตรวจสอบอย่างรวดเร็วด้วยเทคนิค 
LFICS สำหรับถั่วเหลืองที่ผ่านการกลายพันธุ์
แบบแม่นยำ ภายใต้โครงการวิจัยและพัฒนา
เทคโนโลยีการกลายพันธุ์แบบแม่นยำเพ่ือการ
ผลิตพืชปลอดภัยและยั่งยืน 

2566 



หัวหน้าการทดลอง การพัฒนาการตรวจสอบข้าวสาลีที่ผ่านการ
กลายพันธุ์แบบแม่นยำด้วยเทคนิค 
homo/hetero-duplexes และ T7E1 ภายใต้
โครงการวิจัยและพัฒนาเทคโนโลยีการกลาย
พันธุ์แบบแม่นยำเพ่ือการผลิตพืชปลอดภัยและ
ยั่งยืน 

2566 

6. ผลงานวิจัยที่ทำเสร็จแล้ว: ชื่อผลงานวิจัย ปีที่พิมพ์ การเผยแพร่ และแหล่งทุน (อาจมีมากกว่า 1 เรื่อง) 
ปี พ.ศ. ชื่อผลการวิจัย สถานะ แหล่งทุน 
2564 พัฒนาวิธี Multiplex Real-time PCR เพ่ือตรวจคัดกรอง

และจำแนกยีนข้าวดัดแปลงพันธุกรรม 
หัวหน้าการทดลอง วช. 

2564 พัฒนาวิธี Multiplex Real-time PCR เพ่ือตรวจวิเคราะห์
ข้าวสาลีดัดแปลงพันธุกรรมการ 

หัวหน้าการทดลอง วช. 

2566 พัฒนาชุดตรวจสอบอย่างรวดเร็วด้วยเทคนิค LFICS สำหรบั
ถั่วเหลืองที่ผ่านการกลายพันธุ์แบบแม่นยำ 

หัวหน้าการทดลอง สกสว. 
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2566 การพัฒนาชุดตรวจสอบอย่างรวดเร็วด้วยเทคนิค LFICS 

สำหรับถั่วเหลืองที่ผ่านการกลายพันธุ์แบบแม่นยำ 
การประชุมวิชาการประจำปี 2566 
สำนักวิจัยพัฒนาเทคโนโลยีชวีภาพ 

2564 การพัฒนาเทคนิคการตรวจวิเคราะห์ถั่วเหลืองกรดโอลิอิก
สูงที่ผ่านการปรับแต่งยีน FAD3A 
ด้วยเทคนิค Duplex PCR 

การประชุมวิชาการระดับชาติ ครั้งที่ 
14 ม.ราชภัฎนครปฐม 2564 

2563 Development of screening and detection method 
of genetically modified rice LL601, LL62 and 
Bt63 by multiplex real-time PCR 

ISAAAS. International conference 
2022 

2563 Development of screening and detection method 
of genetically modified wheat MON71800 and 
MON71200 by multiplex real-time PCR 

ISAAAS. International conference 
2022  

2562 Development of the in-house genetically 
modified wheat MON71800 reference plasmid 
for qualitative detection by Tetraplex Real-Time 
PCR 

RSU International con. 2021  

2559 Allelopathic potential of Citrus reticulata fruit 
waste from juice processing industry for control 
Leptochloa chinensis Nees. 

RJAS. 6(1):17-21 

2558 XTH20 and XTH19 Controlled by ANAC071 
under Auxin Flow Are Involved in Cell 
Proliferation in Incised Arabidopsis Inflorescence 
Stems. 

Plant J. 80(4):604-14 



2558 CLE6 expression recovers gibberellin deficiency to 
promote shoot growth in Arabidopsis. 

Plant J. 78(2), 241-252. 

2558 ARF6 and ARF8 contribute to tissue reunion in 
incised Arabidopsis inflorescence stems via the 
expression of ANAC071, RAP2.6L, and a gene 
encoding a jasmonic acid biosynthetic enzyme. 

Plant Biotechnology. 31, 49-53. 

2558 XTH20 and XTH19 directly controlled by 
ANAC071 are involved in the tissue reunion 
process in Arabidopsis cut inflorescence stem. 
(Oral presentation) 

JSPPJ (2013) Okayama, Japan 
and (Poster presentation) IPGSA 
(2013), Shanghai, China 

2556 Spatially selective hormonal control of RAP2.6L 
and ANAC071 transcription factors involved in 
tissue reunion in Arabidopsis. 

PNAS. USA, 108, 16128–32. 

2555 Analysis of the genes for transcription factor and 
cell wall metabolism in reunion process of 
Arabidopsis flowering stem. (poster presentation) 

JSPPJ (2010), Kumamoto, Japan 
and Arabidopsis International 
conference (2012), Yokohama, 
Japan 
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