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บทคัดยอบทคัดยอ  

  
การวิเคราะหการแสดงออกของยีนในยางพาราพันธุที่เจรญิเติบโตเร็ว(ฉะเชิงเทรา 50) และพนัธุที่
เจริญเติบโตชา(K21) โดยใชเทคนิค Long-SAGE (Long Serial Analysis of Gene Expression) และหาลําดับ
การเบสของยนีจากโคลนทีม่ีช้ินดีเอ็นเอเปาหมาย ทีม่ีสวนประกอบของชิ้นสวนยีนตางๆ ที่นํามาตอกัน พรอม
ทั้งวิเคราะหขอมูลดวยโปรแกรม SAGE 2000 version 4.5 และ Microsoft Access พบวามกีารแสดงออกของยีน
จากจีโนมของยางพาราจํานวนทั้งหมด 12,218 Long-Tag ซ่ึงเปนตัวแทนของชิ้นสวนยีนเทากับ 5,732 ยีน 
สามารถแยกออกเปนยนีที่พบการแสดงออกมากในพันธุยางที่เจริญเติบโตเร็ว ยีนทีแ่สดงออกมากในพันธุ
ยางที่เจริญเติบโตเร็วชา และยีนที่แสดงออกในพนัธุยางทั้งสองชนิด เมื่อนําชิ้นสวนของยีนไปเปรยีบเทียบ
กับฐานขอมูล EST พบวาเหมือนกับลําดับเบสในพืชหลายชนิด รวมทั้งในยางพารา ซ่ึงลําดับเบสสวนของ
ยีนที่ไดจะเปนขอมูลที่มีประโยชนมากในการไปใชพัฒนาเปนเครื่องหมายโมเลกุลในการปรับปรุงพันธุ
ยาง และใชเปนขอมูลพื้นฐานสําหรับอางอิงในงานวิจยัและพัฒนาดานชีวโมเลกุลของยางพารา 


