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 จากการนําลําดับเบสของยีน CAD (cinnamyl-alcoholdehydrogenase) ซ่ึงเปนยีนที่มีบทบาท
เกี่ยวของกับกระบวนการสังเคราะหลิกนินในพืชจากฐานขอมูล GenBank ของ Eucalyptus globul, 
Populus tremuloid, P.deltoides, Eucalyptus salign, Populus balsamife, Saccharum officin, Fragaria x 
ananas และ M.sativa มาหาลําดับเบสสวนที่เหมือนกันโดยใชวิธีการเปรียบเทียบ Multiple Alignment 
พบลําดับเบสที่เหมือนกันและใชเปน primer  สามารถเพิ่มปริมาณชิ้นสวนของยีนจาก cDNA ในยางพารา
พันธุฉะเชิงเทรา 50ได  เมื่อนําไปหาลําดับเบสพบวาชิ้นดีเอ็นเอมีขนาด 542 bp. และเมื่อเปรียบเทียบกับ
ลําดับเบสของชิ้นสวนยีนกับยีน CAD ในพืชชนิดอื่นๆ พบลําดับเบสสวนที่เหมือนกัน มากที่สุดกับ  
Eucalyptus salign โดยมีคา  Identity  49.7%    จากการออกแบบ LUX primer โดยใชลําดับการเรียงตัว
ของดีเอ็นเอที่ไดไปตรวจสอบความจําเพาะ  พบวา primer ที่ไดสามารถเพิ่มปริมาณชิ้นสวนของยีนจาก
ยางพาราพันธุฉะเชิงเทรา  50 ไดเพียงแถบเดียว ซ่ึงมีขนาดเทากับ  96 bp. และ primer ดังกลาวสามารถใช
ตรวจสอบปริมาณการแสดงออกของช้ินสวนยีนที่โคลนไดในใบของยางพาราพันธุฉะเชิงเทรา 50  ดวย
เทคนิค Quantitative Real-Time RT-PCR 
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