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บทคัดยอ 
ตรวจสอบลายพิมพดีเอ็นเอออยจํานวน 96  สายพันธุ จากแหลงรวบรวมพันธุกรรมออยศูนยวิจยัพชื

ไรขอนแกน  ดวยเทคนิค simple sequence repeat (SSR)  โดยใชไพรเมอร ชนิด microsatellite primer ของ
ออย  จํานวน  16  ชนิด ไดแก  MCSA175A08  MCS003B02  MCS015B03  MCSA062B06  MCSA223B07  
MCSA176C01  MCSA077C02  MCSA176C03    MCS005C04  MCSA205C07  MCSA053C10  
MCSA116D08  MCSA180E02  MCSA042E08  MCS014E10  MCSA175G03  MCSA068G08  
YCS24.043  YCS02.047  และ  YCS02.047  นําไปทดลองกับออยจํานวน  8  สายพันธุ  ไดแก  ขอนแกน1 
ขอนแกน 2  อูทอง 1 อูทอง 2  อีแหว  อุดร  ชัยนาท1  และ K86-161.  สามารถคัดเลือกไพรเมอรทีเ่หมาะสม
สําหรับอออย  6  ชนิดไดแกไดแก   MCSA223B07,  MCSA176C03,  MCSA205C07,  MCSA116D08 
MCSA180E02 และ  MCSA175G03  นําไพรเมอรที่คัดเลือกไดมาตรวจสอบลายพิมพดีเอ็นเอออยจํานวน  96  
สายพันธุ  ดวยเทคนิคพีซีอาร  นํามาตรวจวิเคราะหแถบดีเอ็นเอที่ไดดวยวิธีเจลอิเลคโตรโฟริซิสโดยใชเจล
ชนิดพิเศษที่มชีองวางขนาดเล็กเรียกวา metaphor agarose 2.5 % (metaphor agarose  3  สวน :  agarose 1 
สวน ) เพือ่ทราบขนาดของชิ้นสวนดีเอ็นเอที่ปรากฏในแตละสายพนัธุ อานคาแถบดีเอ็นดวยสายตาโดย
เปรียบเทียบกบัดีเอ็นเอมาตรฐานที่ทราบขนาดชนิดที่มคีวามละเอียดสูง (phiX174 DNA/Hinf I Markers) ซ่ึง
สามารถอานแถบดีเอ็นเอไดตั้งแตขนาด  24-726 คูเบส นําขนาดชิ้นดีเอ็นเอทีไ่ดมาวิเคราะหหารูปแบบ
ความสัมพันธของออยในรูปแบบ Phylogenetic tree  ดวยโปรแกรม  SPSS Version 9.0  จากการตรวจสอบ
พบวาดีเอน็เอของออยมีความแตกตางกัน โดยมีขนาดของแถบดีเอ็นเอตั้งแต   100  คูเบสจนถึง 400 คู 
สามารถนํามาวิเคราะหจัดกลุมของออยได   พบวาสามารถแบงพันธุออยที่ใชในการทดลองออกเปน 5 กลุม
ไดแก กลุมที่ 1 ประกอบดวยพันธุ  BO 14,   C 87 – 51,  CO 678,  NCO 293,  PHILL 56 – 226,  PHILL 65 
– 33,  RAGNAR, PR 1016, PR 3067, Q 115, Q 120,  ROC 6,  ROC 7,  ROC 9,  SP 71 – 6180, SP 75 – 
8110  กลุมที่ 2    SP 77 – 102,  TRITON,  TUC 74 – 6,  TUC 1149,  US 65 – 4,  US 65 – 5,  US 66 - 3 – 1,  
K 76 – 103, K 76 – 4, K 84 – 200, K 84 – 69, K 88 – 65 และ  K 88 – 87  กลุมที่ 2 ประกอบดวยพันธุ      SP 
77 – 102,  TRITON,  TUC 74 – 6,  TUC 1149,  US 65 – 4,  US 65 – 5,  US 66 - 3 – 1,  K 76 – 103, K 76 – 
4, K 84 – 200, K 84 – 69, K 88 – 65 และ K 88 – 87  กลุมที่ 3 ประกอบดวยพันธุ  K 88 – 92,  LF 00 – 



1245, A 2, K 90 – 54, K 90 – 77 และ KU 50  กลุมที่ 4 ประกอบดวยพันธุ  LP 5,  LP 9, UT 1, UT 2, 
UDON, 85 - 2 – 352,  CO, CHAINAT, EHEAW, K 86 – 161,  83 - 2 – 88,  UT 3,  UT 4, KK 1, 92 - 2 – 
048, 93 - 4 – 106,   93 - 4 -191,  93 -  4 – 149,  94 - 2 – 483  และ  95 - 2 – 156  กลุมที่ 5 เปนกลุมที่ใหญ
ที่สุดประกอบดวยพันธุ  LK 92 – 11, LK 92 – 17, LK 92 – 17,  K 95 – 283,  K 94 – 13, TBY - 20 – 0291, 
TBY - 2 0 – 2196,  F 172,  KWT 7,  1025  , 1057,  ออยเคี้ยว  จ.นาน,  UT แดง 1,  ออยพระราชทาน,  RE 
92 x ROC 1 – 5,  92 - 2 – 083,  92 - 2 -043,  88 - 2 -069,  82 - 2 -401,  ชัยภูม ิ1,  ชัยภูมิลําใหญ 2,  ชุมพร 2,  
พระราชทาน 2,  อ.บานโคก, อ.หนองเรอื, K 84 - 200 x SUPER SPON,  001 SPON CP, K 8374 x ออย
พงษ,  ออยพงษ x K 8374 F 1,  SPON 002 F 1 x K84 – 200,  CO 331,  MACOS,  JA 75,  SP 72,  K 92 – 
60,  BALADI,  1279,  แยลโลสตริบ,   หยวนเจยีง,  กระบองเจย และ   UT 6  จากขอมูลลายพิมพดีเอ็นเอที่
ไดสามารถนําไปประกอบการตัดสินใจในการปรับปรุงพันธุ  เก็บขอมูลไปใชประกอบการจําแนกพันธุได
โดยเปนขอมูลจําเพาะของแตละสายพันธุและใชประกอบการจดทะเบยีนพันธุได 
   
 


