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งานวิจัยนี้ใชเทคนิคทางชีวโมเลกุลขั้นสูงที่เรียกวา SAGE (Serial Analysis of Gene Expression) 
ศึกษาปริมาณการแสดงออกของยีนทั้งจีโนมสําหรับใชในการวิเคราะหและคนหายีนตานทานเพลี้ยกระโดด   
สีน้ําตาลในขาว เพื่อนําไปสูการโคลนยีนดังกลาว เร่ิมดวยการนําตนกลาขาวพันธุสุพรรณบุรี 90 ไปกระตุน
ยีนตานทานเพลี้ยกระโดดสีน้ําตาลใหมีการแสดงออก โดยนําขาวพันธุนีไ้ปใหเพล้ียกระโดด  สีน้าํตาลดดูกนิ 
1 และ 2 วัน เปรียบเทียบกับที่ไมไดรับการดูดกิน สกัดแยก mRNA ของขาวทั้ง 3 ชุด เปลี่ยน mRNA ใหเปน 
cDNA แลวตัดสาย cDNA ดวยเอ็นไซม Nla III แบงตัวอยางเปน 2 สวน แตละสวนเชื่อมตอดวย Linker ที่
ตางกัน ตัดสาย DNA นี้ดวยเอ็นไซม Bsmf I อีกครั้งจะไดลําดับของ cDNA สวนที่เปน Taq ที่เปนสวนของ
ยีนส้ันๆขนาด 10-14 เบส  เชื่อมตออยูกับ Linker แยกสวนของ Taq มาเชื่อมตอกันใหยาว 500 – 800 เบส 
ตามลําดับ ตัดตอ Taq ที่เชื่อมเปนสายยาวเขากับplasmid เพื่อเพิ่มปริมาณใน E. coli และนําไปอานลําดับ
พันธุกรรมทั้งหมดดวยเครื่อง  ABI 3700 DNA Analyser จากนั้นวิเคราะหขอมูลโดยใชโปรแกรม SAGE 
2000 เพื่อแยกลําดับและจํานวนของ Taq ผลการทดลองตรวจพบการแสดงออกของยีนในตนขาวที่ถูกแมลง
ดูดกิน 1 วัน และ 2 วัน และที่ไมไดถูกดูดกิน รวมทั้งสิ้น 13,624, 16,254 และ 10,404 ชุดของยีน ตามลําดับ 
ในจํานวนนี้เมื่อวิเคราะหแลวเปนยีนที่ไมซํ้ากัน (Unigene) หรือยีนตางชนิดกันถึง 4,662 ชนิด เมื่อทําการ
ตรวจหาชนิดของยีนในฐานขอมูลโดยใชโปรแกรม Blast ปรากฏวาพบทุกยีน แตในจํานวนนี้ทราบชื่อยีน
เพียง 2,489 ยีน อีก 2,173 ยีน ยังไมทราบชื่อ (unknown) อนึ่ง เมื่อตนขาวไดรับการกระตุนโดยเพลี้ยกระโดด
สีน้ําตาลแลวมียีนที่มีการแสดงมากขึ้น (up regulation) และแสดงออกลดลง (down regulation) 40 และ 16 ยนี 
ตามลําดับ ซ่ึงเปนยีนที่เกี่ยวของกับเรื่องความเครียด ( Stress ) เปนสวนใหญ และคาดวามียีนที่เกี่ยวของกับ
ความตานทานเพลี้ยกระโดดสีน้ําตาลรวมอยูดวย จึงนําขอมูลของยีนเหลานี้ไปออกแบบ primer และทดสอบ
ยืนยันการแสดงออกอีกครั้ง และใชเปนขอมูลในการโคลนยีนที่คาดวาเกี่ยวของกับความตานทานเพลี้ย
กระโดดสีน้ําตาล สรางเปน cassette ของยีน สําหรับใชในการทดสอบตอไป  
 


