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บทคัดยอบทคัดยอ  
 
การจัดทําลายพิมพดีเอ็นเอของพันธุขาวไทย เพื่อใชเปนขอมูลในการพิสูจนพันธุขาว และเพิ่มขอมูลลาย
พิมพดีเอ็นเอของพันธุขาวลงในฐานขอมูล โดยใชเทคนิค microsatellite PCR เปนวิธีการขยายยีนในสวน
ของโครโมโซมที่มีลําดับเบสซ้ําๆ กัน ตั้งแต 2 – 6 เบส โดยที่จํานวนซ้ําแตละตําแหนงไมเกิน 100 คร้ัง 
และมีความหลากหลายของจํานวนซ้ํา จึงเรียก SSR (simple sequence repeats) ซ่ึงพบกระจายอยูทั่วไปใน
โครโมโซม จึงสามารถนาํมาใชในการจําแนกพันธุขาวได โดยใช microsatellite primer จํานวน 29 คู 
ไดแก RM001  RM003  RM011  RM017  RM020  RM021  RM055  RM105  RM120  RM131  RM149  
RM153  RM157  RM165  RM168  RM174  RM202  RM206  RM208  RM209  RM210  RM212  
RM213  RM214  RM218  RM239  RM247 และ RM248 ที่ติดฉลากดวย    สีฟลูออเรสเซนต  และ
วิเคราะหผลดวยเครื่องวิเคราะหลําดับพนัธุกรรม ABI Prism 310 หรือ 377 ทําใหไดลายพิมพดีเอน็เอของ
พันธุขาวไทยพันธุใหม เพิ่มขึ้นอีก 18 พนัธุ ประกอบดวย ขาวพันธุรับรอง      12 พันธุ  ขาวเจกเชย 2 พันธุ  
ขาวหอม 3 พันธุ และพนัธุขาวดอกมะล ิ 105 เปนตวัเปรียบเทียบ สามารถวิเคราะหขนาดของ PCR 
Product ที่ primer แตละคูไปจับไดในขาวแตละพันธุ ไดทั้งหมด 29 ตําแหนง (loci) รวมขอมูลลายพิมพดี
เอ็นเอที่ไดมีจํานวน 522 ขอมูล (records) จากขอมูลลายพิมพดีเอ็นเอทีไ่ด เมื่อนําไปวิเคราะห การกระจาย
ตัวของ allele ในตําแหนงตางๆ 29 ตําแหนง พบวา primer ที่ใหการกระจายตัวของลายพิมพดีเอน็เอมาก
ที่สุดคือ RM021 รองลงมาคือ RM206 RM017 RM209 และ RM001 ซ่ึงมีคา standard deviation 17.28 
16.24  12.29  12.12  และ 11.71 ตามลําดับ สวน primer ที่ใหการกระจายตัวของลายพิมพ ดเีอ็นเอนอย
ที่สุดคือ RM239  RM214  RM165  RM153 และ RM120 ซ่ึงมีคา standard deviation 0.70  0.83  1.11  
1.41  และ 1.79 ตามลําดับ และเมื่อนําขอมูลลายพิมพดีเอ็นเอของพนัธุขาว มาวิเคราะหหาความสัมพันธ
ทางพันธุกรรม โดยใชโปรแกรม SPSS version 9.0 พบวา สามารถแบงพันธุขาวไทยออกเปน 3 กลุม
ใหญๆ ไดแก  กลุม 1 ประกอบดวยพันธุเจกเชยกาบเขียว   เจกเชยกาบมวง  และสุรินทร 1  กลุม 2 ซ่ึงเปน
กลุมใหญที่สุด ประกอบดวยพันธุ  สังขหยด แกนจันทร  เข็มทอง  บางแตน  พัทลุง  หอมนิล  ชัยนาท 3  
ลูกแดงปตตานี และเหนยีวอุบล 2  กลุม 3 ประกอบดวยพันธุหอมแดง  ขาวดอกมะลิ 105  หอมกหุลาบ
แดง ชัยนาท 2  เหนียวอุบล 1 และลีซอ จากขอมูลลายพิมพดเีอ็นเอของพันธุขาวไทยทั้งหมดไดนําไป
จัดเก็บไวในฐานขอมูลลายพิมพดีเอ็นเอของพันธุขาวไทยในรูปของภาพ electropherogram และขอมูล
ลายพิมพดีเอน็เอที่แสดงในรปูของความยาว allele มีหนวยเปน basepair (bp) เก็บในรูปของตาราง excel 
เพื่อใหสะดวกตอการนําขอมูลไปวิเคราะหผลตอไป โดยสามารถนําขอมูลและผลการวิเคราะหทีไ่ดไปใช
ในการจําแนกความแตกตางระหวางพันธุขาว และการตรวจการปลอมปนในขาวสารได 
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