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Abstract 
 

Information system of Thai Rice DNA Fingerprint involved computer operation in 
information collection and display of the large number of information in varied forms to 
promptly serve the need for information utilization. The information base system was 
organized with relate operational programs developed by Delphi programs, which 
consisted of program for primer recording, revising or adding system; program for 
genetic stocks (GS) and DNA size (allele size) recording, revising or adding system; 
program for DNA identity or DNA distinction reaching system; program for information 
display system; program for information importing from MS excel program or from base 
order searching system; program for Generate Web Page system; program for 
information collecting on CD ROM system; program for information printing system; and 
program for information checking and allowing user into the system. The system had a 
feature of Graphical User Interface, rendering easy operation for the user to use specific 
traits of rice varieties in digital form to compare identity or distinction among 
recommended varieties, promising lines, and local varieties with rapid and effective 
operation. These programs facilitated researchers to rapidly compare DNA fingerprint of 
newly improved variety to that of existing varieties with less expenses than comparing 
phenotype of the rice plants. The department of Agriculture has characteristics of Thai 
rice varieties to witness possession of Thai rice genetic resources. 
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บทคัดยอบทคัดยอ  
  

 ระบบสารสนเทศลายพิมพดีเอ็นเอของพันธุขาวไทย เปนการนําคอมพิวเตอรมาชวยในการ

ปฏิบัติงาน  โดยชวยในการจัดเก็บขอมูล  ประมวลผลขอมูล  และแสดงผลขอมูลที่มีจํานวนมากใน

รูปแบบตางๆ ใหทันตอเวลาความตองการใชขอมูล  โดยจัดทําเปนระบบฐานขอมูลที่มีโปรแกรมการ

จัดการที่มีความสัมพันธกันที่พัฒนาดวยโปรแกรม Delphi ประกอบดวย โปรแกรมสําหรับระบบการ

บันทึก แกไข หรือเพิ่มเติมขอมูล primer โปรแกรมสําหรับระบบการบันทึก แกไขหรือเพิ่มเติมขอมูล

พันธุขาว (GS. NO.) และขนาดของชิ้น DNA (ขนาด Allele) โปรแกรมสําหรับระบบการคนหาความ

เหมือน หรือความตางของขนาดชิ้น DNA  โปรแกรมสําหรับระบบการแสดงผลขอมูล  โปรแกรม

สําหรับระบบการ Import ขอมูลจากโปรแกรม MS Excel หรือ เครื่องมือหาลําดับเบส  โปรแกรม

สําหรับระบบการ Generate Web page  โปรแกรมสําหรับระบบการจัดเก็บขอมูลบน CD ROM  

โปรแกรมสําหรับระบบการจัดพิมพขอมูล  และโปรแกรมสําหรับระบบตรวจเช็คและใหสิทธิ์เขาใช

งานระบบ ซึ่งมีลักษณะเปน Graphical User Interface ทําใหผูใชสามารถใชงานไดงาย  นําขอมูล

ลักษณะเฉพาะตัวของขาวพันธุตางๆ ในรูปแบบดิจิตอล (Digital) มาเปรียบเทียบความเหมือน  หรือ

ความตางของขาวพันธุ รับรอง ขาวสายพันธุดี และขาวพันธุพื้นเมือง ไดอยางรวดเร็ว และมี

ประสิทธิภาพ   ชวยใหนักวิชาการที่ทํางานวิจัยสามารถเปรียบเทียบลายพิมพ ดี เอ็น เอ ของขาวที่

ปรับปรุงพันธุใหม วา เหมือนกับพันธุที่มีอยูเดิมหรือไมอยางรวดเร็ว และดวยคาใชจายที่ถูกกวาการ

นําไปปลูกแลวเปรียบเทียบดูลักษณะ Phenotype ตลอดจน กรมวิชาการเกษตรมีขอสนเทศลักษณะ

ประจําพันธุขาวไทย เพื่อเปนหลักฐานความเปนเจาของพันธุกรรมนั้นๆ 

  



คํานําคํานํา  

 

 จากการประชุมวาดวยความหลากหลายทางชีวภาพ (Convention Biological Diversity) ที่

จัดโดย FAO ไดขอสรุปเกี่ยวกับการเขาถึงแหลงพันธุกรรม และการนําพันธุกรรมมาใชในการพัฒนา

พันธุพืช วา พันธุพืชตางๆ ในโลกเปนมรดกรวมกันของมนุษยชาติ แตตางก็ยอมรับวาประเทศ

เจาของพันธุพืชที่ถูกพบนั้น ยอมมีสิทธิ์ในการออกกฎ ระเบียบ ที่จะอนุญาตใหบุคคลภายนอกเขาไป

ใชพันธุ หรือนําพันธุพืชนั้นออกมาใชเพื่อการปรับปรุงพันธุพืช (Sovereign rights) จึงทําใหประเทศที่

กําลังพัฒนาทั้งหลายที่เปนเจาของแหลงพันธุกรรมจํานวนมาก แตมีความรูเร่ืองเทคโนโลยีนอยกวา

ประเทศที่พัฒนาแลวพยายามออกกฎเกณฑ และเรงศึกษาหาทางคุมครองพันธุพืชในความ

ครอบครองของตนเอง เพื่อรักษาผลประโยชนของตนไวใหมากที่สุด  ประเทศไทยเปนประเทศหนึ่งที่

มีความหลากหลายทางชีวภาพ และอยูในสภาพดังกลาว โดยเฉพาะพันธุขาวของไทย  ไดมีการออก

พระราชบัญญัติคุมครองพันธุพืช และเรงรัดใหมีการศึกษาวิจัยดานการจัดทําลายพิมพ ดี เอ็น เอ 

ของพืชพื้นเมือง และพืชพันธุใหมๆ พรอมทั้งใหมีการจัดเก็บรูปแบบลายพิมพ ดี เอ็น เอ ไวเปน

หลักฐานแสดงความเปนเจาของพันธุพืชนั้นๆ   ประกอบกับในปจจุบันมีการพัฒนาระบบ

คอมพิวเตอร และการเขามามีบทบาทของเทคโนโลยีสารสนเทศในการสื่อสารทั่วโลกทําใหสามารถ

จัดเก็บขอมูลลายพิมพดี เอ็น เอ ในลักษณะระบบฐานขอมูล (Database) ซึ่งทําใหมีการจัดเก็บ

ขอมูลอยางมีระบบ  สามารถสืบคนขอมูลไดอยางรวดเร็ว ทันตอความตองการใชขอมูล และงายตอ

นักวิจัย นักปรับปรุงพันธุในการสืบคนขอมูลหาพันธุที่ตางกันมากๆ ไปใชเปนพอแมพันธุ  หรือ เปน

ขอมูลใหนักปรับปรุงพันธุ ทราบวา พันธุไหนที่เลือดชิดกัน ไมควรนําไปผสมพันธุกันเอง จะทําใหยีน

ดอยมีการแสดงออก (Inbreed) นอกจากนี้ ระบบฐานขอมูลลายพิมพ ดี เอ็น เอ ยังชวยในการ

สนับสนุนขอมูลคัดเลือก primer ที่ใชตรวจสอบการตรงตามพันธุของขาวพันธุคัด พันธุหลัก และ

พันธุขยาย  ตลอดจนการปลอมปนในขาวหอมมะลิไทย  วัตถุประสงคของการศึกษาครั้งนี้เพื่อ (1) 

รวบรวมขอมูลลายพิมพดีเอ็นเอของขาวพันธุรับรอง  ขาวสายพันธุดี และขาวพื้นเมืองที่เก็บรวบรวม

ไวในธนาคารเชื้อพันธุ (2) จัดทําระบบสารสนเทศลายพิมพดีเอ็นเอของพันธุขาวไทย (3) ใหได

ขอสนเทศสําหรับการเผยแพรผานทางระบบอินเตอรเน็ต  CD ROM และเอกสารวิชาการ 

 



อุปกรณและอุปกรณและวิธีการวิธีการ  
 

อุปกรณอุปกรณ  
 1. ขอมูลลายพิมพ ดี เอน็ เอ ของขาวพันธุรับรอง ขาวสายพนัธุด ีและขาวพนัธุพื้นเมืองที่

รวบรวมไวในธนาคารเชื้อพนัธุ 

 2. เครื่องไมโครคอมพิวเตอร และอุปกรณตางๆ 

 3. โปรแกรมจัดการฐานขอมลู MS SQL Server 2000 (Personnel Edition) 

4. โปรแกรม MS Excel และโปรแกรม Delphi 
 
วิธีการวิธีการ  
 การดําเนินงานมีข้ันตอนดังตอไปนี้ 

 1.   รวบรวมและศึกษาขอมลูลายพมิพ ดี เอ็น เอ ของขาวพนัธุรับรอง ขาวสายพนัธุดี และ

ขาวพนัธุพื้นเมืองที่รวบรวมไวในธนาคารเชื้อพันธุ 

 2.   วิเคราะหและออกแบบโครงสรางระบบฐานขอมูลลายพมิพ ดี เอน็ เอ ของพนัธุขาวไทย 

 3.   กําหนดรหัสตางๆ 

 4.   พัฒนาตนแบบระบบฐานขอมูลลายพมิพ ด ีเอ็น เอ ของพันธุขาวไทย  

 5.   ทดสอบตนแบบระบบฐานขอมูลลายพมิพ ดี เอน็ เอ ของพนัธุขาวไทย และแกไข

ขอบกพรองตางๆ  

 6.   พัฒนาระบบฐานขอมูลลายพมิพ ดี เอ็น เอ ของพนัธุขาวไทย 

 7.   ทดสอบและปอนขอมูลระบบฐานขอมูลลายพิมพ ดี เอ็น เอ ของพันธุขาวไทย  

 8.   พัฒนาตนแบบ Web page ระบบขอมลูลายพมิพ ดี เอ็น เอ ของพนัธุขาวไทย 

 9.   ทดสอบตนแบบ Web page ระบบขอมูลลายพิมพ ดี เอ็น เอ ของพันธุขาวไทย และ

แกไขขอบกพรองตางๆ 

 10. พัฒนา Web page ระบบขอมูลลายพมิพ ด ีเอ็น เอ ของพันธุขาวไทย 

 11. จัดทําระบบรักษาความปลอดภัย (Security) ของระบบ 

 12. เผยแพรขอมูลในรูปแบบตางๆ 

 

 

 



เวลาและสถานที่ี่ทเวลาและสถานททําการทดลองําการทดลอง  
 

ระยะเวลาทําการทดลองระยะเวลาทําการทดลอง  ป 2546  
 

สถานทีท่ําการทดลองสถานทีท่ําการทดลอง  สํานักวิจัยพัฒนาเทคโนโลยชีีวภาพ กลุมระบบเครือขาย และ

คอมพิวเตอร กรมวิชาการเกษตร 

 
ผลและวิจารณผลการทดลองผลและวิจารณผลการทดลอง  

 
1.  รวบรวมและศึกษาขอมูลลายพิมพ ดี เอ็น เอ ของขาวพันธุรับรอง ขาวสายพันธุดี และ

ขาวพันธุพื้นเมืองที่รวบรวมไวในธนาคารเชื้อพันธุ จาการรวบรวมขอมูลลายพิมพ ดี เอ็น เอ ของขาว

พันธุรับรอง ขาวสายพันธุดี และขาวพันธุพื้นเมืองที่ไดจากโครงการวิจัยลายพิมพ ดี เอ็น เอ ของขาว

พันธุรับรองและขาวสายพันธุดี และโครงการวิจัยลายพิมพ ดี เอ็น เอ ของขาวพันธุพื้นเมืองที่รวบรวม

ไวในธนาคารเชื้อพันธุ รวม 2,467 พันธุ/ตัวอยางพันธุขาว ทั้งขอมูลในลักษณะของรูปภาพ 

eletropherogram ดังแสดงในภาพ 1 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

             

       
  
  

ภาพภาพที่ที่  11  แสดงลายพิมพดีเอ็นเอของพันธุขาวที่แสดงในรูป electropherogram พันธุ RD 8 และ 

RD 9 มีขนาดของ alleles ยาว 120.13 และ 140.78 คูเบส ตามลําดับ โดยใช 

microsatellite primer RM 3 (locus RM 3) 



และขอมูลความสัมพันธระหวาง primer และพันธุขาวชนิดตางๆ ดังแสดงในตาราง 1 ทําให

ทราบวา ขาวพันธุตางๆ จะมีลักษณะเฉพาะของตนเอง ขนาดของ alleles ในแตละ locus (primer) 

เรียก ลายพิมพดีเอ็นเอ (DNA Fingerprint) คลายลายพิมพนิว้มือของมนษุยถาใชหลายๆ locus 

(primer) มารวมกนัจะทําใหสามารถตรวจแยกความแตกตางของขาวพันธุตางๆ ได 
 

ตาราง ตาราง 11  ขอมูลแสดงความสมัพนัธระหวาง primer แตละตัวตอพันธุขาวตางๆ จะใหขนาด alleles 

ตางๆ กนัไป 
 

PRIMER NAME   KDML105  RD15 PTT1 RD23 CNT1 HSPR 
HAWM 
SURIN 

RM001 Band no.(bp) 1 112.13 112.12 107.24 110.17 106.31 79.05 139.06 

  Band no.(bp) 2 138.95 139.06 136.97 136.97 141.11 139 0 

RM003 Band no.(bp) 1 122.73 126.05 139.83 121.43 121.72 126.85   

RM004 Band no.(bp) 1 153.84 154.02 142.95 156.14 156.23 153.94 145.36+8

RM011 Band no.(bp) 1 139.06 139.11 137.11 137.11 141.21 139.11 139.27 

RM017 Band no.(bp) 1 175.45 175.83 175.54+8 183.61 157.13 175.74 183.69 

RM021 Band no.(bp) 1 122.37 122.35 132.77 139.04 126.82 126.9 159.71 

  Band no.(bp) 2 0 0 159.52 140.6 0 0 0 

RM055 Band no.(bp) 1 238.87 236.83 228.86 234.37 228.8 228.85 229.36 

RM105 Band no.(bp) 1 134.33 134.24 134.33 128.86 131.82 128.82 124.92 

RM120 Band no.(bp) 1 169.21 165.67+4 165.42 165.48 165.49 167.46 167.62 

RM131 Band no.(bp) 1 207.3 207.45 207.71 207.56 198.61 207.48 207.7 

RM149 Band no.(bp) 1 246.79 247.34 247.12 247.39 258.24 247.34 247.49 

RM153 Band no.(bp) 1 197.99 198.01 201 196.99 200.98 200.92 200.98 

RM157 Band no.(bp) 1 122.25 122.23 132.66   124.65 124.58 138.85 

RM165 Band no.(bp) 1 184.95 184.91 185.01 185.02 184.82 184.85 185.03 

RM168 Band no.(bp) 1 112.59 112.64 95.78 95.8 106.26 106.32 106.43 

RM174 Band no.(bp) 1 206.6 206.36 206.46 206.46 204.33 206.4 221.76 

RM202 Band no.(bp) 1 182.07 182.14 186.05 182.14 185.95 161.76 185.87 

 

2. วิเคราะหและออกแบบโครงสรางระบบฐานขอมูลลายพิมพ ดี เอ็น เอ ของพันธุขาวไทย  

จากการวิเคราะหขอมูลลําดับเบส  alleles ของแตละ locus  จํานวนซ้ําของขอมูล และความ

ตองการใชขอมูลลายพิมพ ดี เอ็น เอ ของพันธุขาวไทยของนักวิชาการ ตลอดจนแหลงกําเนิด 

ลักษณะ และปริมาณขอมูลแลว สรุปไดวาโครงสรางระบบฐานขอมูลลายพิมพ ดี เอ็น เอ ของพันธุ

ขาวไทย ควรประกอบดวยแฟมขอมูลตางๆ ดังนี้ 



2.1 แฟมขอมูลพนัธุขาว 

 

รายละเอียด ชนิดขอมูล ความกวาง (Byte) 

GS. NO. Character 5 

GS. Name Character 100 

Status Character 32 

 

2.2 แฟมขอมูล Allele พันธุขาว 

 

รายละเอียด ชนิดขอมูล ความกวาง (Bytes) 

รหัสของขาวพนัธุตางๆ (GS. NO.) Character 5 

primer Character 5 

ลําดับ Allele Character 1 

ขนาด Allele numeric 10 

ภาพลายพิมพดีเอ็นเอ ภาพ 64,000 

 

2.3 แฟมขอมูล primer 

 

รายละเอียด ชนิดขอมูล ความกวาง (Bytes) 

ID Character 1 

primer Character 5 

 



โดยมีความสมัพันธของขอมูล ดังนี้ีความสมัพันธของขอมูล ดังนี ้โดยม  โดยมีความสมัพันธของขอมูล ดังนี้  

  

  

GS No. พันธุ

ขาวชนิดตางๆ 

  

  

  

  

primer Allele แตละ

พันธุ/primer 

  

  

  

  

 หมายถงึ  ความสัมพนัธขอมลูแบบหนึง่ตอมากกวาหนึ่ง (One to One)  หมายถงึ  ความสัมพนัธขอมลูแบบหนึง่ตอมากกวาหนึ่ง (One to One) 

 หมายถงึ  ความสัมพนัธขอมลูแบบหนึง่ตอมากกวาหนึ่ง (One to many)  หมายถงึ  ความสัมพนัธขอมลูแบบหนึง่ตอมากกวาหนึ่ง (One to many) 
  

3. กําหนดรหัสตางๆ  3. กําหนดรหัสตางๆ  

3.1 รหัสของขาวพนัธุตางๆ (GS. NO.) ตามทีธ่นาคารเชื้อพันธุกําหนด เชน 3.1 รหัสของขาวพนัธุตางๆ (GS. NO.) ตามทีธ่นาคารเชื้อพันธุกําหนด เชน 

 01197  หมายถงึ ขาวขาวดอกมะลิ 105  01197  หมายถงึ ขาวขาวดอกมะลิ 105 

 13746  หมายถงึ ขาวสุพรรณบรีุ 2  13746  หมายถงึ ขาวสุพรรณบรีุ 2 
  

3.2 รหัสของ primer หรือตําแหนงของโครโมโซม (locus) ที่ตองการศึกษา เชน 3.2 รหัสของ primer หรือตําแหนงของโครโมโซม (locus) ที่ตองการศึกษา เชน 

 RM001, RM003 ฯลฯ หมายถึง ดีเอ็นเอสายตั้งตนที่มีความยาวตั้งแต 17–25 เบส 

ที่ไดรับการออกแบบใหมีลําดับเบสคูสมกับตําแหนงที่ตองการศึกษาบนโครโมโซม

ของขาว  

 RM001, RM003 ฯลฯ หมายถึง ดีเอ็นเอสายตั้งตนที่มีความยาวตั้งแต 17–25 เบส 

ที่ไดรับการออกแบบใหมีลําดับเบสคูสมกับตําแหนงที่ตองการศึกษาบนโครโมโซม

ของขาว  
  

3.3 รหัสของ allele และหนวย ในสิ่งมีชีวิตที่เปน diploid (2n = มีโครโมโซม 2 ชุด) เชน 

คน, ขาว ตําแหนงบนโครโมโซมที่ตองการศึกษา ณ ตําแหนงใดตําแหนงหนึ่ง เชน ตําแหนงที่ primer 

RM001 เขาไปเกาะจะมี alleles 2 alleles คือ allele หนึ่งไดจากพออีก allele ไดจากแม (คร่ึงหนึ่ง

มาจากพออีกครึ่งหนึ่งมาจากแม) ในที่นี้เพื่อไมใหสับสนจึงใชชื่อ alleles 1 เปน Tab No. 1, alleles 

2 เปน Tab No. 2 และหนวยของ alleles มีคาเปน base pair  

3.3 รหัสของ allele และหนวย ในสิ่งมีชีวิตที่เปน diploid (2n = มีโครโมโซม 2 ชุด) เชน 

คน, ขาว ตําแหนงบนโครโมโซมที่ตองการศึกษา ณ ตําแหนงใดตําแหนงหนึ่ง เชน ตําแหนงที่ primer 

RM001 เขาไปเกาะจะมี alleles 2 alleles คือ allele หนึ่งไดจากพออีก allele ไดจากแม (คร่ึงหนึ่ง

มาจากพออีกครึ่งหนึ่งมาจากแม) ในที่นี้เพื่อไมใหสับสนจึงใชชื่อ alleles 1 เปน Tab No. 1, alleles 

2 เปน Tab No. 2 และหนวยของ alleles มีคาเปน base pair  



4.  พัฒนาตนแบบระบบฐานขอมูลลายพิมพ ดี เอ็น เอ ของพันธุขาวไทย เมื่อนําขอมูลมา

วิเคราะห  ออกแบบโครงสรางฐานขอมูล  กําหนดขอมูลนําเขา  ผลลัพธของระบบตลอดจนกําหนด

รหัสตางๆ เรียบรอยแลว  นํามาพัฒนาตนแบบระบบฐานขอมูลดวยโปรแกรมจัดการฐานขอมูล MS 

SQL Server 2000 (Personnel Edition) และพัฒนาหนาจอสําหรับบันทึกและแสดงผลขอมูลตางๆ 

ดวยโปรแกรม Delphi  สําหรับระบบฐานขอมูลลายพิมพ ดี เอ็น เอ ของพันธุขาวไทยประกอบดวย 

4.1 ระบบสําหรับบันทกึ แกไข หรือเพิ่มเติมขอมูล primer 

4.2 ระบบสําหรับบันทกึ แกไข หรือเพิ่มเติมขอมูลพันธุขาว (GS. NO.) และขนาดของ

ชิ้น DNA (ขนาด Allele) 

4.3 ระบบสําหรับการคนหาความเหมือน หรือความตางของขนาดชิ้น DNA 

4.4 ระบบสําหรับการแสดงผลขอมูล 

4.5 ระบบสําหรับการ Import ขอมูลจากโปรแกรม MS Excel หรือ เครื่องมือหาลาํดับเบส 
 

5.  ทดสอบตนแบบระบบฐานขอมูลลายพิมพ ดี เอ็น เอ ของพันธุขาวไทย และแกไข

ขอบกพรองตางๆ เพื่อหาขอบกพรอง (Bug) ในการทํางานของโปรแกรมจัดทําระบบตางๆ เชน การ

จัดเก็บขอมูลผิดตําแหนง การนําขอมูลมาแสดงผิดจากขอมูลที่จัดเก็บ  การนําภาพมาแสดงไมตรง

กับขอมูล รูปแบบไมตรงกับความตองการใชงานของนักวิชาการ  ทําการแกไขโปรแกรมตางๆ ให

สามารถทํางานไดตามตองการ  
 

6. พัฒนาระบบฐานขอมูลลายพิมพ ดี เอน็ เอ ของพนัธุขาวไทย  ไดดําเนินการจัดทาํระบบ

ฐานขอมูลตามระบบตนแบบที่ไดกําหนดไวใน ขอ 4 เพื่อนําไปใชงานจริง ดังนี ้

6.1 ระบบสําหรับบันทกึ แกไข หรือเพิ่มเติมขอมูล primer 

 

 

 

 

 

 

 

 

 



6.2 ระบบสําหรับบันทกึ แกไข หรือเพิ่มเติมขอมูลพันธุขาว (GS. NO.) และขนาดของ

ชิ้น DNA (ขนาด Allele) 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

6.3 ระบบสําหรับการคนหาความเหมือน หรือความตางของขนาดชิ้น DNA 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

      

 

 

 



6.4 ระบบสําหรับการแสดงผลขอมูล 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 



6.5 ระบบสําหรับการ Import ขอมูลจากโปรแกรม MS Excel หรือ เครื่องมือหาลาํดับเบส 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 
  

 

 

7.  ทดสอบและปอนขอมูลระบบฐานขอมลูลายพมิพ ดี เอ็น เอ ของพนัธุขาวไทย  ทาํการ

ทดสอบระบบฐานขอมูล และปอนขอมูลลายพมิพ ดี เอน็ เอ ขาวพันธุตางๆ เขาสูระบบ รวมทั้งหมด 

69,076 Records (จํานวนพนัธุ × primer)  
 

8.  พัฒนาตนแบบ Web page ระบบขอมูลลายพิมพ ดี เอ็น เอ ของพันธุขาวไทย เมื่อได

ระบบฐานขอมูลลายพิมพ ดี เอ็น เอ ของพันธุขาวไทย ซึ่งสามารถแสดงขอมูลไดดวยภาพ 

eletropherogram หรือ ขนาดของ Allele หรือ GS. NO. หรือ ชื่อพันธุขาวทางจอภาพคอมพิวเตอร 

และการพิมพเปนรูปเลมของเอกสารแลว ในปจจุบันการเผยแพรขอมูลผานระบบอินเตอรเน็ตเปนอีก

วิธีหนึ่งที่เปนที่นิยมกันมาก และสามารถเผยแพรขอมูลไดทั่วโลก คณะผูจัดทําจึงไดพัฒนาระบบ

ตนแบบการนําขอมูลลายพิมพดีเอ็น เอ ของพันธุขาวไทยจากระบบฐานขอมูลมาแสดงบน Web 

โดยตรง ไมตองจัดทําขอมูลสําหรับเผยแพรขอมูล Web อีกครั้ง รวมทั้งการจัดเก็บขอมูลบน CD 

ROM เพื่อเผยแพรอีกทางหนึ่ง ประกอบดวย 

8.1 ระบบการ Generate Web page 

8.2 ระบบการจัดเก็บขอมูลบน CD ROM 

8.3 ระบบการจัดพิมพขอมูล 

 



9. ทดสอบตนแบบ Web page ระบบขอมูลลายพิมพ ดี เอ็น เอ ของพันธุขาวไทย และแกไข

ขอบกพรองตางๆ  นําระบบตนแบบที่พัฒนาในขอ 8 มาทดสอบการใชงานระบบ เพื่อหาขอบกพรอง

ตางๆ ในการนําขอมูลจากระบบฐานขอมูลมาแปลงเปนขอมูลในรูปแบบของ HTML เพื่อแสดงบน 

Web page สําหรับเผยแพรขอมูลทางระบบอินเตอรเน็ต การจัดเตรียมขอมูลสําหรับจัดพิมพเปน

เอกสาร หรือการจัดเก็บขอมูลบน CD ROM แลวแกไขขอผิดพลาดตางๆ ใหโปรแกรมสามารถ

ทํางานไดตามที่ตองการ 
 

10. พัฒนา Web page ระบบขอมูลลายพิมพ ดี เอ็น เอ ของพนัธุขาวไทย ไดดําเนนิการ

จัดทําระบบ Web page ตามระบบตนแบบที่ไดกําหนดไวใน ขอ 8 เพื่อนาํไปใชงานจริง ดงันี ้
 

10.1 ระบบการ Generate Web page 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 



10.2 ระบบการจัดเก็บขอมูลบน CD ROM 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

10.3 ระบบการจัดพิมพขอมูล 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 



11. จัดทําระบบรักษาความปลอดภัย (Security) ของระบบ  โดยการกาํหนดรหัสผาน 

(password) สําหรับผูใชงานตางๆ ของระบบ โดยแบงเปน 

11.1 ผูดูแลระบบ (Administrator) กําหนดใหสามารถบันทึกขอมูล (Insert) แกไข/

เปลี่ยนแปลงขอมูล (Update) ลบขอมูล (Delete) แกไขเปลี่ยนแปลงโปรแกรมตางๆ ใหสามารถ

ทํางานไดอยางตอเนื่อง หรือสรางโปรแกรมเพิ่มเติมเพื่อประมวลผลขอมูลในรูปแบบใหมๆ ที่ผูใช

ตองการ รวมทั้งปรับปรุง/เพิ่มเติม ชื่อผูใช และรหัสผาน 

11.2 ผูใชงานระบบ (เจาของขอมูล) กําหนดใหสามารถบันทึกขอมูล (Insert) แกไข/

เปลี่ยนแปลงขอมูล (Update) ลบขอมูล (Delete) GS. NO. Allele และขอมูลอ่ืนๆ ที่ไดจากการ

ทํางานวิจัยลายพิมพดีเอ็นเอ หรือ การทดลองตางๆ ซึ่งสามารถเปลี่ยนรหัสผานของตนเองไดโดย

ผานระบบตรวจเช็คและใหสิทธิ์เขาใชงานระบบ 

  

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

12. ROM เผยแพรขอมูลในรูปแบบตางๆ  เมื่อนําเขาขอมูลลายพิมพ ดี เอ็น เอของขาวพันธุ

ตางๆ และตรวจสอบระบบทั้งหมดสมบูรณแลว  สามารถเผยแพรขอมูลทางอินเตอรเน็ต และจัดเก็บ

ขอมูลบน CD เพื่อเผยแพรใหกับหนวยงานตางๆ ของกรมวิชาการเกษตร และหนวยงานตางๆ ที่

สนใจ 



สรุปผลการทดลองสรุปผลการทดลอง  
 

1. ไดระบบสารสนเทศลายพิมพ ดี เอ็น เอ ของพันธุขาวไทย ที่จัดเก็บขอมูลลักษณะ

เฉพาะตัวของขาวพันธุตางๆ ในรูปแบบดิจิตอล (Digital) ทําใหสามารถสืบคน  เปรียบเทียบความ

เหมือน  หรือความตาง ของขาวพันธุรับรอง ขาวสายพันธุดี และขาวพันธุพื้นเมือง ไดอยางรวดเร็ว 

และมีประสิทธิภาพ 

2. ไดขอสนเทศลักษณะประจําพันธุขาวไทย เพื่อเปนหลักฐานแสดงความเปนเจาของ

พันธุกรรมนั้นๆ   

3. ชวยใหนักวิชาการที่ทํางานวิจัยสามารถเปรียบเทียบลายพิมพ ดี เอ็น เอ ของขาวที่

ปรับปรุงพันธุใหม วา เหมือนกับพันธุที่มีอยูเดิมหรือไมอยางรวดเร็ว และดวยคาใชจายที่ถูกกวาการ

นําไปปลูกแลวเปรียบเทียบดูลักษณะ Phenotype  

4. ระบบสารสนเทศลายพิมพดีเอ็นเอของขาวไทย รายชื่อพันธุขาวใชเปนภาษาอังกฤษ

ทั้งหมด ควรมีการทําโปรแกรมยอยเพื่อแปลงชื่อเปนภาษาไทยดวย หรือทํา Version ภาษาไทยใน

โอกาสตอไป 

 
เอกสารอางอิงเอกสารอางอิง  
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